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L1 SuperGroup A AA-Aln

<- L2 end for HPV34
<- L2 end for most Supergroup A HPVs
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-A--V-=-YL=-Ac---. - -D-.-APT-K---DG-N--N-N------SE R. 477
w-A--V-r-YL--A-A-. .-.-D- -TP-K---DD=---N---enne g S V-A-R.. 475
............................................................ .. 128
TA-Vormenen A-V--..--DT.A-PV-Q---D . 477
A-AT------L TNK--A-..- RD- -----en K-Y---e-N-T----SQ----- .. 474
A-Ac---=-LTNK=-A- .- RD-.--VR----K-Y---D-N-T-R--SQ . 415
CR) P, S S B e  E S — LK-KP 478
wTereeeY-TeeeVo- - =S A=-P-D--LKNYT LK-. 474
S, (S S o N (0 14 Y2 N —— Y-.. 476
B W T-T-en.-.-NT.--G----LKDYM LQ.. 479
Y\ N, SRR \V) LG-YT LK... 474
SN RN, (SN, S V' o A—— S-LK... 474
AN-Temmem Y- e T -EerPe-KN-Seme-Noe e SE--Yomeeen-S-Y-G.. 471
N-TeememY - < =-T -E---Q---KDMS----N------SE —-SY-G. 472
B .o S - N - T~ T-Q-. 473
B G W0 M SN - =] S T-Q.. 472
BV . v -T.-D---Q---G-Se-e-Noror-SE--YemeeeenT--Q... 470
N-TemeeeYeemmemen, o o -D-A-PN---N-S-e-Noroe- SE oY oemmnes T-Q.. 474
B\ SR V2RSSR NN Y ¢ X NN \ SN T~ T-QT.. 474
T o-EeeY-Toreme = R-Q. o= T-=-G-MT E---A L-M--.. 477
T w-E-e-Y-T---S-. - R-Q.---T-----5--D E L-M-... 475
S o WSS, NS L-YT M-.. 473
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L1 SuperGroup A AA-Aln

NLS for HPV16

-> <-

-> bipartite NLS region for HPV16 <-
most-likely ...R...P...SIRSR....... KRPA PSSSSSSSKR...KRV..K...K 503
HPV54 BCE --A- ---- KGTA-...--AKT-...R 497
COPV1 e 218
HPV32 KLT...A..VK-TA....... SSSQ....... K--..-PA--R..-T..R...- 503
HPV42 ....A..R...PKL-VGK....R-AST....... AK-V.--A--K..-T...H...- 502
HPV3 504
HPV28 502
HPV10 503
HPV29 cemenSLVVP-- 503
HPV77 e 215
HPV61 505
HPV72 506
X06 69
HPV2a 494
HPV27 485
HPV57 494
HPV26 503
HPV51 504
HPV30 501
HPV53 499
HPV56 499
HPV66 503
HPV18 .. K..-.T-GP-...... --S- PS....ATT--.KPA--...V-... 507
HPV45 ----ASTSTASTA-..RPA--VRIRS...-...- 513
HPV39 IR -—--A 505
HPV6SME180 ....-...-... e TALLTTA-T.-KH--...--...VS.. 505
HPV70 IR --SA...KSS--A.-KH-- . 504
HPVVS208 e 128
HPV59 L K..-.T-GP-...... --A-PAP..TSTP-P.KRV--R.KSS...R...- 508
HPV? T...GPKFKSRKRPAPTSSSS......SG-.VTP--K..-T...-..R 505
HPV40 ----PS...SSS--KPVTP--K..-T...-...R 505
HPV16 TTSS........ T-.TTA-K..--...-..L 505
HPV35h -P..... AST-KK--T--R..-V...-... S 502
HPV31 504
HPV52 503
HPV33 499
HPV58 498
HPV6b 500
HPV11 . 501
HPV44 PAS-....... AT--.-KQ--...S-...-...- 500
HPV55 RPASA.....AT--- -KP--...S-...-...- 501
HPV13 ....S...R...-PIRVGRK.RAASTSTA....T-TTR.KKA--...-......... 499
HPV74 ...A...R...-SVRVS.... K--S-PT....A---A.TKQ--...5-..-...R 503
PCPV1 ....TS.FA..RAGTK....... RAAS....... T---. TPTT—...——...VK.R— 502
HPV34 e RLQAS....... --S-P.....SS--TAPKK--...AK...R...| 504
HPV73 ...A.R...PKLQAS......--S-S.....ATT-ATPKK--...AK...R...| 503
RhPV1I ... A...RPTL-AP...KRTASS....... T---.-PR--...--..TK.R 501
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L1 SuperGroup B AA-Aln

<- L2 end for HPV12, 15, 17, 9, 49
<- L2 end for HPV25, 14d, 5
<- L2 end for HPV4, 65

most-likely MAVWLPASGKVYLPPSTPVARVQSTDEYVQRTNIYYHAYSDRLLTVGHPYFNVYDV.DGSKIEVPKVSGNQHR

HPV19
HPV25
HPV20
HPV21
HPV14d
CgPV2
HPVVS20
HPV5
HPV36
HPV47
HPV12
HPV8
HPV24
HPVVS75
HPVVS200
HPV15
HPVVS102
HPV17
HPV37
HPV9
HPVVS92
HPV22
HPV23
HPVVS73
HPVVS42
HPV38
HPV49
HPV76
HPV75
HPV4
HPV65
HPV48
HPVVS207
HPV50
HPV60
HPVVS19
HPVVS201
HPVVS202
HPVVS203
HPVVS204
HPVVS205
HPVVS206

QA VR 72
QA N-.Q---LQl---w--- 72
QA |--1.Q-T--K--- 72
—--QA NSA-K-- 72
QA I---. QSA--K-~- 72
-S-—-QA-T I--Q NN.N-TVL 72
......................................................................... 0
—-HS-N ! F NI Vo N — 72
~—-HS-N ! F I.T-N-L 72
-HS-N : NT [NTNJIVS y p— 72
—-QA-H [ NT N.T-K-L 72
—-QS-T : NT NN.N-DTLQ-------- 72
-S (P - (NTNJE oY/ — 72
72
72
72
72
72
72
72
73
LE----ITG-SL-F--GTE--------- P-K--QEPH-VL------S-F- 73
--G--8-Komee--AQ----L E----| TG-SL-F--G TE-------- P-K--Q-QH-VL-----S-Y- 73
-L-SAVP----o- A-----LR------E-DV-FYTSTE---I--N---D-EN...RDT-T-----A--Y- 70
......................................................................... 0
--KE-DV-F--R-E---l----YDIE-...-GD-K-----A--Y- 70
«L--QTA-QL--K=-m-Loemmm-P=-LVF-TGT--M-l------DII-S.GSNN-T---C----F- 72

[eNeoloNooNoNo)
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L1 SuperGroup B AA-Aln

most-likely VFRLKLPDPNRFALADMSVYNPDKERLVWACRGLEIGRGQPLGVGSTGHPLFNKVGDTENSNSYQG...TSTD 142

HPV19
HPV25
HPV20
HPV21
HPV14d
CgPV2
HPVVS20
HPV5
HPV36
HPV47
HPV12
HPV8
HPV24
HPVVS75
HPVVS200
HPV15
HPVVS102
HPV17
HPV37
HPV9
HPVVS92
HPV22
HPV23
HPVVS73
HPVVS42
HPV38
HPV49
HPV76
HPV75
HPV4
HPV65
HPV48
HPVVS207
HPV50
HPV60
HPVVS19
HPVVS201
HPVVS202
HPVVS203
HPVVS204
HPVVS205
HPVVS206

G- . PeKemme 142
[ v P--KA..S— 142
G-I VeroooeLorensPesKe Ne 142
[ v PS—-KTQ.PN--- 144
[ Vv P--RQQ.AN-- 144
—R ! T T-RAQAN-- 144
.................................... -Srmreefe-SreenecNme-G-T-K-..-TK- 34
YooK AT.F-K- 142
s L IK..S-K- 142
YK IT..N-K- 142
R s Yoo lK-o-N-AT...G-K- 142
s Y---K TT..——- 142
---------------------- E--roe-Gor-Vormemoe TSemeeee-N----PV--RTQ.AS—- 144
............................................. TS-------N-A--PLA-RAQ.AF--- 36
......................................................................... 0
A-VTF E v TS K----NSN---..N--- 142
.................................... w-LH----TA--<--R--=-NSG--D.. ---- 34

R-----SN---...-TM- 142
————— GN--A...V-Q- 34
Temmmees LH----PTER-E...GTS- 142
----------------- LR-A---SER-E...GTV- 142

............................................... -LR-S---AERLE...GTS- 17
......................................... F---T--------LR-A---SER--D..-AA- 35
S--VTF----K--------- D---Y--e-- K-memmmmmmeee Tommmmenee R-----SN--N...---- 142
A---L V--NI---E T K----A-N-IV...--K- 143
............................. S--H---------------K----A-N-IV...--K- 34
....................... S-----m-mmmemeeee-K-----N-I T...M-K- 34
---FN- --I-NGF-DS-H-----KL--1-----G---|-T-----Y--F-----P-G-KK...Q-D- 143
---FY---------I-NGF-DS-H-----RL--|-----G---|-T-----Y--F--S--P-G-RK...Q-D- 143
e O K---V-KNL--S------- KLV---V---G-=--mmmmmm L--I-----PSF-L-E..QTK- 141
......................................................................... 0
---CE-----K---|-TTL--S-T-----KLV-|-V---G------=--m o mmmm- PSF-L-P..QEK- 141
-M--LF----K--MI-RA-F--ER-----RLE------- G---|-TS------- Y-----PAA-PLKQNNGD- 145

0

0

0

0

0

0

0
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L1 SuperGroup B AA-Aln

most-likely DRQNTSFDPKQVQMFIIGCTPCIGEHWDKAPPCA.DANNQQGLCPPIELKNTVIEDGDMADIGFGNINFKALQ

HPV19
HPV25
HPV20
HPV21
HPV14d
CgPV2
HPVVS20
HPV5
HPV36
HPV47
HPV12
HPV8
HPV24
HPVVS75
HPVVS200
HPV15
HPVVS102
HPV17
HPV37
HPV9
HPVVS92
HPV22
HPV23
HPVVS73
HPVVS42
HPV38
HPV49
HPV76
HPV75
HPV4
HPV65
HPV48
HPVVS207
HPV50
HPV60
HPVVS19
HPVVS201
HPVVS202
HPVVS203
HPVVS204
HPVVS205
HPVVS206

R 2 [y L---.EQDIP--Sr-reer|-Sememmecen- VAT 214
S 2 S W— 5 e N = X - — A p— 214
214
216
216
S ) Y N— R-L--V.EQ-PPAYA------R---- 216
[R— YR/ NN R S VS0 Y N V2 105
S S Y V--- ENDQ-T Y M 214
N M Y |--E.KERQDNR------- y PR L—N- 214
N O RV E--G.EQ..-T Y-Q 212
----------- J+==-V=-ee-Voe-E--L--G.--PAEN-V F M---T-- 214
-V E--I--E-Q.. M--T- 213
[+-e-ee-Aceee-EV-ER--.GD--DA-R----K-V-S--Q-------Y--L--RT-- 216
[— VGER--.G---EN-R----K-V-S--Q-------Y--L--RT-- 108
--------------- VV--Ve-Loo-R-LV-ESER---A-K---L--
VV--A--L
VV--V
--------------- AVAVARVARY NSSSRVAR-! =T N o YN I _Su— RV
1--1
--------------- Ver-Ve-Meoe--KV-ESE s 107
~R-V- ST R VAR VN S 1 X VS e S 214
~R-l-- S PUEVAR, (VR ¢ R - — 214
~R-l-- - L-RY--T--V-K.-GS-L-----L----Sev 89
Y —— Lo-Y--Q--V-K.-G--Menmr-Loe-SemmmeFonmenees N-T-S 107
---------------------- L=-Y----V-D.N-GD-T-----L----SreermeFrreeme-N-T- 214
D w-M=-Y--A-K--DA--..G--K---L--| 214
N ———— Y. N— A-K--DA-R..GV-K---L-- 105
N —— Y N— A-K--DA-K..GD-K---L-- 105
[V, A— YN E--P.SPAP---D-----V/-SY-Q---C----AF - 215
N--DV-Loen-Tomememmes Y. N— E---.SPVP-P-D-----V--Y--=-CormeeAF-meo- 215
E---V-M----S-IL-V--A-AT--Y--L-K--N.-L..EN-AA--Q-V---Q---G----AA--PK-M 211
..................................................... L---E-G-----AA--AK-M 20
E---L-l--T-LL-V--K-AV--Y--L-E--D. KNSLNN-K----Q-V-SY-Q---G------A--PK-- 213
N-MDV-M----M-L--V--K-AT-----I-K--..-PAPAK-S---K-TQSI|-Q--E-C-T--—-A--IT-- 216
20
20
20
20
20
20
20
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L1 SuperGroup B AA-Aln

most-likely QNRSDVSLDIVNETCKYPDFLKMQNDVYGDSCFFFARREQCYARHFFVRGGKVGDAIPDAQIDEG.VNKNH.Y 285

HPV19
HPV25
HPV20
HPV21
HPV14d
CgPV2
HPVVS20
HPV5
HPV36
HPV47
HPV12
HPV8
HPV24
HPVVS75
HPVVS200
HPV15
HPVVS102
HPV17
HPV37
HPV9
HPVVS92
HPV22
HPV23
HPVVS73
HPVVS42
HPV38
HPV49
HPV76
HPV75
HPV4
HPV65
HPV48
HPVVS207
HPV50
HPV60
HPVVS19
HPVVS201
HPVVS202
HPVVS203
HPVVS204
HPVVS205
HPVVS206

Y T--D--AG---.SM--T.- 285
—A Y T--D--AG----SM--AF 285
E--A Y T--D--AG----.SM--AF 285
Y T--D--AG----.SM--A- 287
E [ Y T--D--A--V--SL--V.- 287
R Y T--D--G----SMT-AF 287
D-l------R A--Y P--D--G---A-SH-E.- 176
D1 — [N VZ—— T--D--R---N-TY-Q.F 285
ES A---Y T--D--R-N-TF-Q.F 285
HS A---Y T--D--G--VGN-NM--Q.F 283
A--Y T--D---—-D-NM-Q.- 285
[ A--Y T--D--A—-D-MM-Q.- 284
-S P--D--GE--A-TY-D.F 287
E [ A--D--G--A-TY-D.F 179
E--P N---D--GE---A-.TY--D.F 91
1V ) —— § O N N— Yero-A-e-Le-... AA-QD-NF 283
VTK T-A A2 a—— EA-QDKNF 175
= — LS Y — Y-roe-Ne---Vo-....-S—-QD-KF 283
L —— [N, . N_—' VS R -T-QD-K- 283
283
175
282
282
157
175
282
----------- - 282
173
AK NI A-- AA-GQDNNF 173
ADK-SAP--VIATV--W ~A-TM--L-E.....PFEATSD.- 282
-DK-SAP--V-ATM--W=----SK=-wmeL Y GoemoLomemon A-AM--L-E....PFEV-TD.- 282
-D-AG-P-ELIDSISIW-----TK-l----V---GK-------L-A-A-QM-EP--T.......E-GV..- 275
-D-AG-P-ELIDSISIW-----TK-|--NEV---GK-------L-A-A-TM-EPV-N.... E.T-GV..N 85
-D-AG-P---DSISLW--L--TK----HV--Y-KQ--L--L-THA-PI-EP--N...VS--Y.-Y. A 280
EDK-G-P---T--l----L---TK-l--AV---GK---|-S--Y+---ID--SL-.......SG....- 278
-D=-G-P----DSmemeeee TK-K---E---G---L-=-Y-T-A-T|--S--T.....P.YQESE.F 86
EDKAG-P-EL-DTFSIW----R-TS-I---AV--WGK--HMF---LWA-A-TM---....... N-AE..F 84
ES-A-AP-ELI-SIS-W---1Q-SK-I-~-RM---GK---M----T-CKD-A------ENLNNDED-HHR..F 91
KD-AG----L-DTFSIW------T--|---|--Y GK---LFS--LWA-A-TA-----S.....P.D---..L 85
ED-ASFP---|---S-W------NK-P---Hl-~-GL---L-S--HGA---M--T--E.....N.TAGE..- 85
-DK-G-P----DSI--W--1l--EQEI---RL---TK---A----Y-A-A-IN--SL--.....AMKPGE..- 86
KD-AG---L-DTFSIW------T-|---M---GK---LF G--LWT-A-TP---T.....P.E-I-..L 85
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L1 SuperGroup B AA-Aln

most-likely YIPAASGQAQN... TLGNSMYFPTVSGSLVSSDAQLFNRPFWLQRAQGHNNGILWGNQLFVTVVDNTRNTNFS

HPV19
HPV25
HPV20
HPV21
HPV14d
CgPV2
HPVVS20
HPV5
HPV36
HPV47
HPV12
HPV8
HPV24
HPVVS75
HPVVS200
HPV15
HPVVS102
HPV17
HPV37
HPV9
HPVVS92
HPV22
HPV23
HPVVS73
HPVVS42
HPV38
HPV49
HPV76
HPV75
HPV4
HPV65
HPV48
HPVVS207
HPV50
HPV60
HPVVS19
HPVVS201
HPVVS202
HPVVS203
HPVVS204
HPVVS205
HPVVS206

---PNNS-Q-YT..N---A C-F 356
—-PN-S---YN..N C-F 356
---PVNN----...N CF 355
—-PMND---Y..KI C-F 357
—-PMTN-P--...NI--A C-F 357
----- NA----...NI--A C-F 357
~-Q---D-S--..S [ [ T 226
—-G-D-K...-l A--M-| 355
F--G-D--D-K...-I=-A--Y A--M-| 355
—-G-T-=-S..-I--A YNy E— 353
—-G-QD-S-K...DI--A A--M 355
~-GGQD-S-K...DI--A A--M 354
- T--T-K...NI C-A1 357
—-G---T-K...NI o I 229
-Gee-To- Kl Y Xevorerroereossen 141
L-Q-T-Q--...N-A--T T R M-I--A T 353
VL--QGT-Q-K...DIAS-|-----emee- y p—— R Q- Xeerveererererenne. 225
L-QT--Q-R...~-T T R 353
-L-K-D-Q-Y...L—--T T R 353
FL--K-D-Q-R...-IA=-T-Y T T 353
L--QNA-Q-H...---l-Y-memem y p—— Q---X... 225
L. AS-T..A-E--T T K N-- 349
-L--...DQ--..~-E--L T--S K N--M---A 349
NIV N S (S W, E— [ S— > ST 204
-LAS...AQN-...S-E--T T

L—-KN--G-R...===-T T

IL---Q--r...-S-| T

(/I - WY, T

T S—— RV} T

F-G-QNQ-D-Y...-~-PHI-VG-P--—-ES 352
W---QE--D--...--PHI-IG-P--=-=-ES--=---Y=-Ne---T--=-C-D-se-rcL-e-H---T 352

~-TPD-ADQN-RSSH--S-V--T-P----NT--Sw-s---Y--Reee-Tee-Cor-Eel-Foo-H-V--T 348

F-N-KP-DPNPRSAHM-S-V--A-P----NT--S-[----Y--R----T---X 138
VN-NQPE-NRRT..NI-SYL--T-P----NT-SS-----Y-IR----T--C-C---EV---F--—|-N 351
-LAPQTDKP--...N--GYS----P---VA-=-N-----Y o« H-ec-Accm-Cromeoe - |meceeee L- 348
-RSPQDS----...NVDSHI-VA-P----T-meneneee Y---N---T--X 136

FLHP.N-AP--...K-ASFA----P----NT--N----K-Y --RK---T---X...

lI-L1-14
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HPV19
HPV25
HPV20
HPV21
HPV14d
CgPV2
HPVVS20
HPV5
HPV36
HPV47
HPV12
HPV8
HPV24
HPVVS75
HPVVS200
HPV15
HPVVS102
HPV17
HPV37
HPV9
HPVVS92
HPV22
HPV23
HPVVS73
HPVVS42
HPV38
HPV49
HPV76
HPV75
HPV4
HPV65
HPV48
HPVVS207
HPV50
HPV60
HPVVS19
HPVVS201
HPVVS202
HPVVS203
HPVVS204
HPVVS205
HPVVS206

L1 SuperGroup B AA-Aln

ISVSSDNGDVS.....KITEYNSQKFREYLRHVEEYEISLILQLCKVPLKAEVLAQINAMNSNILEEWQLGFV 423
1

~-N--GT--A.....~-AD---AN-K I 424
L I 424
T 423
L T A 425
I--T 425
v [ — 425
......................................................................... 226
—-YNQA-ALK.....DVAD--ADQ----Q Q SL--Deeev 423
~IYNN--ALK.....D-ND-TAEQ----Q SL--D-moee 423
—-Y-QA~IK.....D-QD--ADN----Q v SL 421

~1Y---QN-H.....D-PN-D
~—-YTE--ELK....N--D-K-TQ
-YTE--K-T.....D-N--DAN-----

_“T“GNA .........................................................

......DNYQ-KASD-KQ----I--F-MEF-F-------T-D-M-HL-V--P---DN---N-- 418
---KTEAA-....... ESYK-KAGD-KQ----I--F-MEF-F---T---T-D-M-HL-V--P---DN---N-- 418
---KN-KTALTENYIDNGYK--NAD-KQ----T-----E-VF-----N-T-D---HLHV--PR------- A-- 421
......................................................................... 138
---KK-VNPLDPLNVASSYM-SKDD-NQ-S--T----LEF-F-----G-D-DI--HL-V-DPR---N---AY- 424
---YKQDAAID.....NRYK-KQED--Q----T----VE---R------ NPD---HL-V-DK----D---S-- 416
136

133

142

135

134

139

135
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L1 SuperGroup B AA-Aln

most-likely PTPDNPIHDTYRYITSLATRCPDKVPPKEKEDPYKKYTFWNVDLTERLSLDLDQYSLGRKFLFQAGL

HPV19
HPV25
HPV20
HPV21
HPV14d
CgPV2
HPVVS20
HPV5
HPV36
HPV47
HPV12
HPV8
HPV24
HPVVS75
HPVVS200
HPV15
HPVVS102
HPV17
HPV37
HPV9
HPVVS92
HPV22
HPV23
HPVVS73
HPVVS42
HPV38
HPV49
HPV76
HPV75
HPV4
HPV65
HPV48
HPVVS207
HPV50
HPV60
HPVVS19
HPVVS201
HPVVS202
HPVVS203
HPVVS204
HPVVS205
HPVVS206

B NN o W, S N--em-Veme-NLHomeme Smememene Y. N—— ..Q- 493

493

492

494
494
494

-P-PSG-E-Q--FLQ-R-----TQT-AT------- DLS--V---S--F-SE-S-F----R--Y-S--INGSLK 491
-P-PSG-E-Q--F-Q-R-----TQS-ST------- DLS--G------ F-SE-S-F----R--Y-S--INGTLK 491
-PAPTG-E------K-M--K--TAE-E.-DT----A-S--TL-M---F-S--S-F-------Y-T--L..NGK 491
......................................................................... 138
-PAPSG-G-----LK-D--K--A-DSSA-VV----E------ N---KF-SE----A-------- T--...LK 493
-P-PQG-E-A----M-Q--M--TD--NT-R-----Q----TI--Q--F-NE-S-F---KRY-Y-Y--....LN 485
136

133

142

135

134

139

135
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most-likely .RAQ...GTKTSSS...VS..RGTK.RKR...K

HPV19
HPV25
HPV20
HPV21
HPV14d
CgPV2
HPVVS20
HPV5
HPV36
HPV47
HPV12
HPV8
HPV24
HPVVS75
HPVVS200
HPV15
HPVVS102
HPV17
HPV37
HPV9
HPVVS92
HPV22
HPV23
HPVVS73
HPVVS42
HPV38
HPV49
HPV76
HPV75
HPV4
HPV65
HPV48
HPVVS207
HPV50
HPV60
HPVVS19
HPVVS201
HPVVS202
HPVVS203
HPVVS204
HPVVS205
HPVVS206

ATVN...---I--R..--S.----.---K..N
TTVN...----V--R..I-T.--|-.---K..N
ATVN...----V--K..L-T.--V-.---K..Q
TTVN...---L--R..--T.--1-.---K..N

STVN...----V-TR..G-.K-I-.---K..N

TTVN...---AV-YK..G-N.----.---K..N
TTVS...---SV-YR..GFT.-—--.---K..Q
TTVN...---TPYR..G-l.--—-.---K..N
TTVN...--TK---Y.RS-|.----.---K..N
TTVN...---SI-R...G-V.----.---K..N
KTSK...K-...-N...-- K- - T

ARVSV-R-ATR.KT-..KTV-R--LT..S
-VRS..---RPATR.K-T..KTV-.--KVQ.L

A-TR...AV-RPLVR..K-S.KSV-.---T..Q
--S...RVSK--AARA-T.--I-.---...R

-KR...IISS-HAQTNTK..-SA-.---SL .-
~KR...TINSQAP...T-IK-SA-.---SIKQ
--R...TDY-AAG...S-T.-S--.-R-V..R
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226

229
141

225

225

204
222

223
221

138

136
133
142
135
134
139
135

L1 SuperGroup B AA-Aln

511
517
517
516
518
518
516

516
516
514
517
514
512

507

507
507
507

510
506

510
508

516
516
513

515
508



L1 SuperGroups C-E AA-Aln

SuperE.con MTGLQYLFLAMMALTLSILLAQQPPPHSCLHS 32
HPV41 32
SuperC.con M.AfW(q?gQ.kLYLPP.TPV?KVLCSEtYv?rkdif 30
L2 end for BPV1 <-
GroupCl.con M. ALWQQGQ KLYLPP.TPVSKVLCSETYVQRKSIF 33
BPVI e s 33
BPV2 - e . 33
L2 end for EEPV <- L2 end for DPV <-
GroupC2.con M. AFWq’JgQ KLYLPP.TPVtK?LCSEQqY??r?Di? 27
EEPV 33
DPV 33
OvPV1 33
OvPV2 - Ame e e T T-VS-R--Y 33
L2 end for BPV4 <-
SuperD.con M. SFWVPNSAKLYLPPPTPVTQFLDTDEFVTRTDIF 35
BPV4 - 35
L2 end for HPV41 <- <- L2 end for COPV, CRPV
SuperE.con PAMCPTLLLTCIVEVWIMIYILACCAGNVKNA????FQM.AVWLpagNkFYLPp.QPitkilstdeYV?RTn?F 98
HPV41 NVFI---.-----GP-R----- .---QRT N-E---R--ST- 104
COPV . ~-S--V S---I- 34
CRPV -.----ST -------- VP T---V- 34
L2 end for HPV1a <- <- L2 end for HPV63
GroupEl.con MYNVFQM AVWLPAQNKFYLP?.QPIT?ILS?D?YV?RTN?F 34
HPV1ia P.----R---T-E--T---L- 40
HPV63 s T.----K---S-D--S---I- 34
SuperC.con YHaETERILTvGhpyy?v....??2?v??kTvPKVSpNQYRVF?igLPDPNQFALPDrt???PsKErLVWaviGv 90
GroupCl.con YHAETERLLT?GHPYY?V......22G?KTVPKVSANQ?RVFKIQLPDPNQFALPDRTVHNPSKERLVW?VIGV 94
BPV1I - |-----P-......SI-A Y P---- 101
BPV2 e V-----Q-......TV-D F A---- 101
GroupC2.con YH?ETER?LTvGhpfy?i....??2?2vk?kTvPKVSPNQYR?F??qLPDPNQFALPD??lydPsKE?LVW??2?G? 80
EEPV --G----M------Y-E-....KQSGSG--| V-RIL KAM------ R---AVV-V 103
DPV --G----M--S-SILSLE....VTQ-HT V-RVA KA-HN----R---AVV-V 102
OvPV1 --A----Leeeee- P-.....Q--D A-MV PTI--—T-—K---GLI-L 101
OvPV2 --A---- L SV.....K-NE A-MI RT----G--K--- GLI-L 101
SuperD.con YHTSTDRLLFVGHPYFDL.....KKGDTVVVPKVSGSQFRVFRLKFPDPNKFSFPTQDIYNPEKQRLVWAVRGI 104
BPV4 e L 104
SuperE.con  yhA?sdRLLIVGHP?yei?????????2??2?vPKVSpNqyRVFRvrfpdPN?FAFgDK?IfdPekERLVWQIRGI 156
HPV41 L--AT--------- F-N-TNA..DGKE..V-----S--F-A------N--T---C--S--N-D---------- 174
COPV ---S-E-eeee- F---..YKEERSEEVI LLL----N S L 106
CRPV -Y-S--mmeeee- Y--..... RDKGTML-----==----- IKL----K------ Q-Y--mmmem C---- 103
GroupEl.con YHATS?RLL?VGHPL?E????..22?T.2T?PKVSPN??RVFRVRF?DPNRFAFGDK?IF?PETERLVWGLRGI 88
HPV1ia - E---L-----F-ISS....NQ-.V-|------ AF------- Anmnmeee- A--N--mmmmmeeeee 109
HPV63 - D---I-----Y-VTRA..NDN-.M-V------ QY P D--D 105

SuperC.con QVSRGQPLGG?vsGH?tfNallDAENVsrkvtaQg........ TDDRKgaGmDaKQQQ?LIGCTPA?GEYWit 152
GroupCl.con QVSRGQPLGGTVTGHPTFNALLDAENVNRKVT?QT........ TDDRKQTGLDAKQQQILLLGCTPAEGEYWTT 159

BPV1 Tem. 167
BPV2 Acn........ 167
GroupC2.con QVSRGQPLGGa?sGH?yN?IIDAENVs??22aQg........ TDDRKqaGMDaKQQQVLI?GCTPAIGEYWt? 137
EEPV e SV--S-Q-T-l-=---KKVN---........=--- [ AR S —— T 169
DPV e EVR--S---TF-ree-KKV T--........ Teeem-ML K 168
OvPV1 ---TS--A----—-GRRTNT-S........<--- Y. NS VereL--DT 167
OvPV2 ---TT--A RRTT--........- S —— VereVee-AK 167
SuperD.con  EICRGQPLGVGVTGHPSFNKFKDAENLNQNSDQKE......... DDRVNVCMDPKQVQLFIVGCVPCDGEHWDK 169
BPVA e 169
SuperE.con  EigRGQPLGIgvtGnP2fnkfdDaENP??y?n?ha...?222??DsR?n?afDpKQIQm{??Gc?PA?GEhW?? 208
HPV41 VS S—— S YNGI-KNN...ITDQGS---LS|-------- LLIV-AK--K--Y-DV 245
COPV  creeeee S--H-T-DRYN-V---NKNLAG-G......GGT---V-MGL------- Mi--K--L----SL 174
CRPV VNV Smemmelome Ve TK-Y-N-- ... DQQ-Y-KSM-----V-LLML--V--T--AQ 171
11-L1-18
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GroupE1l.con
HPVla
HPV63

SuperC.con

GroupCl.con
BPV1
BPV2

GroupCz2.con
EEPV

DPV

OvPV1
OvPV2

SuperD.con
BPV4

SuperE.con
HPV41
COPV
CRPV

GroupE1l.con
HPVla
HPV63

SuperC.con

GroupCl.con
BPV1
BPV2

GroupC2.con
EEPV

RPV

DPV

OvPV1
OvPV2

SuperD.con
BPV4

SuperE.con
HPV41
COPV
CRPV

GroupE1l.con
HPVla
HPV63

Unclass.con
FPV1R

SuperC.con

GroupCl.con
BPV1
BPV2

GroupC2.con
EEPV

RPV

DPV

OvPV1
OvPV2

SuperD.con
BPV3
BPV4
BPV6

L1 SuperGroups C-E AA-Aln

EIGRGQPLG?GI?G?PLLN??DDAENP?2Y?NTHA.......2GD?RQN?AFDAKQTQMFL?GCTPA?GEHW?? 140
--------- [+-T-Hemm-KLeme-TN-l=m.. ... Ne- e Tommecemee VoS- TS 176
--------- Vo-S-Neoo-RF e SR-N-wo-...... TeeNeo-Vomemecenee oo Toee S 172

ARPCVtDrpe?..GsCPplELKnkplEDGDMMdIGFGAANFKelNaskSDLPLDI?nelCLYPDYLkMtEeaAG 222
ARPCVTDRLEN..GACPPLELKNKHIEDGDMMEIGFGAA?FK??NASKSDLPLDIQNEICLYPDYLKMAEDAAG 228

N--El 239
D--TL. 239
ARPCV?Drp?a..GSCPp?ELKhkplEDGDMMDIGFGAANFKELN??kSDLPLDIanelCLYPDYL?MTEE?AG 202
----- T---ET..-----I---N AT KD K----A-- 241
----- T---D-..-----I---LSF AT S K----A-- 240
-----S-S-EK..----AL SS T R----T-- 239
----- S--VD-..---=-L--mmmmm e QR -V R-- T 239
AQACEPQGP .GDCPPIELKNTKIQDGEMCDTGFGNMNFAALQASKSGAPLDIVDQIVKYPDFLKMGNDPYG 239
239
a?7C?g???????gdCPpiel?ntvIEDgDM?dIGfGamdf??LQ??ksdvPIdiv?s?cKYPDYIkM??e?yG 261
-AT-ENPPLTKADDK--AL--KSSY---A--S---L-NLN-ST--RN---A-----D-|------- Q-IE-L-- 319
TRW-T-QVHTA..-Q------ R--T------ Y KA--HY--G--|---N-A--------- AN-P-- 246
-KQ-AEDPPQQ..T V CE HKT--ASL-E---ELAQ-IS-------- QKDQF- 243

272RC?G?Q??L..GDCP?22222?VIEDGDM?DIG?GAMDF??LQ??K?D?PLD?222?CKYPDYI?M??E22G 181
.S=-P-E-VK-..<---RVQMIES------M-=-F-----AA--QD-S-V---VVQAT--—--R-NH-AY- 247
AR--A-T-FQ-..--PIELVNT-----F-=-L-----GS--AN-A-A--IAGTV-----K-GQ-VH- 244

NSMFFFARKEQVYVRHiWtrgG?dKEaPpedyyLKpkK............ 2g?2tlkipsvifg?PSGSLVSTDg 279
NSMFFFARKEQVYVRHIWTRGGSEKEAP??DFYLKN?............ ?G??TLKIPSVHFGSPSGSLVSTDN 284
301
301
NSMFFFARKEQVYVRH’)WsrthDKE°PPan7LKPk ............ ?9s?qpk?psvifg?PSGSLVSTDG 257
| M F G-DQTQ-M--IL--V----=----- 303

L3 start for BPV4 ->
NSMFFYAKREQMYVRHLWARAGRVGDDIPTGESGSPY

304

-RC---V----L----IMS-S-TQGLEPVPKDTYATR

----- Y---eme--F-S---GDKENVKSRAYIKRT..........
NS?FFFARREQMY?RH?FT?2?2G?V??KE?VP?S?Y?.........2A?AE?P??T?AT?NY??2?PSGS?VSSDY 223
B ES— T--F--RG-S-GD--A--Q-L-L........ T-D-- -RT-L--T--VGT----M----- 311
B — L--V--HA-I-SE--K--T-A-l......... A-K--Q-QN-I--D=-FVA----L----- 309
EP.VPETVPIA............... SREQIEKNNSAYMACPSGSVITSDT 35

B TTTT 35
giIFNRPYWIfFRAQGMNNGIicWNN?IFVTVGDNTRGtnLLtItV....ps?g?.??plte. YdtsKiNvyhRHVEE 342
QIFNRPYWLFRAQGMNNGIAWNNLLFLTVGDNTRGTNL?ISV....A?DG?...?L?E.YD??KFN?YHRHMEE 342

Tee...-S-T.. P-T-~-SSe-Veremeee 367
Seem. -A--N.. A-S- - TG L oo 367
qIFNRPYWI”RAQGMNNGlCWnNtIFVTVGDNTRGttLTITV .ps?d?.2?plte. YdisKiNVygRHVEE 320
F L-Q S £YcTS Foemen 369
F Q ~-GGK.KS-- 85
IL v -NN-E...--—-. 367
[l —— v .=S-E...SV-D.--SA-l---H---- 366
[ E—_ v ...5-D-S...<-K--E-G-l-~-H--— 366
QIYNRPFWIQRAQGSNNGMCWNNELFVTAVDSTRGTNFSISV.... HTTDP.EVKPQETYTATKFKHYLRHVEE 373
------- 7
pp— 373
------- 7
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L1 SuperGroups C-E AA-Aln

SuperE.con QIFNprWIQrsQG”NNGICW’>NqIFVTvanTRGT7I’7|’77 22222.22222.2y??2?f??yIRHVEE 349

HPV41 P H----L-H-EA---L--T----NFT-SV....PEGDA.SS.....-NNSK-FEF---T-- 449

copv e I ----- K----A-G----L--------- P-T-NI....GQQDK.PEEGN..-VPSSYRT------- 373

CRPV -V---A----KA--M---V--D--|------o---- I-SLVT....KSKEQ.IKKT..HGKTVH-SS------- 375

GroupEl.con Q?FNR?YWLQR?QGQNNGICWRN?LF?TV?DNTRGT???1?72....2N?A?.2??....Y??A??N???RH?EE 263
HPVla -L---8--—--C-mm - Q--I--G------ SLS-SM....K-N-S.TT.....-SN-NF-DFL--T-- 375

HPV63 -|---P--=--Smmmmeeeeee E--V--A------ TMN-NV....L-K-T.PET....-DS-DY-EYT--V-- 374

Unclass.con NLFNRSYWLSRAQGTNNGILWNENLFVTVLDNSRNVIMKISS .LAEGAQENNATV.YDWKNYYE??RHVEE 102
FPV1R . CV----- 104

MnPV YT----- 7

SuperC.con YyKLAFifgLCSVeltpeTvShLQGIMPSiLenWeinvQPPtSSILEDtYRyie.SPATKCadNV?p?kpe.DPY 412
GroupCl.con YKLAFILELCSVEITAQT?SHLQGLMPSVL?NWEIGVQPP?SSILEDTYRYIE.SPATKCASNVIP?.KE.DPY 409

BPV1 V E T . A.--.--- 438

BPV2 L Q A . P.--.--- 438

GroupC2.con yKLAFifqLCSV?LtpeTvSSLQGIMPSILenWeiN?QPPtSSILEDtYRyie.SPATKCaDNVspskPe.DPY 390
EEPV - Ve--ee- T-S-----H H-D--M L-. T-MG--.--- 441

RPV Vo-o--- E--AD-I-H----------T-D--L---Q e K 157

DPV F-----LE----E----mm-mom- S L----- Voee|--F-D . -mm e 439

OvPV1 Q Q---V-V---A-mmmmeee- [ T 437

OvPV2 Q V PA---..--- 437

L3 end for BPV4 <-
SuperD.con  WelSIimQLCIVdLtPE?IAhIhnMdprliE?WNLGFIgpPnn.IEDgYR(fi?.SIATrCP?Kedta?kE.DPY 439

BPV3 --V--VL--mmmeeee A---INC------- S------ HA--- ------ YLQ.-I-----P---A-AT-.--- 78

BPV4 -D--meeeee- N----Sl-Y----NES---N---------- D.---H----T.------- K-T--QV--.--- 444

BPV6 ---C K--T L-T T-. K.----K--G--E--E--.--- 78

SuperE.con yelsfivQLCKVKLtPENLayiHtMdP?liedWqgL?Vs?pp???leD?YRYyi??SIAtKCP???pp?t?t.DPy 408

HPV41 FQ-A--L-----D------------- S-----H-A-TS--NSV---H----L.-|-----SKDADD-S-.--- 521

COPV e Al Ee S----- |- N-----H-N-TP-.SGT-D-T----N.------- TNI--K-NV.--F 444

CRPV ---Q-VL------------S-L-S-H-T--DN---S--AQ-SGT---Q---LQ.-I-----PPE--KEN-.--- 447

GroupEl.con ??LSFIVQLCKVKLTPENLA??H?MDP?1?2??WQL?VSQPP?N??ED?YRF???SLA?KCP???PP???T.DPY 312
HPV1a = S Y|-T---N-LED---S-----T-PL--Q---LGS---A---EQA--EPQ-.--- 448

HPV63 YE-------mmmmmmeme FL-N---T-IDS---T-----A-Al--K---IE..---T---DNV--PTP-.--- 446

Unclass.con ???2??127L??2?27L2?E?L???2?2?M?P?IL??W???2?2?P????2S??DKYRF???2??27T?22??2??2??????DPY 123
FPV1R YGISA-VR-CRVT-TA-N-GSIYR-N-D--KK-GIQEA-LGPQ-AE-----TSSQAI-CQLPQNPPNNAPD--- 178
MnPV FELEF-FQ-VKIN-ST-V-AYLHG-D-S--DN-NLTLG-PNDG-LA-----IE.SLA-KCPDNVEVTKP..--- 78
SuperC.con ?glkFW?idLKekISLDIDQFPLGRrfLagqqglgcst??rrr??2??tssk???2??2?2??2??2rkkkkk?CFSLNS 466
GroupCl.con AG?KFW?IDLKEKLSLDLDQFPLGRRFLAQQGAGCSTVRKR??????SSKPA......... ??7KK?K? 456
BPV1 --F---N 495

BPV2 L S 497

GroupC2.con ’>gIkFWeanKekISLDIDQFPLGerLaqqgIgctt’7vrrr’?’>’>sts’>k’>pskrrrrgt’?RK’???’??CFSLNS 451

EEPV A R 501

RPV S-oemmeee- G------- 176
DPV SAH---mmm e LV-QFDCRLDRLLPQKDHFTYPEKRYKRHM-IT--V--VLLY|------ 513

OvPV1 497

OvPV2 497

SuperD.con  akykFWDVALTErFs?NLNQHSLGRKFLFQIGRK..ATKRSAPKTVTFENTEGKKAP.....KRRRKNV 500
BPV3 el B M- 95
BPV4 KDL K-TT s e 506

BPV6 e IN------S- 95
SuperE.con  kd?kFWeVDL?ermseQLDQ?PLGRKFL?Qsg??q???7k??????2?2??22??22?2???....krrrra 444

HPV41 -l RD--T-----T-------F-T-IT-SSSN-R.VSTQSTALTTYRRPT.....---- K- 583

COPV A-F--m-m-- KDK-T-----T------- F-TNVLRPRSV-VRSTSHVSVKRKAV......... K-K-K 503

CRPV -NY------- S-KL-D----Y------- N---LQRIGTKRPAPAPVSIVKSS.......... --K--T 505

GroupEl.con ????FW?VDL?ERMSEQLDQFPLGRKFLYQSG??QR?????..2??RK???2??2T??72.....KRRR?A 348
HPVla SQYK--E---T--mmmmmmmmmmmmeeeee MT--TATSS..TTK--TVRVS-SA......---- K- 508

HPV63 KDLR--D---S------m--mmmmmmmee LA--SVPKT..VNF--RRSSN-TVA.....---- R- 507

Unclass.con K????W??D??ERL??DLLRYPLGR 138
FPV1R -TENY-TV-CR---SD--------- 203
MnPV -GRIF-NI-LT---TA- 95
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L1 BLOCKS

L1 BLOCKS: The MOTIF algorithm identifies four blocks in a complete alignment of L1 sequences, the third and
fourth of which are also identified by the Gibbs sampler algorithm. The C-terminal BLOCK is said to contain a nuclear
localization signal (see Icenogle, Part lll, this compendium). A BLAST search using the MOTIF Cobbler sequence (aka
HPV16, see below) failed to pick up any significant sequence similarities.

MOSt-liKely MA.. .. LWRPSDG 9

HPV18 -CLYTRVLILHYHLLPLYGPLYHPRPLPLHSILVYMVHIICGHYIILFLRNVNVFPIFLQMA------ N 70
HPV16 -QVTFIYILV... ... TCYENDVNVYHIFFQMS--L--EA 35

HPV6b S TSP PP PPUROPPIE S 7

HPV11 ---S 7

HPV13 e e ---N 7

PCPV1 SO TP PP PP PPTOPUPPPRURRE N 7

HPV5 9

HPV12 9

BPV1 8

most-likely KVYLPP.TPVSKVVSTDEYVTRTNIYYHAGSSRLLTVGHPYFSIKKSNGNKTEVPKVSGNQYRVFRVKLP 78
HPV18 T-----.PS-AR--N--D---P-S-F------------N---RVPAGG---QDI----AY ------- Q-- 139

HPV16 I A-mmeeee- T---A--m--- P---P-N--IL------ Lo IH-- 104

HPV6b T--V--PN------ A--A----m- F---S-----A-----—--- R..A---V----- Y-----K-V-- 75

HPV11 T--V--PN------ A--A--K----F---S-----A-----Y === V- Voo Y-----K-V-- 75

HPV13 . ---Y-F---K-V-- 75

PCPV1 75

HPV5 79

HPV12 79

BPV1 74

most-likely DPNKFALPDTSLYNPDTERLVWACVGLEVGRGQPLGVGTSGHPLFNKLDDTENSNSYAGNPGTDDRQNVS 148
HPV18 - G-----1---E-Q------ A-V-|--mm---- L----FY-------S-HAATS-VSE-V-D--- 209

HPV16 - GF----F-----Q V. |-----L---o---- ASA--A-A-V-N-ECI- 174

HPVEb e S--FD-T-Q------ Tommmmmmmeeee- V----FL--Y--V---G-GGN.--Q-N-V--G 144

HPV11 e S--FD-T-Q------ Tommmmmmmemee- V-----L--Y--V---GG-G----Q-N-V--G 145

HPV13 145

PCPV1 145

HPV5 148

HPV12 ---R---A-M-V----R------- R---IS-------- ST---Y---IK------ N--T.GSK-----T- 148

BPV1 ---Q-----RTVH--SK-----PVI-VQ-S------ GTVT---T--A-L-A--V-RKVTTQT----KQTG 144

most-likely FDPKQTQLFIIGCTPPIGEHWDKGTPCANDNVQPGDCPPLELKNSVIEDGDMVDIGFGAMNFKALQANKS 218
HPV18 V-Y-----C-L--A-A-----A---A-KSRPLSQ---------- T-L------- T-Y---D-ST--DT-C 279

HPV16 M-Y-----CL---K-------G--S--T-VA-N--- 244

HPV6b M-Y-----CMV--A--L----G--KQ-T-TP--A-------- IT---Q------ T------- AD--T--- 214

HPV11 M-Y-----CMV--A--L----G---Q-S-TS--N-------- IT---Q------ T---mem AD--T--- 215

HPV13 M-Y-----CLV--A--L----GQ-KQ-TGV------------ IS---Q------ g RS AE--S--- 215

PCPV1 M-Y-----CLV--A--L----G---Q-SGVS--D-------- VT---Q------ T-----D-AQ--S--- 215

HPVS e |-M--V----C------- AV---ENDQ-T-L---1----TY-Q----A-----N------- DSR- 218

HPV12 - |-M--V----CV----E-AL--GDAPAEN-V---|----TF------A-----N----T--Q-R- 218

BPV1 ME-----A---EIN-S-- 214

HPV18 339

HPV16 304

HPV6b 274

HPV11 275

HPV13 275

PCPV1 275

HPV5 «-Seee-ET--e-F==-QN-I---AC--YA----C------V-G-KT--D--RAQIDNGTYKNQF--P 288
HPV12 «-SenerET-w--F=--QN-V---AC--YA----C------V-G-KT--D---AQIDDGNMKNQY--P 288
BPV1 ~L-e-Q-E--Lomemer-E-AA-N----A-K--V-V--IWT-G-SEKE-PTT-F.......... AL- 274
most-likely GASGQAQNTLGSSVYFPTPSGSLVSSDAQLFNRPYWLQRAQGHNNGICWGNQLFVTVVDTTRSTNFTISV 348
HPV18 - T-M.PASP--C--S-S---|-T=-S-e-KormrHK-meme Ve Hememencmeen P-—-L--CA 407
HPV16 -=-S. TAN-A--N------- M-T----l--K MSLCA 372

HPV6b - ~-N.RTSV---|-VN-mrmemeee E--m-K----K M-LCA 342

HPV11 -GNN..RSSVA--|-VH------- [ e H M-LCA 343

HPV13 --N....=-SN-I- K H M-VCA 340

PCPV1 -TTS..RA-VS-Tl--N--rormenv E-----K----HK T M-VCA 343

HPV5 w-D---K-I-N-M----V. F L-A--M-l----N--N---S--- 358

HPV12 --QD-S-KDI-NAM----V. F L-A--M----=-N--N---S--| 358

BPV1 N.NKGDATLKIP--H-GS-----=-T-N-l---s---F-e-M----A-N-L--L~-G-N--G--L---- 343
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L1 BLOCKS

most-likely ATESSP.... TEYDASKFKEYLRHVEEYDLQFIFQLCKITLTAEVMAYIHAMNPSILEDWNFGLVPPPS 413

HPV18 S-Q-PVP...GQ.--T---Q-Srmrmmmmemmnmes Teoee-D--Se-Se-Gmemmemes VP---T 473

HPV16 AIST-E....-T-KNTN-----G D--T--- S-S T--rmemmnv Q-G 437

HPV6D SVTT-S.....-.-TN-DY---M S-S T--V SN 406

HPV11 SVSK-A.....-.-TN-DY---M---—-F S-S T-V SN 407

HPV13 ~T--LS...D--K-TEY-Q-M----Frmemems g PG N, SN A SN 406

PCPV1 S-T---S... A T--EY-Q-M--r--Frmmecee (SN S— Te--TV--E---=-S-—N 409

HPV5 YNQAGALK.DVAD-N-DQ-R--Q----~-EISL-L----VP-K-Q-L-Q-N--S-L--—-QL-F--T-D 427
HPV12 YSDNQNVHDIPN. --SQ--R-------- EISL-L----VP-K---L-Q-N---S-L----QL-F--T-D

BPV1 -SDGT-L....<---S---NV-H--M---K-A--LE--SVEI--QTVSHLQGLM--V--N-EI-VQ--T-

most-likely NSLEDTYRYIQSQATTCQKKTPPKEKEDPYAKLKFWEVDLKEKFSLDLDQFPLGRKFLLQAGLRARPVIR
HPV18 T--Ver-FV--V-l---DAA-A-NK---Dr-e-Nemrmmememmes Y-roeeV--RK-T-G 543

HPV16 GT--e-FV T Ace-Ho - AP LK-Y T-o--N------A K-K-KFT 507

HPV6D GT--we-Veormelome-PocEnePocKN-S oo Noeo e SE - Y oemeee-S-Y-G-SS-- 476

HPV11 [ S VA T = ~-S-Y-G-TSA- 477

HPV13 GT--ee-Vree|me-P--Do- Qo [T SN N N V— T-VQS-SP-- 476

PCPV1 GT--eeVrme|-e-P =D QoG-S mem-Nemor- SE - Y memommeee T-VQTTSFA- 479

HPV5 -PIQ-----D-L--R-PD-N-------- KG-H--D---T-RL-----YS------F----QQTT-.. 495

HPV12 -PIH------E-L--R-PD-N-----P---DG-S--T--MT-RL------Y S----F--—-QQTT-N. 496

BPV1 Sl-r-e-=-E-P--K-AS .NVIPA------GF---Nl---=-L-----------R=-A-Q-AGCST-.. 476

most-likely .GRKRSASS...TSSKSAKRKRRK..K1 504
HPV18 Pe-P-A.T----P---V-VRAR-- 568
HPV16 LG--K-TPTTSST-TT---K--..L- 531
HPV6D T-V--P-V-...KA-AAP----A-TKR- 500
HPV11 T-l--P-V-...KP-TAP---T-TK-- 501
HPV13 V---A-T..STATPTT--KA-R.-- 499
PCPV1 A-T--A-T..S—-TPTT--V-R.-- 502
HPV5 NGTKAV-Y...KG-NRGTKRK--..N- 516
HPV12 ~TTK-S-Y...R--IRGTKRK--..N- 517
BPV1 -RI-QK..---P--K-KK....- 495

*COBBLER sequence from MOTIF**
>hpv_L1- HPV16, with embedded consensus blocks[1-L1-22
SEP 97
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HPV54
CgPV1
HPV32
HPV42
HPV3
HPV28
HPV10
HPV29
HPV77
HPV61
HPVT72
X06
HPV2a
HPV27
HPV57
HPV26
HPV51
HPV30
HPV53
HPV56
HPV66
HPV18
HPV45
HPV39
HPV68ME180
HPV70
HPVVS208
HPV59
HPV7
HPV40
HPV16
HPV35h
HPV31
HPV52
HPV33
HPV58
HPV6b
HPV11
HPV44
HPV55
HPV13
HPV74
PCPV1
HPV34
HPV73
RhPV1

V' 3’ sj, HPV16

L1 SuperGroup A Nuc-Aln

* coordinate 5639 in HPV16R

L2 end for HPV34 <-
<- L2 end for most A HPVs

most-likely ATGGCTITGTGGCGGCCTAGTGACAACAAGGTaTATCTGCCTCCTCCCCCT...GTATCTAAGGTTGTCAGCA 70
----------------- [ N S S N Wy S — 64
0
B, R ¢ — 70
Sy (S S— 70
YN T--CrmeeeCrmmeme 70
- CGCACCAATATTTA-TA-T-TGCAGGCACT-C--G-TTG-TGA--GTG..-GTCA-CCTTA-T-TCC- 70
N c R N o S 70
~-TA--AT-ATGCAGGC---TCTCG-CT-C-CAC-G--GG--A-—-A-A-.. TAT--A-TTCCCAAATC-T 70
......................................................................... 0
«~-A-GG-CT--A-GGC-AGA-A---CTA-CCCCAA-GTGT--GG-TA-...CA--A--G---GT-T--GG 70
G----GG C o7V} S S C--T- 70
G---GG C CA-T--...--G--C--A--T-A--T- 70
A--A-G C--A-r-AA-A. . ~-T--Acee-GA---T- 70
A--A-G C--Ace-AA-A-- . ~T--Ac--GA---T- 70
------ A A--A-G C AA-A--...--C--A-----GC----T- 70
70
70
70
70
70
~-CA-GCAG-TA-CT---GTTGCTTGCT-TGGC-AT--TA-TA-T--.. --T--C-ATC--GT-C-- 70
T-CC T--Ace-TT--.. -GG-A-GA---A-AT- 70
GT-C T--A~-A--TT--...~-GG-C-GA---------- 70
------ YN, SRS ¢ ) U ¢ Sy SN » [P Yc e M— .y 70
----- YN G MY O RSN, W e, SUSN G M 3. NJ T N c H—. 70
T C---Go--T--A--C-TT--... -G G-Grrmrmemme AT- 70
......................................................................... 0
------ (O, » SRR ¢ MY SNy | o ¢ N ¢ N — 70
oo AA-To-Ac A= C-A--Gr--T-A-A--G---A-GCCT--TG---CAA----T--- 67
e verrmeeAAT=-A=-A=-TC-Ac----T-A=-A=-G--AA-GCCT--TG---CCA---T---- 67
N QR (NI, S GGC--CT--C--CT--mmmv I} g N ——— Am- 70
D Y G T---AC--AGC--CT--C--Crrmeennv YNy Lc] I W c — y - 70
S G S— C--GGCT-CT--C--CT-A--A--GT---A...~-G---A----Acm- 70
70
70
70
67
67
G-CCCA----C--A--AA-ACCT- 67
G-CCCA----C--A--AA-A-CT- 67
G-CCCT----A--A--AA-T-CT- 67
G-CCCT-----C--A--CA-TTC-- 67
----------- G-CCCT-----A--A--AA-T-CT- 67
S A----C--GGCA----- C----C--GTG T -oememen YN - 64
S p— A----C-~-TGCA-------- SIS GRNNCY /) (N ¢ S—— A-e- 64
[clc]eq p V—— ) (ORI GG R Y.y S ¢ S— fch— 70
11-L1-23
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

most-likely CGGATGAaTATGTCACACGCACCAACATATATTATCATGCTGGCAGTTCTAGACTACTTACTGTAGGACATCC

HPV54
CgPV1
HPV32
HPV42
HPV3
HPV28
HPV10
HPV29
HPV77
HPV61
HPV72
X06
HPV2a
HPV27
HPV57
HPV26
HPV51
HPV30
HPV53
HPV56
HPV66
HPV18
HPV45
HPV39
HPV68ME180
HPV70
HPVVS208
HPV59
HPV7
HPV40
HPV16
HPV35h
HPV31
HPV52
HPV33
HPV58
HPV6D
HPV11
HPV44
HPV55
HPV13
HPV74
PCPV1
HPV34
HPV73
RhPV1

------------- G--T----A-Grmeme-Crmrmre-AA<-ConeemTo-T-G G- Tormees 137
......................................................................... 0
. N GCA--T--r--TAC-T-mrmrmemv CA---emrne-Go-TT-G G- TG 143
T GCA TAC-T---Cr-rn-CAmmrmemene G--T-GGT--T--T-C-- 143
SR N o MU S § pE Y C-CT-G--G--C--G--T---- 143
TTCC-A---CATC---TAA--AAGCAGATGTGCCCA-A-TGTC-GCC-T-CAGTATAGGGTAT-CC-GGTG-G
RGN o S W—— T--Cor-Toer-Ace--Co--AC-GT-Grermrmemeee [ 143
T-G-A-TA-G--AGATGTGC-T--GG-G-C-GCATT-CAGTA--GGT-TTC-GTG-GCG-T-GCCTG-C- 143
......................................................................... 0
TAC-GCTTCC--A-C-TAAT-AATTTGCT-TGCC-G---GCAC-TTG-A--AT-CTGA----AGC-CATGGT 143
T---CGC-me-CAnmrmemmn C-C-e-T---G C-T-——-A 143
«-CCGC-----CAG--T-----C-G-C---T---GA-----C--CC-C--TA~--A--T--C--C-- 143
143
143
143
------------- A--ToereeGGermrmeme-TorreGmrneConeC-TTo-T-A--ATeeeemee 143
143
143
------ 143
----- 143
AAACAA-CATCCCT-A-GTT-GTGCATATC-G---AGA-TGTTT--GGTAC-GT-G-C-GA-CCTAATA-GTT
143
143
143
- 143
N SN .Y ] RN— TeeeeoAe-Cor-C-CT--T-A--Aee-Goeee 143
. 0
i - C--T----GT--T-TC--C--C--Acrermrnv (GRS [N, S 143
-A----G--C--GCA 140
-A-----G-----GCA 140
143
B . N— YN R S Y. N—— G--T-AG---G--T--C-- 143
A-em-A (o, S— Gr--G-Gme-Acme-Crmeee 143
Sy TN ¢ ) RN TN o NI, (SIS N (o (SN, N 143
S CS iy YT, SUN SUS SN QS S o S 143
i [ .Y, S, SU— C---TT-GG--T--CA-—- 143
T CA T--G-A--Grmemenee 140
T CA (oI C— 140
O N— T---G---G--CA-C-- 140
------------- GT---C----A T---G-----CA-C- 140
T A G-A-G-—-A-—- 140
cT A G A 140
------ Cormen-Toee-TeAc-AceeT A G-A-T--TA-- 140
To-An-GormeAnememeeAr-Toeememe- T e Ar-Too-A-AC-CT-G -G G-Anemrmennnee 137
. N Ace-A-A-Ar-Tomememens T----A--T--CA-AC-TT-GT-GG---G-----C-- 137
-------------- T-Te-=-A-Gre-Co---C Core-Te-GGor-Tomeeee 143
11-L1-24
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

E2 bind for HPV52

-> <-
most-likely ATATTTTtCTATAAAAAAAaCTGGT......... AATAACAAAACaGCTGTTCCTAAGGTGTCTGGATATCAA 207
HPV54 -----T--GCA-AG-A------- A--A--A---m-ee- 198
CgPVL AA--A-CTGG--ATC 15
HPV32 -----A-A----T--G--G...ACA.........CCC--T-G----T--A----A----m-mmmmm- TG--G 204
HPV42 T----AC-----T-C-—-..A-G......... CCA--T--G---T--A-C--C--A--------T-TA--G 204
HPV3 e G----CCCC---T--TC-.........=-TC---G-TG-A-A------------- C-CC-T---- 207
HPV28 G-TGCC-GACCC---T--GTT---C......... CTGCCAG-TG--CGCA-ATA---CCCTGA--C-G-AAG- 207
HPV10 - C-----CCT--GT-AA--......... --C--T--GGT--A---C--C-----A----C--T---- 207
HPV29 TA--AAG-T-GGTTTGCCCGA--CC......... CGC-TAT-T-ACC---AGG-AG-ACGT-TG-TG-GGGCC 207
HPVT77 0
HPV61 G-GGGCC-GC-GGGGC-TTGAG-T-GGT...AGGGGGC-GCC-TTG-GG--GG--CTAGTGG-CACCCG-TG 213
HPV72 T--C-G-G-C---CCTCTC-AC--ACAG......GGC--A----ACA-CA T--G--G 210
X06 T----A-A--G--C-GGTC-A----GCT......--C--A--GG-CAACA-A--------A--A--G---... 207
HPV2za W -—-—--AC-------G--G.. A—-.........-—-- T--GGTG-----G--C-----A-----G--C--- 204
HPV27 e T-GGTTG--A--G---------- C--C--C--- 207
HPV57 --T--GGTGT----G--C-----A--G--C--C--G 207
HPV26 204
HPV51 204
HPV30
HPV53 201
HPV56 --=-C-mmmm AACA----C--A--TAG--C------- 204
HPV66 ~  TGGCC--C--GATCC-TCT...TTC......... T----TCCTGACCAG-AA-G-TT---A-GG-CC-G-GT- 204
HPV18 -------AGGG-TCCTGC-GG---......... 207
HPV45 ~ -----AGGG-TGT-CCT-A----GCA...... 210
HPV39 -—----AAAG-GGGT-TG-A-—-......... 207
HPV68ME180 207
HPV70 207
HPVVS208
HPV59 207
HPV7 --GG-G-TGT-T-G--G-----A--------- C----- 201
HPV40 --GGTG-C-TTT-A--G-------- Tmemen C----- 201
HPV16e C------C----T--—----C--AAC.........--=-=----- T-TTA-------- A--A--A----TA--- 207
HPV35h TC---T----T---A--A--C-----A-----T-TG--- 207
HPV31T ----A---C---CCT---T---ACAAT...... CC---A----T--T---A--A-------- A----TA--- 210
HPV52 C-mmmeeeee T-----C--CA--AGTGGTAATGG---A---GTTTTA-----C----------- CCTG--- 216
HPV33 T-----TC--AC-AAC......GC---A---TT-TTG--A--C--A--A--A--C-TG--- 210
HPV58 e C--C----GTC-CAA-AAC......----- A---GT-TTA-----C-----A--A--C-TA--G 210
HPV6b T-mmmme- C----- CGG....coveee GC--------- T-T---G--A-------- A--mmeeee 198
HPV11 T---A--A 198
HPV44 GCA-----G---CT---G-------- T--G----T---- 198
HPV55 GCA-----G---CT---G-----A--T--A----T---- 198
HPV13 C-A---mm- T-T---C--meem A-----T-----G 198
HPV74 -GC T 198
PCPV1 GG--------- TAT------ C----A-- T---G 198
HPV34 C----A-C------- GG-T---AA-GGG......--ACGT--G-TT-----A-----A--T--A--T-TG--- 204
HPV73 e C----C--GG-TT--CAA......... -ACGT-----CATA--------A--T--A--T-TG--- 201
RhPV1 C--C-A-G--G----G--G...--C.........-- C-memem GTGT-A--G--C-----T-----T-TA--- 204

[1-L1-25
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

most-likely TATAGGGTATTTAGGGTaCGgTTACCIGATCCTAATAAATTTGGaATTTCCTGATACATCTTTATATAATCCTG 280

HPV54 G G-AAC G------C-G------C-TAG 271
CgPV1 AG--TA-GG-G-TCC--GT-CGGCTTCC-GA-CCCA-T-AG-TTGG--TGCCCG-AGG--CCC-G--TAATCC 88
HPV32 - YN TA--C-T--A--Cormememmeme V.Y CR. N ..\ o S—— 277

HPV42 2 N— A--TA--C-Crmrmemmmemens (CHYN R CHE. N, /.Y — C-A- 277

HPVZ - Y. ¢ R— G----G--C--C--Ac----G-=--CC-A--A---G--CGCA---—--C—-A- 280

HPV28 CTGGTCTGGGC-T-CACTG--G-TGAG-TAGGCCGCGGGCAGCCT--GGG--TCGGCCTCAGTGGAC--—--C 280
R1=AVAT E——— [N ST R o - G------C-G--CG-CCGCA-----C-- 280

HPV29 -GC-CT-GTG-GGA---G-TCG-GGGC-A---CTCGGTG-C--G--GAG--GACACC--C-G----CAAAC 280
HPV77 oo 0

HPV61 --C-ATCGCC-GGAT-ACACTGA-AACACCA-ATTACTTG--C-GAGT-CTC-GACAG-CGTG-C--GTGT 286
HPV72 - Crmer-Gmor-A-—-AAAC-T C CT--G----—-GGCA-AC-T--C-—-A- 283

XOB e 207

HPV2a <-C-T------CAC--GAA--G--A----- -CC-G--C--G-TGA--G---G--A- 277

HPV27 ~-CC-T-----CAC--TAA-C-G--A----Crrmrnee--CC-G---G-TGACC---G-—A- 280

HPV57 -CC-T--G--CCAT--GAA-C-G--G--C--------G----TC-G-----G-CAACC-C--G----C- 280

HPV26 «-Crmemmemen-A--G-ACC G-----C--CAG 277

HPV51 SR YN N—— (O TN N o c H o2,y N— A- 277

HPV30 oo (ORI (O RN c T RN o S ¢ SN ¢ Y. W— (of.Y. W, S 280

=1V E— [ N Y o 28 N— (CHN o' M— YV S— 274

HPV56 G--C--C G----GCe-Ar-TAAA-Toeeen-G- 277

HPV66 GG-TT--AGG-AG-CCG-G-TCA---TTAGG-GC-GGG--AA-TGG--A-CCATT--T-AATAGGCTGGA-- 277
HPV18 - A G-A C--A T--A YV, — 280

HPV45 283

HPV39 280

HPV68ME180 280

HPV70 280

HPVVS208

HPV59 280

HPV7 274

HPV40 274

HPV16 280

HPV35h 280

HPV31

HPV52 w-Coremmmenene AA-TAAA--G--G--C T--A T--C--A- 289

HPV33 T C--Tememv A C--C--C--T----C--- 283

HPV58 C G--T C T Tee-C-— 283

HPV6b B R Y. NeTcy JY W— C--ee-C--G--CT-G--C-T-TCG---CA 271

HPVIL - YN R N,y Y. N— C--G---C---Ac---T----CC-G-T-G-C--CA 271

HPV44 e T---A-A-GGTA--G--A--Croroememmmes CC--A--r-Corn-A---G-C-CA 271

HPV55 oo Tee-Ac--GGTA-G-A-Cormemmmmenene Cor-Acer-Coree-Aeme-G-C-A 271

HPV13 iy AA--TGT A= (o — CCC-G----Co-A—-T-G-CT-AA 271

HPV74 Te--Ar-Gr-e-A-=-GG TT--G-A-me-Crmrmemenen CT--A-e-C--T---A--T-G-C--CT 271

PCPV1 i (S V.V, W ) S— CormemmrmeneeeCToGrmen-Corme- A T-G-T-A 271

HPV34 RN Y.V (O . N [CH . N R, S 277

HPV73 YGRS NN ) i SR NS A-r-Grme-Co-Tormememnan 274

RhPV1 -CC-A--G--C-A=-G+-T--G---C--C----Gr---CC--A--G-TAAC--T---G-C-—-A 277

[I-L1-26
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

E2 bind for HPV56

- <-
most-likely ACACaCAACGCCTGGTgTGGGCCTGTGTAGGTGTGGAGGTaGGTCGIGGaCAGCCATTAGGTGTTGGTATTAG 353
HPV54 NCTNRN N S o).\ o— § p. N G G--C---CC-A- 344
CgPV1 -G-G--CCAAAGGTTA--AT-GGCC--CC-TG-G-TC-AGGTAGGTC-TGG-CAGCC-CT-G-AGTTGGCACT 161
HPV32 -A TA GreTommeme Te-Co-Toemememe g C- 350
HPV42 B T Y S G--GC-A--Anrmrmenv g p— T--G-Coememmemene 350
HPV3 -G-CG--A-G----Cror-T--CACT--G--Tr-r-e-C--C-G-T---T--G----A--CC-C-- 353
HPV28 T-TATA-CAAG--A-ATGACA-TGAAAACTC-AACATA-C-CA-G---ACATTGG-CAG-A-TCCC-AGAC-A 353
HPV10 +-G-CG-G-An-m-Crmen-Tor-AC T -G Tommmemenen ) PR C-G---G--GC-C-- 353
HPV29 TG-ATG-CACAGAAAAC-CTAATAT--C-CA--CT--AAAT---A--ATTCCAGGGACAACA--C-G--GA 353
=Y YN —— C--G--GT-A-- 32
HPV61 CTGTTG-TTATAA-CA-ACCCAGCTAC-TAT---A-GTTGCAAA-CCCCTATTGGGGA-CACTGGACA-AGG- 359
HPV72 i ) T Y W CGT--CA-T-e-T-x-Ac--CrmeCC-Trmemenen C-C- 356
X06 207
HPV2a T--C--GA-A--TCr-w-=-G-Co-G-Ax-Armr-G-Co-Tw-Grron-T--G---G--G-GTC 350
HPV27 wo-Toe-A-A--AC------G-C--G-A--A-r--G-C-A--Groor-Toer--G-—-G-GTC 353
HPV57 NRN T, JH GH— C--C--T--+-Gre-T=-Cor--TC-G-----A--G--ATC 353
HPV26 - [ g g SN SN CA---CC-- 350
HPV51 ~  -ee- (cth Wy S— GT----G=-C--T----G=-CA-A------—- (lok p— CC-- 350
HPV30 Nclof YclcH Il cHy. —— G--CC----AA---C--T--Co-A--Tormememeee-Geme 353
HPV53 ~-CAGG-G--G-T-Armmmememencas GC-A--A-T--Co-Tormeme-Tormeeeee-G-A- 347
HPV56 ~-CAGG----GT-A A T C-- Tee-C--GC-A—- 350
HPV66 ---TG-GGT-TCTAAT-TA--AG--AATAA---TATA-A--A-A-CC-GG-CAATA--TC---—-A-TG--A 350
HPV18 -A TT-A CT--Acme-AA-T--Cr-To-ToemeTemememenn CC-- 353
HPV45 By N— gy S Y S A-c--AA-T--o-T-Grmen-Toer-A---CC-A-- 356
HPV39 B N— TT-Ac-Aceme-Tocemenen fcam— G--CA---Cormemenv [cHRN—— 353
HPV6SBME180  -T--G--G--AT---Axmrmememas g g .. N NS ¢ S —— CC-- 353
HPV70 A A AA-T---A-A--C--------G--C-----CG--- 353
HPVVS208 woooceveeeceeeoeeeeceeeeeeeeeeeeeeesseeeeess e 0
HPV59 T-Teere-T=--C- <-AA-C--ee-Co-A--To-G--A-AC-C-- 353
HPV7 BN R ) Y WRR, U, (S o S, TN (S A--C--mv 347
HPV40 -A--G--G-m-T T--Corr-CCon-Grrme-Gmne 347
HPV16 Teer-G-Gme-T G--C-mm- 353
HPV35h C-T-C--G--TT-meeTrmememne AC---A--T--A T-T G----A 353
HPV31 A--T-wee-T-A=-T T--T-A C-- A 356
HPV52 BN W ) — AC---CT----AA-T---A T G 362
HPV33 i AT-A-Anmem-Anenmnen CC-T--AA----A-A--Grmememmmen C----C-A- 356
HPV58 356
HPV6b 344
HPV11 344
HPV44 344
HPV55 (o) cHm— YN CA-T--GT---A--G---A-A--Cr-r-CC-Grrrmmrmrmemenv 344
HPV13 [y [ cy N, 3 NS——— Y.NORNE, . NS, H. N, . N o SR —— 344
HPV74 344
PCPV1 344
HPV34 BNcIcRcHNc) S, S— (O SN, Y. Vo S A-A---C—-- 350
HPV73 i O\ cTcHc Ry . — 3 oy RSN T--A--Toe-A--Core-A-A--C-- 347
RhPV1 G--m-T T---C G--G--T C-G--A--G--C-CC-- 350

l1-L1-27
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

most-likely TGGICATCCATTATTTAATAAATTGGATGATACTGAAAATTCTCATAIATATQCTGCIGATCCTGGTCAGGAT 426

HPV54 A G-A-C--A----...-T--G-G-A--AGCT--C 414
CgPV1 A-TGGCCATCCCT-G-TCA-T-GACTGGATG--ACTG-GA........coorrrrerrrrrererrerer, 201
HPV32 NGRS NS A —— GGG-C--Gemmrmee A-GG---AACT-- 423
HPV42 —C GG G-G-C--C-----G--GA-GC---—-ACA--C 423
HPV3 c=Ae<=-TC-T-A--C--GC-A----Cormemmen C---A-C--GCACA--GG--CATA—-A-A-— 426
HPV28 CATATC--TTGATAA---GC-GAC-C-GCTATG-ATTGT-GG-TGC-CCCC-C-AATG-GGGAGCA-TG--GC 426
HPV10 w-A=-C--TC---A-r----GC-A=-G-C--Ax----Cr--A----GCACA--GGCCAAT --------- 426
HPV29 CTA-A-G-A-AC-CAACTGTGCA-TCTG-GCTG-ACGCC-C-CATGGGCG-ACACTGG-G-AAG--CACT-TG 426
HPV77 --A--C--TC-G-A---C---C--A----Cr-w-s-C--CA-C--TGCACA-----CAA-A---CT--C 105
HPV61 -AC-GC-TGTGCTAACCCCGCGCCCCGGCCC-----CTG-C---CAT-GG-A... TT-ACAAA-ACCACCATA 429
HPV72 C----C--C--G-A----CGCrm-memv oA CA--TCCT--CT-..-TG-C-GACAA-TCT--C 426
X06 207
HPV2a C--A-A-C-G-T-- 417
HPV27  —-A--C--AT-A=--GGCA----C-rr--=-G-A=-C-C-...... CT-—T-A-C-G-—- 420
HPV57 ~ C--C--C--T-AT-A---C--CArermrmememcamee-A--C-AT...... C-C-CG-A-C-G-T-- 420
(S1=3V77 Ty S, J ¢ S ¢ S o SU o M- T-GGC-A---TAA-G-A-ACACT--C 423
HPV51 c AT----C--A A-GC---GCAAA--GCA--G-ACAA--A-—- 423
HPV30 —-CA---T C------G---CAC----GC-AA-CAG---A-A-CAG----- 426
HPV53 <-Corme-C-Go-CormeG Gommmnee C-------GC---AG---GC-AT-CAG--A--CC-C--C 420
HPV56 —C G-----GGC G---CA--T--GCAAA-AA-A--GT-ATAG-A-—- 423
HPV66 ACAAACC-AG----G--T-GTGGGATG--CAC-A-C-TTAGGGG-ACAT-GGA--AAG-GCG-G-TGTGTA-G 423
HPV18 Y ) O N A-c--Cr--e-G---C---GCCGCCA-GT--A--GT-TC-G-—-C 426
HPV45 —C T-A A----G-G-----GC-GC-A-A----T-AT-ACG------ 429
HPV39 SN o S NS o 7. S—— C--A-CAT-T-CA..T-AACCA-CAA-A-—C 423
HPV68ME180  ---G------enm- A-----GGC-A-- ---C-CGT-T-CCT-CAACA-AAA-CC-A-—-C 426
HPV70 SN (S NS R——— ~T-T-CCT------T-AG-ACA----C 426
HPVVS208  ooooooeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeee e 0
HPV59 A C C-----G--GCAT----T-GA-ACCA-A-—- 426
HPV7 e Y.\ OR—— GAT--A---GTG-----C--GTC-G------GAA-A-TA----eneo C 420
HPV40 S o S Yo Su— GGAT--G---GTG----C--ATC-GCC---GCA-A-G---G--G-—-- 420
HPV16 S GRINE,  N—— C--A------G--AG-GCT----A--AA--G-A--GT---- 426
HPV35h Te-A A---Ac---T--G-A-CT---ACA- 426
HPV31 A T--C C---A---G-----C-G-G--—-CACT-—- 429
HPV52 G, (SN B ¢ T, (S CCAG-A-C-A---re-G-A-A----ATA--- 435
HPV33 e Te-e-A--Crme-Toen-Crner-CCGG-A-C-AG---C-~-GAC-A--G-~-GCT--- 429
HPV58 T-AT--A T-----C------CCAG-A-C-G----C-C--AC-G--A--GTCT--- 429
HPV6b YN, | SN To3 NS\ Se) S AGGG-GTGG-...-G-A-C---A-- 414
HPV11 S ¢ R GC-A--C---AT----GTA------AG-GG-GGG----G--G-Armrmemmrmemeee 417
HPV44 G A GTA-—--—- AGC--GT-----A--C-Grm-Gmmrmemmen 417
HPV55 -G A--C GTG GC--GT-----A--CAG---A-----n- c 417
L=V T —————— Acemene-AT---GTG GCA-GT CA 417
HPV74 e (o (S - YN |c TN Y TN ¢y JSIY. WY W— 417
PCPV1 YNNI, (BTN I, SN ¢ . N— GC--GT---=-=-TAA-Cr-e-Cormrev 417
HPV34 we-Aee-T=-TA-G----C-T--G G--GCA-A---AT--G--GAAACATAGCA-— 423
HPV73 w-CA--rme-TA-Gormrmeee S —— G---C--A---CAT----GA-AAAA-ACA--- 420
RAPVI  coeeeeee C-GC-G--C---C-A-----C--G----~-GGC-C--A-GTG--C-GG-GA-AA-AGCA--- 423
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

most-likely AATAGGGAAAATGTATCTATGGATTATAAACAAACACAGTTATGTATTaTAGGCTGTACACCTCCTATTGGTG 499

HPV54
CgPV1
HPV32
HPV42
HPV3
HPV28
HPV10
HPV29
HPV77
HPV61
HPV72
X06
HPV2a
HPV27
HPV57
HPV26
HPV51
HPV30
HPV53
HPV56
HPV66
HPV18
HPV45
HPV39
HPV68ME180
HPV70
HPVVS208
HPV59
HPV7
HPV40
HPV16
HPV35h
HPV31
HPV52
HPV33
HPV58
HPV6D
HPV11
HPV44
HPV55
HPV13
HPV74
PCPV1
HPV34
HPV73
RhPV1

-------------- TAGC----CrermmrmememmemememcacaT-Grree-CormecAcemeAcme 487
......................................................................... 201
----- A G C--A--G---T-GG-G--T----A---G-C----C- 496
T G---T-AG-T-------A--G-C--A--G- 496
TCCC----C--CA----G-T--CA---Gr---Gr-Crrrrrr-G-Go-Toror-C-A-mr-G-G- 499
--GG--ACCCCATGTCG-CAAA--ACAC----GGG-G-T-GCCC-CCGT-G-AGCT--T-A--G-CCC-AT-C 499
TCAC----C--A-T--G-T---A-—-G c T-T A-G--A- 499
TG-GCACGC-C-AGT--CGCT-C-GG-G-TTGCC-C-CCC-GGAGT-A--GAC-ACACATAT-GAGGA--C- 499
TCCC----C--CA-T---G-T--C-G---G--------AC-G--C--AC-G--------G--C--C--G--G- 178
C-GGAT-GCG--A-GGTGGAAACAGGCT-TGGGG-CATTGAT-T-GC-GC-TTGCAGGA-AA-AAATC--AA- 502
-G-C--n-Cormrmene-G-T--Cr-CrmrmnGo-Cr-A-GC Toemmmnne G--C-AG-----Coememes 499
......................................................................... 207
GGC CA-T Go-----C-G-TC--C-G---C-A---Crmrmememn 490
GGA A-T--C G-C---C-G-T---C-Tormrme-Ame-C T wmmmeeen 493
GGG---GT--A-rm-Crmermrmrmemea-Grmene-C-G-Tore-T-G-T--C-AG--Corn-A--- 493
«-Coere-Crmen-T-AG-T---A T G-CT-G-A- 496
GT---A--T--CAC----G-T--CA-C-----G--Trmememmrme Y. N [Tl (. N—— G- 496
-Gore-Co-CA-T-+-G-T---CCA--Gr----Co-A-Gremmrne- To-G-Co-Tor-GomA-A- - 499
493
-Gorme-Cor-Ac--AG-T--GGC-Grrrmrmrme-Grmrne-GTo-Acene-To-CGe-Gmee 496
TC--CACC-GG-AATA-AGG-----G-CC--CTCTTGCA--GT--A--CCCCGATAGAGGACGG-GACATG- 496
GT----C----G---G-A G--G T-G----G-C---G-----G- 499
GT----T----G--AG-T G C- g p, IR [ R 502
Gore-Toe-G--G G G-C GTT-CG-C---G- 496
-G-rme-Crmen-T--AG-—-C G--AC GTT-G-C-——-G- 499
TN G N T S e GTT--G---G-A- 499
......................................................................... 0
-CAC-T--T G T---C-G Tere-GT---G-C---A- 499
-GC--A TG T G T A- 493
-G G G GT-G-----C--n-C--A---G- 493
----- A---TG-A C A--G---T-A--T--T--C-A---A---A--G- 499
BQRNINE, | c7o7.Vhy J N — A--Go--T-Aceme-Tooe-GGrmmenen A 499
--------- TG-Ame-Anmmemememmamaneeee-AC-Go-T-AC-T--T--C-A--A-me-A- 502
TG-T G--G-T Cor-Toer-Ar-C-Avrmrmene A 508
--------- TG-Tee-CrmrmememememmememccacaneeT-AC-T--Ac--AG----A-CA--G- 502
SYGENINR, e oy p—— YN SN, S N 2 o S 502
SUGENE, o IR S A----C--GG-T--A-G-C--C-T-G--C- 487
TT---GG C---C-ore-GG-Gor-G-T--A-GT-A~— 490
QRN NN ¢ N o NN o NN— Acnen-T-GG-Trore-Goo-C--GT-A-- 490
ORI, U ¢Tc N o RN ¢ NIN—- Acene-T-AG-T----G---C--AT-G--G- 490
------- TT-----GG-C----C T-AG-G---G T-A—- 490
w-Coen-TTeer-TGormene-Crnen-G--G C--GG G-T-C--GT-A—- 490
------- TTorme-Go-Aceme-Cormmmemememcamenee- ToGGorn- TorGroee-T-A-G-= 490
-G----GTG-A-G--AG-A G AG-----CT-A-G- 496
GG---A--TG-A-G--AG Goror-Toe-Toe-GG----CT-A-G- 493
«-Coe-=-TGC--G--A-s---C--C--Grr-rnx--C-G--C--GC----A--C-AG--C--G-G--- 496
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

most-likely AGCATTGGGGTAAAGGCACICCITGTAATaCTaCTaCTGTAaAtCCTGGItGACTGTCCTCCATTGGAATTAAT 572

HPV54 BN SN M AC-TA----CAC---A--AT-GGC-G T G- 560
COPVL oo 201

HPV32 e G--TG--G----CTC-G-ACAAT-A..... AA=--Crmer-Co-An-Tormemenen CA 563

HPV42 weCrmmmemenens T---G-C---CAC-ACAGT-C.....AA C--A---A-m-A 563

=1V J— C--e-A--A--A-----GCAG-A-G-G... TCA-- G- Trmmemenv TC-A-GC-T-- 569

HPV28 --G--G-T-A--TG-TGGACA--G-CTT-GG-G-A-TG...G-CTT--C--TA-TA-AGG-CAATA---CGGA 569
HPV10 weereeaneCo-G-A--C--G--C-GG-ACC-AC--...GCA-AG--C--T--C-----CC---GC-T-- 569

HPV29 -TATGGT--A--CC--GTACGG-GCC-TGGACTT-G--CTCTG-AA-T-A-TAAGT--GATG--CCCC-TGA 572
HPV77 N R G--T--C------GCACG-----A-ACT-CC--A--A-cmermemcnv (ORI . 251

HPV61 T--CA-T--A--TTT----CA--ATATGC-AGTA-C---ATT--TTACAAATGGC-G--GA-CCAT-TGG-GA 575
HPV72 ACC--G GCAGGCT---A-TCTC-G--AAC------C--C--T--A--T-C 572

XOB e 207

HPV2a <--C---TC-+-G--T--CA-C----GGGT--T--...GC-Gr-menenm- C--G--CC-CC-T-C 560

HPV27 «-C---TCC--G--A--CA-C-----GGGT-CT--... GC-Gr-rmormemv C--G--CC-CC-G-T-C 563

HPV57 oo TCC--G-----A-C--C-GCGGGT--T--...GC-GT-rmememmemen C--CC-C-G-T-C 563

HPV26 cr-Crmmeme-TTmee-AT A--=-A-A-—-ACAGAC-C-A-G---G--T--C--C--C—-A---—-— 569

HPV51 -A--Cermrme-TT-we--A-A--C--A-AC--AC-----CC---A--A----C--C--CC----C-TG- 569

HPV30 . N ¢ S— G-C---CG-T--G-GC-CCCTGCA-AA--G--T----mc- C---C-TG- 572

HPV53 -A--C---ACA--G--T--GG-C---CG-T-C--AC--ACT-CAG-G--C----C--C------—-C-T-- 566

HPV56 -A---=-AC------TG--GTG----GT-C--ACAA--T-CCA-A--G-----C--G--TC-T-C------ 569

HPV66 T-G-CACC--GTTT--TG-AATGGACTT--AGCTATTACAGG-AT-AAAG-CTGAGGTG-------- CATG- 569
HPV18 Ax-CrmeCrmemmmene G------AT-GCG-C--T--TCA-AG--C--T--C--C--T--A-—-C-T-A 572

HPV45 we-Crer-CC-Grmen-A-Tomw2-AC-G-ACAAT-GC-Armrmememmememens T-CT-A 575

HPV39 SR G--A-AGG-A--C--GC-C-A--A----TC-A-G--G-- 569
HPV68ME180  ----C----CC-----T-AAT------GC---GC-A---GC-G--C--G--- 572

HPV70 we-Crer-Co=-G--AGG-C-----GT-C---CAA 566

HPVVS208 oo

HPV59 G-----GC 572

HPV7 TG--T--A--G--C---G--T---AA--GTC 566

HPV40 S c S— G--C--G--T--CGG----CC-T---Grormemmen GT---A--A 566

HPV16 -A--Cernr-Corne-AT-C-A-r-CC-A-GT-G-A-----m- YN S NS N ¢ S— 572

HPV35h -A A A G---ACCAG-----AG-A--A--A--cee-Toe-G--C- 572

HPV31 T-G G--AC-A-G--A-T-CCr-rmrmn 3 P A-w-A 575

HPV52 -A G--A--C A--A-T-A-G--r-e-e=-G=-T--------CC-AC-GC-C-- 581

HPV33 -A TGT-G-----C--A-G-AG-A...CC-G-CAA--T--—-A--T--A-~-C-T-- 572

2V J—— TGT-G-C----C-A--A-G-A...GC-G-AC--Tr-rmememmmeees C-TT- 572

HPV6h ~  eeeeeeeeee T-AA-AG----C--A---AC-----C-GG----r----C--G--C--A~--C-T-- 560

HPV11 -G--T--A-AA---TCA-A---CT----C-AAA--------- C--C--G----C-T-- 563

HPV44 e AG-AG-------A-GT--G--T--GGA---G-r---Crne-Crmrmememnan 563

HPV55 —  eeeeeeeee [CHY.N T NS W cTc S c M. Ve oM. N G M ¢! o M— 563

HPV13 B N— AC-G----AG-AA----C-GG-GTA-A---C-As-r-A=-T--Corer-T--Armeeee 563

HPV74 -A--Cermr-Acmene-AG-AA---TC-A-GT--Aw-r-A--Ar-Co-T--Cro-Goem-Armrmenee 563

PCPV1 S N— A-AA---TCAGG-GTA-G----C-AGA--Co-Trermemememcmcnes G- 563

HPV34 B N— Co-re-A-A--GG--CCAA-A-......Gr-Go-Anmrmemes GC-T--—-A 563

HPV73 S N CC--r--G--A-r-C-T-ACAA-----T w=-Armenen-ToeeeCrneCrmemmnne A 566

RAPVI ~ coeeeeee Ac--e-A-As-=---C-CC---GGCG-......G-A=-r----C--G--C-T--GC-TG- 563
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

most-likely AAATACTgTTATTCAGGATGGTGATATGGTTGATACAGGCTTTGGTGCCATGGATTTTACTGCaTTGCAGGCT 645

HPV54 SR VN /- NS —— P, (S NS T S AAA-CC-A--AA-C 633
CgPV1 201
HPV32 B G ¢ CA---GT---G-r-r-A--A-re-Coen-Goo-To---AA-- 636
HPV42 - [l pS—— [CH— G---GT--G-----G--AC-A----GG--T--A-AT-C 636
HPV3 T-C-G-ACC---A--Ax----Crrmrmeee [ o, . N—— C-—GG-AAC——-T-C 642
HPV28 CGTGC-CT-AGA-ATTTGCCAGTCC-CTTGCA-ATATCCTGA-TA-TTAGGCATGGCCG-G-AGCC-T-T-GC 642
HPV10 «-C-T-CCCrmrmmmmemememmemcnens [, SN Cormemees T-A-ATTA 642
HPV29 T-T-TGCCAGTC-AC-TG-AAAT--CCT-ACT-CTT----A-G-C-—-TGACCCC-A-GGC-ACAGCAT-TT- 645
HPV77 (el o7y g V. N—— (O RN ¢ N 1 — ORI CC-—ATT- 324
HPV61 CTG--TGT--T--TGTTTAC-CAGGGAACAAATGTTT-CTCGCCACTTTT-CA--CGCCAG-GTG-CAT--G- 648
HPV72 - T-CAC---A-mrmemenee (O Y NS \— A----G--A-CC-T-—-AA 645
XOB e 207
HPV2a T--C--AAC---G---C-Gmrmrmemenes YN H, SN G-CA-TC---T-A 633
HPV27 T---T-AAC---G------G A---G AT-------CG-CA-TC-—-T-C 636
HPV57 e CAC--+-G-Ax-r--GrmemmrmemeAr-Co-Go-Cr-Go-G Crmrmennn G-C-TC-A--T-C 636
HPV26 TTCC-GCA---G A--T (o N— 642
HPV51 -TCCT---C C-mmmm-AA [CHY. N S CG---CC-A--C 642
HPV30 T---T--CC---A c-C TT--G AAA--—-A-—-AA 645
HPV53 C---T-ACC---GrmrmmeAm-Crrme-GoeCrmme Tomemmees AT-AA-C--—-AA--T--—-—-AA 639
HPV56 T--~ACC---AG------G--C--A-A--Crrr-Armrn-Cr-Trree-Cor-AG-TG---AA 642
HPV66 -C-AT--ACATG-A-AT--CC----TATT-AA-A-TGTCTGCA-A----TAT-GGGA-T--ATG-G-TTTTAC 642
HPV18 B YN, 1 c Y W YN, N N C---G-A--—A-A- 645
HPV45 T-A---G-Acrmrmeee-G-Ameee-A- 648
HPV39 <-C--CCCrmr-Grmemmmmememens YNSRI, NSNS G, (S o S T S— AA 642
HPV68ME180 A-Aceee-Toee-Cor-G-A—-A-A-AA 645
HPV70 S RN ol W— AA 639
HPVVS208  ..........Co-Grorme-Go-Anm-A-Arrmememene Y. NS (oRio . N— AA 63
HPV59 ACCA---G-A--nwrmrmemenn A--C--r-A-A-r-G--T----C---AATTG----—-A- 645
HPV7 G-AT C 639
HPV40 BN Y .\cRU—— C--Coe-GoereeT T G--T-C C 639
HPV16 —-C--A T g N G Y. N N 645
HPV35h «-Crmer-AC-A--A--C--G-Crerm-Ac-CormrAcmennaee YN A---A-A-— 645
HPV31 e T-AeeA-A—-G A--T T-A-A-AC 648
HPV52 T--C-G---A--Armrme=-G--Crmen-A A---TG A-A-C--—-A-- 654
HPV33 yN——e G--Core-A--TG AAA 645
HPV58 | - W B—— (oA N—— [CHN | c S o Sl cTc . N— 645
HPV6b T-CC-G----A c C T--A---G---AT-—-A-C 633
HPV11 T-CC-G----A G--C T--A----G-A-AC--A-AA-C 636
HPV44 L ORI NN ¢ S— G--C--T--Toe-Armeee-Acee-G-Acm--C-A 636
HPV55 T-C--G-----CG-A G--C--T--Toer-Aemre-A-e-CG--A---AC-A 636
HPV13 T-G--G---A C---G Aceme-Acme-Pe-G-G-A---AT-- 636
HPV74 T-C--G--A A A----G---AC----C-- 636
PCPV1 T-C--G--A A G-ACA-—-A--AT-- 636
HPV34 G--C--CAC-—-A A---GTG AG--C—-A-——A 636
HPV73 [CHNOR o’ olo Ry N— A-A--GT Tmemenn . W AA--T-A-A-A 639
RhPV1 T--CT-A---A G-C G-A---C--T----C--s-Ac--C-e-C 636
11-L1-31
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

poly-A signal
- <-
most-likely AATAAATCTGATGTGCCTTTAGATATTTGTAAaTCTATTTGTAAATATCCTGATTATTTAAAAATGGCTGCAG 718
HPV54 TCA---AG---G--A--CC-T---G-AGC--CC--A CC-T 706
CgPV1 201
HPV32 C T-mmmm- 709
HPV42 TCC---G----G--A-----G------ GTA--T--A---AC--------------- C----mmee- T----T- 709
HPV3 - G--A--C-----A----mmme-- CC-GA-C-CC--C-------mmnmmmm-| GGGT-----C--T- 715
HPV28 G-C-GCATGTT-T-TTAC--GCGA-AGGAAC--CT-T-CGC-CGGC--TT-TT-A--AG-GCTGGT-T---T- 715
HPV1O - G-----C------ A CC------ C A GGG C--G- 715
HPV29 TT-TTTCTGCG-AG-GAACA-CTGT--GCC-GGCACT-C-T---TCG-G---G-GTAG--GGGGACAAAATCC 718
HPV77 - G-----C-----CC-T CC-G C C GGGC C- 397
HPV61 G-GGC-CTGCC--ACT---ATT--C--AAGGGTG-G-A-GAC--GGCGG-CCC-GG-AGTT-T--TTA-T-CC 721
HPV72 A--A G C-CCA-C-CC--C----------- C-----GC---------- T- 718
X06
HPV2a 706
HPV27 709
HPV57 709
HPV26 715
HPV51 715
HPV30 718
HPV53 TC A--G GTAC----C-CA C G AG----- 712
HPV56 TC---GG----G--A-------- C---GTAC----C-CC C Teme- 715
HPV66 TTACGCAGG--ACAATTG--T-CC-GACA-T-C-T--A-A-GGC-GG-AA--T-GGGGA-GCC--TC--A--- 715
HPV18 -C-----G---G--A--A--G C-G C---=-T----- 718
HPV45 -CA--G-GC--G--T--A-----C------ C----C--C---mmmmmm- A-mnmene- GC-----T----T- 721
HPV39 -CC---AG---G C----C GC-----T------ 715
HPV68ME180 -CA---AGC--G-------------- A---C----AG-C--C----------- C----- C---=-T------ 718
HPV70 -CC---AG---G--A--AC---------- CC----CG-G-----------m--mm--- GC-G---T----T- 712
HPVVS208 -CC---AG---G--A--AC---------- CC----CG-G-------mmmmmmmmmme- GC-G---T----T- 136
HPV59 --C---AG---A--A--A--G C- C-----T-A---- 718
HPV7 e AGC--------------- T-A----C------- A C--A GG 712
HPV40 - AG---------A--G---T-A--C-C A A GGG 712
HPV16 --C---AG---A--T--AC-G C C A------ A-T------- TGT--- 718
HPV35h - AG------ T--CC------- A--C-GT--C-----C--------------- C----mmm-- T-T-T- 718
HPV31 -C----AG-A----T-----G--C-------- Tommmmmmmmemee e A------ C-T------- T---T- 721
HPV52 -G----AG--------- CA-T-----A----GCAG-G-A-----G-----A-------- GC-------- AGC- 727
HPV33 - AG------ T---A-T--------- GGCAG--CA--C-------- Anmnmmemeeee- A--AGT- 718
HPV58 - AG A-T CAG--CA--C A CAGT- 718
HPV6b -----=--A-----T---A-T--C--A---GGCA---CA A C 706
HPV11I e G-----T--CC-T--------- GG-A--G-C--C GC 709
HPV44 T--A A--C-CTG---CA C------ C 709
HPV55 T--C A--C-CTG---CA--C C------ C T- 709
HPV13 - AC----C--A--C-CG--C-CA--C----------- C------ C---mmmeee G- 709
HPV74 -T------------T--A--G--C--A--C--CA---CA--C C G- 709
PCPV1 A-----A A--C-C-G---C---C C------ C 709
HPV34 e AG--------- CA-T------- CC--CA----A----------- A------ C--GGC-----C---- 709
HPV73 - AG------ A---A-T------- C---CA---CC-------- C--A--------- GGC-------- T- 712
RhPV1 --C-----A-----T---A----C--A--C-CTAGCG-G--C-----C-----C-------------- AT--- 709
11-L1-32
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

GRE for HPV39

- <-
most-likely ATCCaTATGGtGATAGTATGTTTTTTTaTTTACGIAGGGAACAAATGTTTGCTAGACATTTTTTTAATAGGGC 791
HPV54 -GGormrme-Ge-CrmT-Armrmenen C---A-GCrmrmmmmmemenen T---G-r-A-G-Anmrmenen 779
CgPV1
HPV32 782
HPV42 N CTCH ORNN O SN o) .\ 1 o 2. SIN—— T-C-TrmeeGremmmemene 782
HPV3 NCHN NN BN RN o SN c 1.\ W ¢ ¢y S N— C---C--A- 788
HPV28 GGGACACCAT-CC-GAA-CA--G-A-AT-AA-G--CA--GCA-CGG-AGG-A-GTGAT-GG-AG-GC-GT-TA 788
HPV10 ~G--Tme-Co-Ce-CrmrmrCrmernCorGorComemmnen (ORI N CoreC-mmm 788
HPV29 CAGAT-CCTTGT-CTTA-A-GG-AACA-CGGG--AGAAACT-CTGGCAG---C-T-T-CAG-CCC-CACCTAG 791
HPV77 -Co-G-m-Crrme-Crme-Coer-TCC-CormCrmemenee C-r-ee-CrmrneCrnen-C---C-T-- 470
HPV61 C-A-GCC-A-—-GCTC----G-G-CC-C-GATTCCCAATT-TTT-ATAAGC-ATATTGGC-GCAACG-GCCCA 794
HPV72 -A T G-C-T--C AC-C CA 791
XOB e 207
HPV2a «--TC------C--C-CGC-G CA-C-T C--CT-G 779
HPV27 e J— TCC----C---CGC-Gr--A----G-r-CA-CC-T--rmem- (ORI 782
HPV57 -C--T--r-C---TC-----C----CCC-G--C----G CA--C-G C-C-G 782
HPV26 wAcneene-AA-Co-CrmememmeneT-C-To-CCremmne 3 . N R A---A--- 788
HPV51 -CA A--TCC (MU G RSN ¢ S o M—— G--C-A-A--AACT 788
HPV30 GT-A G--C-AC 791
HPV53 (c p . S 785
HPV56 T-A-w--Crmemem-AA 788
HPV66 ~TTG---T-GA-GG--GGCAA-GGCAGGGAC-C-CCTCCCAGTTCTG-ATA-GTTGC-AC-CC--G-G--T- 788
HPV18 GC-T--G--GC-T---- Goee-GG--A- 791
HPV45 GCC---CC-T-rmer-Comrmem-Acmemmemea [clcTm— 794
HPV39 CormeneeA GG--C-T-G 788
HPV68ME180 --GT-----A--C C—G GT-A G-e-GG---A-G 791
HPV70 ) P ¢ S G---G--C-A----+-GT------C--G--C----GG---—-A-G 785
HPVVS208  --GT-----Gr-Cormememmeneee G---G--C-A------GT-----C--G--C---GG---A-G 209
HPV59 TR R N R G----A-GC-A----GG-T----Crmrmemens GG-—AT- 791
HPV7 -A--Goemen-Armen-T-Armenen-T-C-TA-A--A T--G--C 785
HPV40 A--Gem-AA---T-Anemen-T-Coen-C T--G--C 785
HPV16 A T A 791
HPV35h G T A 791
HPV31 TA-G AT- 794
HPV52 i S—— C---T----C---T-C-TA-AC-T--G T-C 800
HPV33 -G--TermemememeeT-Aceoa-C-T-C-T--AC-T TA-—--C 791
HPV58 A--T-m- 791
HPV6b B AT-A------T-C---G-A c o 779
HPV11 -C-T GT G--A-A c 782
HPVA4 e G--C--AT Core-A-Ae---G C 782
HPV55 creeeeee G--C--AT C----A-A A 782
HPV13 ceTeme-A--C--AT-A C-G--A-A YN T SN o M 782
HPV74 AT C----C-A A----C 782
PCPV1 T C--AT-A----C AA A 782
HPV34 we-CrerneCrn-T CrmeneG Gmrmen-A-T Te-ee-CC-Anmrn-Crnen 782
HPV73 weCrmmemees TCC---GG---C-T T-C----C--A-----Crmenv 785
RhPV1 SRNGREN o o Moy g (o X . NN cE— TC-----CC-G----C--A-- 782
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

E2 bind for HPV56

- <-
most-likely TGGTACTGTTGGTGACACTGTaCCTGAtGACTTATATATTAAAGGTACTAGTAaT......... AGtGCtACt 855
HPV54 A-----CA-G-----GC-------- A--mmmmee- C--——-GAAAT-CTCA............... -G--AC 837
COPVL 201
HPV32 A--A--CC------- AC----T-----G---A-G-----A----C-T---A-GG-GCTTCTGGC--AAA--A- 855
HPV42 --CG-AA--—----- AC------m-m--- AC-G----CC--G-C-G---A----GCATCTGGC--ACA--A- 855
HPV3 - TG-C---A-----C--G-----C-CG--G--C--------- GAC---C-GAGCGGCGGTC-G-A--AA 861
HPV28 -A--C--ACACC-AGTGGATCTATGATCTC--CTG-GGCCC-GCT-TTC-A---GCCA.....TA-TGGCTG 855
HPV10 -A--G-------A---G-CA-C--A--CACT--CATAT-A--GA-C-ACG--GGG......... G-GCGAGAC 852
HPV29 ---GT-CA-G-TAACGT---AGG--C-AATA--TA---AGCCTTACTGGCTAC-G......... CAG--CCAG 855
HPVT77 G---GA------ A----AAA-T--A--ATCT--G--CC-C-----G-G---CGGG......... C---AG--- 534
HPV61 G--CCACAACAA--GT-T-TGTTGGTT-A-TGA--TGT--GT-ACCGT-GTGG--......... -CCA-CCGC 858
HPV72 G--C--AA-G-----GG-AC----A-CCAGT------ Coemmmeen G-CTCGGG-AGC...GAC--G-TG--A 861
XOB e e 207
HPV2a 840
HPV27 843
HPV57 843
HPV26 --G-AGC-C 855
HPV51 855
HPV30 855
HPV53 849
HPV56 852
HPV66 ~  CATG-T-ACCTC---GG-CCA-TTATT-A-TAA-CC-TA-TGGTTGCAAC--GCA......... CAG-GCCA- 852
HPV18
HPV45 864
HPV39 852
HPV68ME180 855
HPV70 849
HPVVS208 273
HPV59 855
HPV7 849
HPV40 849
HPV16
HPV35h
HPV31 858
HPV52 870
HPV33 855
HPV58 855
HPV6b 843
HPV11 Crmmeee G--G--AC----G--------- C-G-TGG-A-----GGG--A---C......... --AT-AT-- 846
HPV44 -=-A--A--eee- GGAC--TT-CC-G--TC-GGT------- A--G--—-........ ~AAAA---- 843
HPV55 G--A--G-----A--GGACA-T--AC-G--T--GGT-T-------- G---C-. ....-AAAG---A 843
HPV13 A--CT---mmmmmm- ACAAA-C--A-CA--A------G----G----G--A-.....cocoee --A 837
HPV74 ---A--A--G-----GGACA-T--CC-G---C--------=-=mm--—- CA....cceee C-CAG---G 843
PCPV1 A--G---mme- GCAAA----A--A------- TGG------- G----CCTCA......... C-A---—-- 846
HPV34 A-meeeeee, A--C--TG--A-T--A--------- ATG-----G-----AG-C--......... -C---AT-G 846
HPV73 ----GA-ACC-----T-AAA-C--A------C--ATG-------- C--AG-C-—-......... -C-—-A--A 849
RhPV1 ---C--AA-G G---C G C-G-G-A-GC......... -A--TC-AG 846
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

E2 bind for HPV16, 30, 32, 33, 35h, 42, 52, 56, 58, RhPV1 ->
poly-A signal for HPV7, 11, 13, 32, 42, PCPV1 -> <-
most-likely CTTGCTAGTtCTGTTTATTtTCCTACTCCTAGTGGCTCTATGGTAACCTCTGATGCACAATTATTTAATAAGC 928

HPV54 SN RN N ¢ To ¥ c . NS—— YN, J N oS W 910
COPVL oo 201

HPV32 - WY 1 N Wy N S, | c A A- 928
HPV42 T-A-G----AG-A------A-----C T A C A- 928
HPV3 A---G---G--G--C-G----C G- Ace---AA-G--GCorm-Crmemenv 934
HPV28 -GGCG-GC-CAG-GAC-CAA-AA-GG-ATCT--T-GG-C-ACCA-TTG-T--TAA-TGT-G-GGA--C--CA- 928
HPV10 G---G--G-=-G--AGC--C--A--Co---G--Crmrmenen (CHNN T, S - 925
HPV29 GGACAC-ACAA--G-ATA-GCTGGG-CAA-CAG-TA-T-T-AACTGTGGTG--CA-CAC-CGCAGC-CC--TA 928
HPV77 -CC-GC---G--A-A--CAGC--C--A--C----G G G-e-Ac-Co-=T 607
HPV61 AG-A---A--TAACCAT--G-A--G--A-ATCCCC-C--G-ATCTGAA-A-A-A--CAC-AGC----GGG-AT 931
HPV72 -C--Gr--=-A-A---+-C---C~-C--C--C GT 934
X06

HPV2a

HPV27

HPV57

HPV26

HPV51 A-A-AA----A-A-A--C-C-Gr-rmrm-Crmer-GrmrmeAremePAceme T-Toe A Tomemecee 928
HPV30 -CGC-A--C--A--A--G--G G G--T--G--GememA- 928
HPV53 Yo AN RN, NUN ¢ 2N By N— (Y. .\ T S e —— 922
HPV56 NoN o¥ cRm— PN I S cR— (GRS N ¢ NN Y S — A- 925
HPV66 AA-AA-G-CATATGC-GGGG-AA-CAGGTATT--TTA--G-T--GGATA--ACCAG-AGCACCAAC-TG-CTA 925
HPV18 ~C--GC--C-G--Grm-Crr-CTomeAcmememenee g gy CT-C--G--G---—-A- 928
HPV45 QRN CTOMN N c SN o TO MR, (NN R— /N i (R o 937
HPV39 NoloN cHmm— A--C-GC--CT----C--C--T--C T-C-G 925
HPV68ME180  -C-AG-----A---A-~-GCC--CT-G------- (R T--=-A--CT-C--Grmrmenv C— 928
HPV70 -C--G--C-CA---A--=-CCr--T-Co-Arenrmmrmrmenen CT-Terere-T-Co-GoGmrmememenn 922
HPVVS208  -C--G--C-CA---A---CC---T-Crr-Acmrmemememas CT-Tereen-T-Co-Go-Gmrmrmenene 346
HPV59 ~CA-GC---A-T-A-x-CC--T-Cr-Arrme-Grro-Gmem-TorTommem Temmemememcmmens A- 928
HPV7 Ac---AG-CAG-A-----A-T-Cr-Ac-Acrmemene-CAn-Tormrmeme-T-To-GA-Toememme A- 922
HPV40 A----AG-CAG-A------ACT-C--A--A----A--CT----T T-T-GA---e-Cons 922
HPV16 T-A--C----AAA A T T C--A--C——A- 928
HPV35h T-GC----A--AG c A A~ 922
HPV31 T-A----ACAG-ACA--C-------- YN QRN G, S, (. NS—— A-Toememeev A- 931
HPV52 G-ACAA--CAG--C--T T A--AT-C A 943
HPV33 A--CAA--CAG--C--Trmrm-Crmemmmeme Ac-Acene-ToToeCorAT-To-Gormememmenene 928
HPV58 A-CCAA--AG--CA-Trmrme-Anemememcmememens YN (SN, S —— 928
HPV6D G-A-GG---AG-A-A--G--AAC--C--G--C---=-T=--G -G G 916
HPV11 G-A-----AG-A----G-A-A---A-rmemencaee AT---GT-T--Aw-Go-Trmememmememeee A- 919
HPV44 G-C---A-G=-A-A--Cor-AA--Ax-Corme-ToxC-Tor- T-Troer- AA-Crmememmmememens 916
HPV55 G--C---A-G-CA-A--C---AA--A--C-----G=-C-T---T-Tw---AA-C----- 916
HPV13 T o=-A-AG-A----C-A-AA----Cormemenee C-T--GT-T--G--C--G--G-----—-A- 910
HPV74 e-C-A-G--A AA-----C C-To-T-Toe--AA---G-Gemmmemmen 916
PCPV1 G--T----A-A AA------C C-T--GT-T----A--T--G--G-----A- 919
HPV34 -CAT-C---G--G-T--A G T--A AT 919
HPV73 oYy (XM CHINE, iy NS — R, | X Y S—— [ cH— A 922
RhAPVI ~  —ee C--CCAC--G-T--AC--C--Arncnermrme YN . - (ORI C— 919
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

<- E2 bind for HPV16, 30, 32, 33, 35h, 42, 52, 56, 58, RhPV1
most-likely CTTATTGGTTACAAAAGGCCcCAGGGACACAATAATGGTATTTGTTGGGGCAATCAGTTATTTGTTACTGTTGT 1001

HPV54 N o] cR— ) N o N — G-G---T-A--A----- 983
CgPV1I .. ..ATT- 205
HPV32 B N— (oM. N N S—— YN § g N N o W— 1001

HPV42 -A C-A--A--A A Acwe-Crmen-T-A---G- 1001

HPV3 -A------C-G-GGCGT--T A-rerne-Con-C-Ar-Grmer-Gon-G- 1007

HPV28 GCAG-ACAAACATG-C-TTGTGT-TTTCT-C-G-CTC-TCAGC-AC-TA-G--GCTAGTAAAT--AG-AATA 1001
HPV10 -A------C-G-GGCG G-----C A--C----CT--C--A--Grrmrmemenen G- 998

HPV29 TG-CG-T--GTGCT-CCA-AG--TCT--ACCGTTGACC-C--A-GAT-CT-CCA--A-TAAA-AATA-T-GAG 1001
HPV77 we-CrmeCrmr-GC-A-To-A-CrAcre-Cormoreeoeeevee e 645

HPV61 A--TGC-CCATAC-G---AGTTT-ATTTGC-ATT-AT-T--CAG-TAT-T--AATACAT--AACCC--AAA- 1004
HPV72 ~Crnee-C-r-GCGCrmrmenn Te-reCrmer-CorCrmene- TTT---Go-C-Toe-G-A--- 1007

XOB e 207

HPV2a RN G N Y c 3 c N, W' S [ H— AG-G-C---C-G----G-- 986

HPV27 -C--C---C--GG-G T G--C G-A-C---C-G----G-- 989

HPV57 «--C---C-G-GG-G-rmrmmrmen-To-Corm-Co-Go-Cormenmen-G-A-C-CC-A--A--G-- 989

HPV26 -A--Cememmnan CGT--A---T--T C A--G CTG-- 1001

=Y — C-C--CCGT--Grrmr-Tomrmemenens C--e-Co--AA-----C-T---A---CTG--- 1001

HPV30 <-C----G---CGC--A o Cc-G 1001

HPV53 . NS Nl oc) Hm—— § p— [ Ry N——— Y. N 995

VT — G---CGT----A--Co-Trmemenee (ORI GRN, S, W— A- 998

HPV66 T-A-GCAGCTA---GCA-ATTAACTA-AT--G---CCCG-GAAATCAATC-AT-CC-TCGCCA-GTG-AG-A 998
HPV18 B N TemeeAnee-Te-To-CormennGme-Coe- CAT oo Acemememcmenen G- 1001

HPV45 -A T C--T--C CAT G A- 1010

HPV39 C—-T C-—--C Y.NSSNNGY.\y (U W o S— 998

HPV68ME180  -C------C-G--C-----A C [0\ [y S o — 1001

HPV70 -C G-T C CAT--C-e-Goe-Amee-G=- 995

HPVVS208  -C G-T A--C (O 384

HPV59 -Ace-e-C-G-CrereToren-TTTA=-Crermnee Aceme-CA--e-A--Go--T-A--A-- 1001

HPV7 ~T--T--C---C

HPV40

HPV16

HPV35h

HPV31 -A--e-A-G---CGT--T G- 1004

HPV52 N BN M CGT--G---C C--A (R . N— 1016

HPV33 Aw-e-Cre-CGT--A-A-T--T G G- 1001

=V E— C---GCGT--Ar-A=-To-To-Corme-CrmrmnCrmemmmmemememcmememens C-G-- 1001

HPV6b -A

HPV11 -A----C-T

HPV44 TeeeG

HPV55 S SUSS ¢ ¢ SN ¢ S

HPV13

HPV74 -G-T--+-C-G----G---G--A--C

PCPV1

HPV34

HPV73

RhPV1 N R [y N— C--T=-Crmrm-Cr-Crmrmrmemene C--AG-G--CC------A--
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

most-likely AGATACCACTCGtAGTACTAATATGACTtTGTGTGCTGCTACAaCATCtTCTaTA .GCTACTACATATAAT 1071

HPV54 CC-A-A A-AG--T-CA-G........ CAGGA--GC-T--— 1047

HPV32 G---T--C C---G 1065

HPV42 Teee-T--C c 1065

HPV3 G A A 1071

HPV28 CTTA-GGCACG-GGAGGAGT-CGATTTGCA--T-ATATTCCAGTTG-G-........AAAGTA--C-TG-CC 1065
HPV10 «-C--Ger-r-Corne-Crmrme-TGCormrne-T-C--T-TGAGG-C--CCCT...-C----G---G-C 1068
HPV29 -C--GGGGAGGAATA-GA-TTGCA-TT-A-T-TCCAGTTGTGT-A-GT-A-AT-G...A-AC--GA-AT-TG 1071
HPV77 oo 645

HPV61 TATGG--TAC-TACA--A--TG-AT-AGGCC-TGTTG-A-GACTGGAAC-T-......-G-GTGGT-CCACCA 1071
HPV72 ceeTemereCormemee-GoArm-A-Too-Acee-Cor-G-G-Coo-..... -TAT-AGA----CA 1074

X06

HPV2a 1050
HPV27 1056
HPV57 1053
HPV26  p— C--Crmermeme CC-T--CA-TA--A-ATTAT-TG--G-A--GC-...T-C--C---T-—-A 1071
HPV51 Te---T--CA-A----A--T-A-~-A-TA-CA---C--TG-TG-GGT-..... T-CC-A-—-T--C- 1068
HPV30 G--C------A-G-AC--A--C------A-A-C---AA-C---CA-A-G........ . TTAT-Correnemev 1065
HPV53 [CH— CA-G-A---A--C-----C-T-CC--AA-C---CAG---........ATG T--rmrmemeev 1059
HPV56 - 3 PN N [ORNYNE, . N— GA-CAG....... TTA-G--A-—-G-- 1062
HPV66 -T--GAACTA-AGTT-GTGTT-CAACT--GTAAAATAA-CTT---TG-A........-AAGT--TGGCAT-- 1062
S1=AVAT H— C----C--T-A--AA-A---=-T-----CAG---C--G--...C--GGGCA--G-- 1071
HPV45 G--C--T--C--C--r-eoe-T-A--A--A----CT----CA-AA-C--G-G...C-A-G-—--G-C 1080
HPV39 G--C--T--Cr-e-e=-C--CT-T--A--A-C-A-CT---T-GAG-----C---...Co-Trmememev G- 1068
HPV68ME180  G----menonmv Core-ConeT-Torme-C-A--A----TGA--AG--G--... C-A-A--TT---G-- 1071
HPV70 G--C--T--A---emermrme-T-T=-Aw---C---CTGC--CGA-A-GG-C---...C--G--GT-----GC 1065
HPVVS208 oo 384

HPV59 SR S OB RS, § JN c M. g I, S T..C-A-GT--C-CA 1071

HPV7 e g p— (O N, N N ———— CA---GC-C-C-...C-A--AC---G-C 1065
HPV40 S o S (ORI, /N o 2 S— C---CAG--CC-C-C-...C-A--CCrrmrmrmv 1065
HPV16 Teme-TooA-CrmmeAcmee-ToAr-Armemee-C-T-T-TA-A. ... -AA-cmememmeee A 1068

HPV35h ) . N S Acseen-Tw-Goror-Tooe-GTGT-T--AG-......-AC-Grmrmemenv A 1062

HPV31 ~  ceeee-Aceeee-Crmere-To-GToeneo-A-TTG--AACAG-...... B N T--A 1071

HPV52 -A-AAG........ -AA-GC-memmm- A 1080

HPV33 Y. YN cR— A 1065

HPV58 ~  Te-reeereee-Crmeereee-Ac-A--CA-—-AAGT-~-TAAG......... WY\l cm— A 1065

HPV6b ~  -----A--C----C--Co--A--A---—-AT-CGT-—-TA-A......... T-T-C-—C-CC 1053
HPVI1 ~  —ee-Ae-Comr-Aceee-AC-A-—-AT--GTGT-TAAA......... T--G----C-C- 1056
HPV44 ~ —eT--Crmeeoe-A-Crmeee AAAnneee CoT-CAG—-COCT..C-GTmrerem C- 1059
HPV55 ~ —o-Te-Acrmeee-A--Coeeen Y.V —— TCAG---CC-... T--=-Acmwmmrmes 1059

HPV13 Teee-T--A-C CoreeneGrmmmeneAr-CoTomee-Ac-C-T... T-AGAC 1053
HPV74 [cH— YN — (O c— C---CT--CAA--GCCT...T--Gerermememe 1059
PCPVI - To-Ac-Aceme-Ac-Crmrne-G T ermennT-Cormenenv G--GCCT...T--G-C---C-CA 1062
HPV34 weee-Te-A-A--C--A--CT-TT-AG-T----TA-G----CA---CA-A-GTACAA--G-AC---GCA 1065
HPV73 wree-Te-A-A=-Crmen-T-TT--G-A----TA-G--—-CAGG--AG--GCTCTA---A--G--GCC 1068
RhPV1 T--C-r---A-G--C--A--Cr---AC-+-----AT-C--TG-C--CA-AG-T...A----AC------- 1062
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

most-likely aCTACTAATTTTAAGGAATATaTaAGACATGTGGAGGAATATGATTTACAGTTTATTTTTCAATTGTGTAAAA 1144

HPV54 -A-T--G-C----G---G-----T A-----G--A---CC- 1120
HPV32 ) R R— (O o3 R o7 N— Y N— Y N— C--- 1138
HPV42 G--G T o - N— (CH Y WY N——— 1138

HPV3 (Y. NN ¢ Sy S-S A-C--G---C—G 1144
HPV28 C--GA--T-A-GGCAT-T-TACAT-CCATGAACA-TAGT-TATTGGAGG-C-GG-AC--GGG--AC-TT-C 1138
HPV10 G-C--C--A----A------T-G--G--C-GA G-----C G GG 1141
HPV29 G--TACCT-CA--CTATGA-C-GTGCCTTAC-T--A--C-GGA----TGGA--G-CA--G-C-CCT-CC-CT- 1144
HPVT7 oo 645

HPV61 C-CT---CCAG-TTA--G-C-C-TATAGGT-TTT-C-G-CCAGAGCTATTACATG-CAGA-GGGTGC-GCTG 1144
HPV72 [CO p— CGT--G---C-TC-C--CACT------T------G A-----C 1147
X06

HPV2a 1123
HPV27 1129
HPV57 1126
HPV26 1144
HPV51 1141
HPV30 T-A-GCC-AA---AC-G--G A A C 1138
HPV53 T-A-AGC-AA----AC-G---G-T-------CA--rcmrmreen YN NN ¢ c S o 3. N— 1132
HPV56 G-ACGA--AA----TC-G--CC-T A---A--G A-C--- 1135
HPV66 TTGCA----A-G--TA-TAC-T--TT-G-C-ATTG-A-TAT--GC---TCCCCACCAG--GC-ACTA-CTT-G 1135
HPV18 G----C--A------C-G----GC T G G-----CT- 1144
HPV45 Comeer-Gemme-C-G-—-GT G---C-CT- 1153
HPV39 C-T-—-G CC--G--C G A--Ar-e-C--CTG 1141
HPV6SMEL180  Ce--Ac--Ac-mrmemmecemes T--GeeeeeT G--Aw-Ame-Geee-CT- 1144
HPV70 C---A-G CT-G A-em-A CT- 1138
HPVVS208 oo 384

HPV59 C--+-C-G-----A-----GCC Te-G A-eeC 1144
HPV7 B NN WS, N O, (U . W c X, S — G--A--GTT- 1138
HPV40 B N c R o S— 3 CToR) P SUNC T, S S— G--A--GT-- 1138
HPV16 B N o S— G--CC--C—-G C-—C-— 1141
HPV35h B WY\ R— g [ R C'y Y N —— TRy N—— 1135
HPV31 -GG A-G---T [ N, A— Acw-Ac-e-G--A-C-—- 1144
HPV52 Y — CC-TC-T----GC---=--T A C-- 1153
HPV33 -A-GAA A T--A C G C-A-C-G 1138
HPV58 BN cY N—— G--C-T-----T--A C G-------GC-T--C--- 1138
HPV6b -A-T--G---A---A--G--C--GC-T A-G A A--GC- 1126
HPV11 -A-T-AG--A C--GC-C G-T GC- 1129
HPV44 -G-GAAC-A-Ar---Cr---Cr-GCrommr-Trore-GeTor-CrorAcmmeGrmmeeens A--GT- 1132
HPV55 -G---AG-A-A---AC+---C--GCrrwmr-Trree-GT---Crmrmmemees fcT— A--GT- 1132
HPV13 G-C--AG-A-A--AC-G--C--GC-----A--A----T A C-CT- 1126
HPV74 -G-T-AG-C-AC--AC----C--GCr-rmrmmrmmmmes § P ¢ — A---GT- 1132
PCPV1 G--T-AG-A-A---AC----C--GCr--nenmn- YN, S N— A-C-GT- 1135
HPV34 -AC-G CC-C-----CA--A--G----CC-Gr----G-G----G--A~-C--- 1138
HPV73 -ACT T [of N/ c Ty A I S N— 1141
RhPV1 -A-GAG-G-----A--G--CC-GCmmrmrmenmes G-T-----G=-A----A---GC-—-C-GG 1135
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

most-likely TTACATTAACTGCAGAGGTTATGGCATATATACATACTATGAATCCTACTATTTTGGAGGACTGGAATTTTGG 1217

HPV54 -A--CC-T--Acme-Toemmemen [ORNE, (BN ¢ N——. (O oSy W (o 1193
HPV32 T---T TemeeC--C--C GAC--AC-A--C--T----G--- 1211

HPV42 . N 3 1y V. N, [ — AC--A--Ac-r-Grore-Genme 1211

1=V S ——— C-T--AA--<-=-Cor-Tr-e-Co-Armr-CAG - T-Gmrremee g g R 1217

HPV28 CAC---CC---AGCTT--AGGACA-G----GGTTC-TATCTTCCT--G-C--ACCTGTC-AAA-G--GC-TC 1211

HPV10 -A----G--CC-G--TA--r---Co-T-G-Cr-Cormr-AG-G-T-Anermmen e ou 1214

HPV29 GCTTGGA-GACA-GT-TAGGT-T-T-ACATCCTC-G-C--A-C-TG-CAA-AAGATTT--C-CCT-CAGAAAA 1217
HPVT7 oo 645

HPV61 CCC-GCCGC-CAAG----A-CGCTATGCC-AGTTAT-CT-TTGGA--GT-GA---ACGA---AA-TT--CCAC 1217
HPV72 ~-CAC-+-+--C-T--AA---=--C-CT-G-C-A-r-=---AAGG-CT-Acwro-Trmememmememecs 1220

X06 s 207

HPV2a -A--CC-T---C-T CCAGT-G--A-----T-----C--C-- 1196
HPV27 -A--CC-C---C-T-+-A-Ar-=--Cr-Crrrmrm-Ar--G-r-CCAG T-Grrmrmememmmen C-C- 1202
HPV57 ~A=-C-C--CC-Cr-A-Anmemma C------AC---G--G-GCGG T-GC-Ar-rmememv [om— 1199
HPV26 A--C-To-AA---Tormemenv R, | J W c oy of . NS y p— - 1217
HPV51 SR, NSRS NS, (IR, (SO B0 W ¢ S S ) Y. o ¥ ¢ — 1214
HPV30 B o 'c) pNIY.Y. N NN RN, S CT-C---T-AC-T---Grmmme-Acee 1211
HPV53 -AT-CC-GT---T Cc-T ) o, Y. oy N — A-A- 1205
HPV56 —T--GT 3 PR NS c B Vo’ o 3.\ o S— A 1208
HPV66 AGGATAA-TA-AGGT-TA---AAAGCACAGCTAT---ATGTC-GAGGGAACAGCCCCCT-CAGAA--GCAG-A 1208
HPV18 L g g, WORNN, SN ¢ SN c TON ¢ My, W, S M. 1217
HPV45 T y PR RN ¢ SR ¢ Jic S WYYy, — 1226
HPV39 N AA-T--TormemeT-Toeme-TeCoememmeme T-CTemeAceme-CA-Tomememcnee Cc 1214
HPV68ME180 -A-----GT-CA-T--T--A---T-C G T-T 1217
HPV70 o N— 3 OB C--C--C G-A CA-T-——AA- 1211
HPVVS208 384
HPV59 B N YN, RO T, (S NS \o S — 3 PR 1217
HPV7 A A G--r-G--T--T-CT-A--A--T--Tormm-AA - 1211
HPV40 S R Acemee-TeeGoAer-Grmeme- G T-Grrmemenen T--C—AA 1211
HPV16 o S— [N N R, | T-C 1214
HPV35h B NGRS N SN SN, S ¢ RN o SN ¢ (¥ o MUY W, AN—— 1208
HPV31 -Aceee-Toeree-CA-A--Ace---T--C-G G A--T 1217
=V — A--T--Toemee-Acm-Co T AG--G-G-Cormemen Y. N C-A-- 1226
HPV33 S YN N e —— AGA-----A--A--T---C-A---- 1211
HPV58 - c A-A--A G--T-C-A C-A-mm- 1211
1V R— GT--=-T=-A--Anme-Coemm-To=CrAnemmemn o [ c M. W o 1199
VA — TeeeeA--C----C C--A T--G C-mm- 1202
HPV44 S G BNEN ¢ SN ¢ S NS RN o X, . G--GG------A--AC-G-----Cr---- 1205
HPV55 S G g g N G, e GG AC-Gr---Cm- 1205
HPV13 —A g p— A---C-A--A o 1199
HPV74 —AG T C--T AG---A--A-Gr-en-Conmnn 1205
PCPV1 A T--A--A T AG----A--A--Ar--n-Cornnn 1208
HPV34 QNN (S, U, . . NE— § G, S Y. VY. o X  S——— 1211
HPV73 Sy YN, S\ N— g p— PR NN ¢ S—— 1214
RhPV1 -A--CC-G-ACA-T--A--A-----C--C----C-GC---G--G-C-GC--AC-~-r-memon-- [o— 1208
11-L1-39
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

most-likely TtTAaCcCCtCCaCCaTCTGCTAGTTTAGAGGATACATATAGATATGTGCAaTCTCAGGCTATTACaTGTCAA 1290

HPV54 -Aceneen-Crn-G-TA-AAG------Grmrm-Commmene G-T--A--G-Arme-Cor-Grrmemenn 1266
HPV32 -G--G-T--A=-G-Cr-r-G=-Cormer-Arme-G Tmemem- Toemene Gremmemen C--ACG----- 1284

HPV42 -G-TG-A--A----T--A-GA-C------A-r-GT-=---Gr-e-A-r--AG-A------CGC----G 1284

HPV3 G-----TTG----G=-CA----C--G---C-C------T-T-AACT--CTCT--C----C--C--G 1290

HPV28 CCCC--TA-CAAGGA-GACC--TACGCTA-ACTA-AC-T-T-GG-A---G-TCT-A--A-CGCTTT-C-TT 1284
HPV10 Gror-TTTGo---G--CA----Cr-GrmrmrCrmemmmees T-T--TCC--TCA--C----T----G 1287

HPV29 GCAGGAT--GTATG--AAGCTA-A---CTG---GT-G--TT-A-G-ATAG--T-ACCCTGGA-TTG-CA-G 1290
HPVT7 oo 645

HPV61 -GATTTGGA--AGTTTC--TTGG-GCGCA--TT-TT--TGCAGGCC-GT-CCCGCTCA-TATC-GTG-CA-GC 1290
HPV72 -G-GGTG----T=-T---A-Coe--G-Trrer-Cormr-G-T-Tor-Ger-G T--CrreenCormeev 1293

X06

HPV2a S 1269

HPV27 -G--Crr--C-G-Gmrr-Corme-GCornnCoeTomemmeme T-e-Ge-Coremmmemene GG 1275

HPV57 -G-CC--=-A--C--G--C--C--CC-GC----C--C--C--G--T--=---C-A=-G=-A----G 1272

HPV26 AC----TTA--T--CA-----s---G-A-+-G-C-----G-T-A-TA=-AACTCT----C-~-C-—--G 1290

HPV51 A--—-ATTA--T--G Groerm-Gmmrme-G-T---TAG-AA-GCA----C--GC----- 1287

HPV30 A--GT-A--C---G-TG-CA-A--C--r-nr- C-Acn-Cormrmns TA--AGC-TT-----A--C------ 1284

HPV53 -GT-G----TGTTG-CA---Cormrmenv (o3 N o S— A--AG-GCA-----A--Cr--n-- 1278

HPV56 G--T---G--GTGG-CA-C--CCrr--A-rm-Armmemenmaee TAG-AGCACA-----A----m-n-- 1281

HPV66 -CCCCTGG--AA-TATAAGTT-T-GGA--TTA--TT-C-GGACAGCT-TTCTG-AG-CCTGGA-CAG-T-CT 1281
HPV18 -G-TC---C--G-An-Armemer-GTrmemermemeC-T-Tor-Acemene G T Tomemenen [oRu. 1290

HPV45 -G-CC-T--A----TA--A-A-r-G-Trmrmemenee o gy G AGTT--G----Crmenev 1299

HPV39 NCHNCE, p—— Co---G-TA--C--T--C----CC-A--G--GCA--Crremmmmemcns 1287

HPV68ME180 1290

HPV70 1284

HPVVS208

HPV59 1290

HPV? ~ AA-TGGT----G-G-----A-CC--G--A-----T----G-T-C-TACCAA-A-A--C--AG------- G 1284

HPV40 AA-TG-T-----G-Crrer-ATCCrermmrmemenmnen G-TCC-TACCAACA-------- G-C—-G 1284

HPV16 -C--CAA----C--GGA-GC-CAC----A----T----G-T--~AAC---Cr----A---G-T----- 1287

HPV35h CC-T--A--A--G--T---G--CCrmrmmen (ORI O S .N R N ¢ 1. N, S 1281

HPV31 A--G---A-A=-T--C--A-G-TCr--Grmrmenv C----G-T---CACC-Armrm-Crnmmemenens 1290

HPV52 CC-T--e-Ar-e-Gr-=-ATC--Gom--Crmme-Crme-Ter-CACT--AC T -----Ac-T-omon 1299

HPV33 e YN, R Cormene-CrmeneG-Ton-TACCnmrmrmememnan [ 1284

HPV58 e YNSE, SR Y o SN o SN g U T---TACC--Crmrmrmemenv T--C- 1284

HPV6b G-T-G---C--AA--G-CA----Ax-e-CormmeGmermemen [N o S — 1272

HPV11 S | cE—— AA--G--CAC-G------- 3 PR A--G--A----- C---C---G 1275

HPV44 G--GT-G--G--C---AA--G--CC C-A--C [ RN M— 1278

HPV55 G--GT-G--A--C---AA--G--CC-----A--C-A-r-Crrmrrmmenv [T G S 1278

HPV13 GC--T-T--C--T--TAA--GA-CA-----A--C A C--A-G 1272

HPV74 GC---G----C~-CAA--G--C-----A=-C--C--C G-C 1278

PCPV1 A---T-T--C--T--CAA--GA-CA-----A--C T--G A 1281

HPV34 -C-T--A-A-G-T--A-G-Crorme-Ac-Acememmmemee- TACT w-AcemeCrmrmememens G 1284

HPV73 o S U ¢ W ¢ N o S—— N Y.V oRy N— GT-C-— 1287

RhPV1 --GCAG----T--G----GCTCC--GC----C--C-----G-T----ACG---GCC--C--C--C------ 1281

[I-L1-40
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

most-likely AAGCAT...GCaCCTCCTAAAGAAAAGCAGGATCCCTATGCIAAATTTAAITTTTGGGATGTIGATTTAAAGG 1360

HPV54 w-A--AAT--C---G-A--G----G------T--CAG AC-----CC-T-— 1339
HPV32 GCTA-G...-T-A-AG-ACCT-----AAx---=-T-T-T=-G-C-A-TCA------ A--AA-----TCT- 1354

HPV42 GCTA-G...-T-A-AA-GCC-----AA------T---T-AG-C---TG G- G--AA--TCT- 1354

HPV3 S\ cE—— C-CT--G----A--Cr-r-C-Cr--C-A--Crrermrmee-Ae-C-T--- 1360

HPV28 G-T-TA...T-G-AATTCCCTCTGGGAAG-A-ATTT-TAATGC-G--GGG-G-AG-T-CCCGCTCCAGTGTCT 1354
HPV10 --AG--...A----C--C-CC--G A---C----C C--A--C-T--- 1357

HPV29 TTT-CC...CTGGGA-G---TTTTTATTAC-GAT-GG---GCGCCGGCG--CAGTA-TCCCCTCCAG--C 1360
L=V OO 645

HPV61 --A-G-GCT--C--CAGCTCTACCCCTACATCCT--CC-----C-AAACGCAAAAA-CG-AAAC-G-AG 1359
HPV72 -GGGGCT--CA-C---CCTCCT--AG-A-----A-wmememv C--ATCC------AC---Gmermemeee 1366

X06 207

HPV2a CTCCC-G-CCrremrmmren G--C-C-GT- 1339

HPV27  —A-C-...A-G--C-—-—-GACCCCTACA--------- C--CA-G-CC--Crmrmenmn G--CC-CG-- 1345

HPV57 —-CC e Connm GACCCCTAC T errrrrnmnee A-CCA-G-CA--C--------G---C-C-GT- 1342

HPV26 CGTA-C...--C-----GTGCC----G-A-----T-T-CAA A A A- 1360

HPV51 -G-C...A-C-=--AC-G-CT----CAx----T-TG-Crrm-AmreArmmemememmmamememcnce 1357

HPV30 --G--...CAG-----GCT----AG----C--ACTA--r---A-r-Gr-rmemenne-A-C---C-- 1354

HPV53 <-G--...CAG--C---CCT-wrmememenv C--ACTAT-----Ac--Acmem- ~CA--GC-AA 1348

HPV56 CG-G-A...CAG--A--A-Crr-m-Aceme-Cr-A-TAwmeme-AceAcmemmmeneas A-C---C-- 1351

HPV66 TT-GG-...AG-AAATT-TT-ATGC-A-TA-GC--TAGAC-CCCTAGACCCAAGGCTAG---ATC-GCCTCTA 1351
HPV18 -G-...~-TG-A--GGCT----TAxrermememeee YNNI T N S 1360

HPV45 -G A-TA-A--CCrmmrmemmmmne NSNS BN o SN o M. 1369

HPV39 «-Go-...~-T=-AG-ACCT-----A-A----A----ACGGTC-A--G------A-wn-s-C----G-- 1357

HPV68ME180 --AG-C... - T ol N Y .. N— 1360

HPV70 «-G--...~-T-—-A-ACCT 1354

HPVVS208  weooceeeeccveeeeeeveeeeeeesenesesenenes

HPV59 -G-C...A-CG-A--GCC--TT--A--=--C~-T----AC---C-A--G------CC--A--C-T--—- 1360

HPV7 CGTG-...----Cr-Armemenen (Y Y.y NS W S— A--AA 1354

HPV40 CGCG--... 1354

HPV16 A A 1357

HPV35h ~A-CC... AGTG-AACCTAGT—-A-TAAAAT-AcrCrrrrerrr [CHR— 1351

HPV31 ~-AAC-...--C--C-AA--GCCC---G-A-----A-T-AAAG-T-A-GTA-------- G---A----A- 1360

HPV52 <AA-C.. A--e-Acmcr-Goer-G-Ar-e—-T-TAAAGG-C-A-- TG [ T A 1369

HPV33 ~-AACA...-T---=-Ax-Gr----G-A--Cr-=-TA-G-----A--CAx-rnem-- YN C R 1354

HPV58 ..\ oY N S — G-A----A-TAAA-----A--Cormemenen G---A-C-enenee 1354

HPV6b -CC...A-T---GAA--G------CA-wm-rmemv AAG--CC---Gmermemn G--A--m-A- 1342

HPV11 ~A-CC...A----GAA-------- YN AAGG-TA-G-G--------G-—-A-C-—-A- 1345

HPV44 --CA...C-C---GAA--G-C C A----A-G G--G--C-T-GA- 1348

HPV55 «--C-...C-C--GAA--G-C C A-—--A-G G--A-C-C-GA- 1348

HPV13 SR NN ¢ N— YN [N ¢l clc) oM cRum— G--A-C-T--- 1342

HPV74 <A-C-... A-G--GA----Cr---~CCA=-mrmene- YN . E— A---A-~-C-T--- 1348

PCPV1 ~-A-C-...A-T--GA--G-G-Arnenenov T-----AGGTC-C-G---------A---A--C-T--A- 1351

HPV34 CGT-CG...CA--rmemn G----CAG---C--A---G--=-A-G-CA------- G--A-CC-T-A- 1354

HPV73 CGT-C-...CA--memememnaee CAG---C--A----C--GC-ATCC-r-memeo- A---C-T-- 1357

RhPV1 A-C-...=-=-Co-Crmemmanr-G-A-Co-G-TG----G-A--CCrmemenmv (R T 1351

[1-L1-41
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

most-likely AAAAGTTTTCTACTGAtTTAGATCAATTTCCTTTGGGaCGaAAGTTTTTATTGCAGGCaGGcGTaCGt...GC

HPV54
HPV32
HPV42
HPV3
HPV28
HPV10
HPV29
HPVT77
HPV72
X06
HPV2a
HPV27
HPV57
HPV26
HPV51
HPV30
HPV53
HPV56
HPV66
HPV18
HPV45
HPV39
HPV68ME180
HPV70
HPVVS208
HPV59
HPV7
HPV40
HPV16
HPV35h
HPV31
HPV52
HPV33
HPV58
HPV6b
HPV11
HPV44
HPV55
HPV13
HPV74
PCPV1
HPV34
HPV73
RhPV1

1430

1416

~-CGA----AT---CC-T--C--Gormr-Crerm-To-CrmmrmenCoArmen-Toe-Coemmm o= 1409
------------ GrmrmememmemeGremeAceme- TA-Gomemee-Crme A To-G Toeen o= 1424
A--TA Corre-C--GT-Grm-.m- 1424
-TCGT-----CCTG---C-TTCG--G--C--CC-T--CA-G--A---C-CA----CTC--T-~-G--..A- 1430
CCGTTCGCAAACG-CCAGCGTCCACCACGAGAGGATCGTCTGCTGCAAA-CGAA-ACGC-C-AA-AAG...TA
-T-G------CCTG--CC-GTC---Grr---CCrmmrmrmrnv Ac-e-GC-re-CTG-- T, T- 1427
GCCGAACGA-C--CACGGCCCCCACCCC-G-AAA-C--AA-CGC-CGAA-AA-T-A
645
-C-G--A----TT--TTCTA-G..-- 1436
207
----- CGG-G........- 1403
~-CGG--G......A- 1409
-G T-+--C-TG--C-G-Crr-r-Co-CCrmrmrmeCrmemmrmememence CGG--G......... ~ 1406
SN S ¢ N—— AC-A--G--T-----A-G--A----C-—-A-—-AA...CG 1430
G- TTe-AA...CG 1427
-A---ACTT--G-T-—._ A 1424
QN €y SN NN SN cHUNN of o7 W ¢ Eu— A-eee-TT--G--C---..A- 1418
-C-GT A--CC-G AC----TA----A--e-A-—-ACTG---ACTA-G..T- 1421
~-G-CGGG-GG--CC-ACCTC-TCC-C-T---CACC-GCT--ACG-AA-AAA-GATAG 1410
----------- TTA--Cenmmrme-Aen-CC-Torem-To-Acre-GG-T----T--AT-G---...CG 1430
SN o’s o MU c NN Wi o7 o) (5, MR- G-T---T--GT---..CG 1439
-------- AG-TTG--AC-T--<-w--Crormermrme-To-Acee-Goerme-CA-G--C~-C..AG 1427
-------- AG-T----AC-G+-C--Go-wrmr-Armes-Co-Ar--C-T--Awrmenee-T--C--C...CG 1430
- 1424
1430
S Y o' — YNNI, SR, . NS— C—C..A- 1424
N CY. NS ' To R W—— Ac-Acene-Tomee-CC-TAwmemen T Tormeme o= 1424
----------- G-A--CC-ermrn-GrrmemmeArme-CoeAceon-C-Ac-A--—-AT-GAAG...- 1427
----------- G-A--Croemmrmmeme-GrerneCr-To-Arme-G-A--Ac--AC—-AAG..-- 1421
G-----AC----T-Cr-Armenenev Y. N ATATA-G..-- 1430
G YN W c— [y N— GC--AG..- 1439
G c A TC-TAAA.-- 1424
G A--AT-----C-TAAA..-- 1424
[l N— (oAN— G--A-AAGT--ATATA-G..-G 1412
---------- A-Ge--Acrmemer-Grme-CC-Troee-Tormemeene-AAGT--ATAT--A..-G 1415
------------ G---G--Grrem-Ae-CC-T--TA---A-cmee-A-AA-G--T--G-AG...- 1418
GG A---CC-T--TA-G--An-rmememenv AA-G--T--G-AG..-- 1418
G--AC 1412
G---A 1418
G---GC 1421
SR NN . V. NS ¢ SN ¢ oS0, N, /. NS——— A--ACT---TA-G---...-- 1424
----------- G-A--A-----C--G Acm-A A~-ACTT--TA-G-—-..-- 1427

G-A C C--A--C--C--A-----GCr--A--T--A-G--..-- 1421

[1-L1-42
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

most-likely aAGgCCTACtATTCcGtGCA......CGaAAACGCcCTGCtCCTTCaACCcTCTTCtTCAaCCacCT......... 1488
HPV54 -C-T--GCGCC----GC-T......GT---G--TG-A--C-----CT-----AAGGGT--AG-GCGC...... 1470
HPV32 AA-A--AT----C-GTCAAAAG--TT-TT--CCT...... 1485
HPV42 G-T-----AAAG--GT--A--G-TAAA---GTTT-TT-AGCT...... 1485
HPV3 --T------T-G--GA-AA-C--A---AGAA--G-TG--GCA...... 1491
HPV28 1425
HPV10 --C--mmm- G--GA----CG-GA-AGGA--C--GG--GCA...... 1488
HPVT77 645
HPV72 C---G----A-C--G---C-CGCCCCT... 1494
XOB 207
HPV2a --C--G---G-C---GT---GGGGA-CA-GC-GC-----AGT...... 1461
HPV27 G-C---C...-CCGTGT-T... 1440
HPV57 C-CC--C...-C-GTGT-T......--------- G-C---G-AA-TG-AG-GG-GC-C--TG-......... 1461
HPV26 GC----G...-AA-TA-GC......ACC-----T--CTTAT----T-------- C--T----AACGC...... 1488
HPV51 C-A---C......A-AC--GGC...-TT-------- G--CT-A--GG-A--C-----CT-TT-CTCTTCA... 1488
HPV30 T-AA---T---C-AC-A-T......AA-------T-G--C--CAGTT-----A-C--T--AC-A......... 1482
HPV53 T-AA--GC--G-ATCCT-T......AA-------T-----T--A-T--A---A-C---G--C-C......... 1476
HPV56 --A----G--G-AGC-A-CTCT...AA---G--AT-------- A-CT--A-C---A--C-AG-A......... 1482
HPV18 C-A---C--C--AG-CC-T......-- C-meaeTTommee, A--TG--A--A-G--TT-T-AACCT...... 1491
HPV45 Teommmeen C--AG-AC-T......--T--G--T------G----C--G---A--G--T-T---GCATCTAGG 1506
HPV39 GC-C-------- AG--C-C......-----G--G------G-A--C--T--C--G--CT-AG--ACTAAA... 1491
HPV68ME180 -C-A--C-----AG-CC-C......-- Tommemmees CA-AG----TA--G-A--T---T--AAG...... 1491
HPV70 -C-T--mmm- AG-CC-T...... -GT-AG-T-AA--G-----CT-AG-CTCTAAA... 1488
HPVVS208 S 384
HPV59 T- AG-CC--.. G-CC-TA-C---A-CC-AT-ACCAAAA... 1494
HPV7 -G----- AGT--AAAT-C......A-G--G--A-----C---A-CT-T-----C--TT-TGGGTCAGTC... 1488
HPV40 -Greemee GGT--AAAT-C......A-G--G-------- C-----CT-G-----C--TT-T-AGCCAGTC... 1488
HPV16 C-AA--A-AAT--ACATT-......G------- AAAA---A-AC-C---A-C--A--T---T--ACAACT... 1491
HPV35h C-------A-T--A-ATT-......G-C--G--TG-A-----AG--T-TA-A---AA--AAT--TCT...... 1482
HPV31 -C-T----AAT--AAA---......G-T-----TAG---A--C---G-A---A-CA-T--AC-AGCA...... 1491
HPV52 T-----C......... AA-. T AT-A--GG--C-ACG-A-CT-—--A......... 1488
HPV33 --AA--- AA-......-TT-----TG-A--C--CA--T--A-CCGCA--T-GT--GCA...... 1476
HPV58 --A---C......... AG-......-T------ TT-G--C---A-T---CG-G-AC--T----C......... 1473
HPV6b -C--T-CT-------- A--GGT...GTT--G--------- GT---C-AAG-C---G-TG--C--AAA...... 1476
HPV11 -C--A-GT--GC----A--GGT...AT---G-----A---GTG--T-AGC-C---A--G--C-C......... 1476
HPV44 CC-TT-CT--G------ TGGGT...A-G-----T-----GT--G--G--A----C--C-GT-AACAA...... 1482
HPV55 CC--T-CT--G------ TGGGT...A------- T-----AT--G--G--A-—--A--CT---G-......... 1479
HPV13 T---T-CC--mmmmmn T-GGT...A-G-----TG----AT--A--T-TA--G-CA--C-T---......... 1473
HPV74 -C-CT--T-CG------ T-AGT...AA------ GT-G--C---A--G--C-C--C---G----......... 1479
PCPV1 T-CAT-CTT-GC------- GGA...AC------ TG----AAG-A--T-T--A---A--C-T---......... 1482
HPV34 CC-T----GGT-A-AG--C..... TCT-----GT----A------ T-A---AG-A--G-AC--......... 1482
HPV73 -C-T----AGT-A-AA--T.....TCT-----TT----AT--G-T---A-AAG-G-C--AC--......... 1485
RhPV1 -C-C-----CC-G--C--C......-CC------ A-A--CT-A--T-----A-----C-G-C-CCGC...... 1482
[1-L1-43
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L1 SuperGroup A Nuc-Aln

* coordinate 7153 in HPV16R

most-likely ............ AAACGIAAAAGaGCT.....AAaAAA 1509
HPV54 1491
HPV32 1509
HPV42 1506

HPV3 1512
HPV10 1509

HPVT77 645

HPV72 1518
X06 207

HPV2a 1482
HPV27 1455
HPV57 1482
HPV26 1509
HPV51 1512
HPV30 1503
HPV53 1497
HPV56 1497

HPV18 1521
HPV45 1539
HPV39 1515
HPV68ME180 ......... CAC--------- C-T-TG....TC---G 1515
HPV70 1512
HPVVS208 384

HPV59 1524
HPV7 1515
HPV40 1515
HPV16 1515
HPV35h 1506
HPV31 1512

HPV52 1509
HPV33 1497

HPV58 1494

HPV6b 1500
HPV11 1503
HPV44 1500
HPV5S ----CC---C-GT--AGG...--G--G 1503
HPV13 O A----AAA...-GG--- 1497
HPV74 cveeriinnm===AA---C-CT--AGA...---CG- 1503
PCPV1I -C-------C-G-T-AAA...CGG--- 1506
HPV34 . --GAAA---C-T--AAAA...CGT-TT 1506
HPV73 ..--GAAA---C-T---AAA...CGT-TT 1509
RhPV1I - C---C-CA-C......--CGC 1503
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L1 SuperGroup B Nuc-Aln

L2 end for HPV25, 14d, 5, 47 <-

L2 end for most B HPVs <-

most-likely ATGGCAgTgTGGCTaCCAGCIACTGGTAAGGTATACCTTCCACCATCaACACCAGTTGCCAGGGTtCAAAGCA 73

HPV19
HPV25
HPV20
HPV21
HPV14d
CgPV2
HPVVS20
HPV5
HPV36
HPV47
HPV12
HPVS
HPV24
HPVVST75
HPVVS200
HPV15
HPVVS102
HPV17
HPV37
HPV9
HPVVS92
HPV22
HPV23
HPVVS73
HPVVS42
HPV38
HPV49
HPV76
HPV75
HPV4
HPV65
HPV48
HPVVS207
HPV50
HPV60
HPVVS19
HPVVS201
HPVVS202
HPVVS203
HPVVS204
HPVVS205
HPVVS206

A----A-G
T-—A-G
T-—A-G
T--A-G
T-A-G
-T-T--C---A-G-C TG (O N MY W 73

POOOO
>
H=04
_|
g
n
-
w

0
-Ac-Trmmee-Goe-A-Ge-Crmen-Acmme-T-Go-To=-Ac-Crmmemee A<= C-Ar-Acmemo- 73
SRy [RSSN ¢ SMMN ¢ ¢ SRR W N T R W o SRS . W MUY ¢ SR 73
S 0 S J—e TT-G----G G--G--A 73
......................................................................... 0
«--A-CC-Crrmr-To-Ar-T-Gorrme-Are-TT-G-T=-TA-GCo--G-A---C-A--Ac---Ac 73
Y WG O ORI, U, S— A----TT-A--T--TA-GC---T--A---C-A--G--G--T- 73

—-A--C-T--
-CCT-GC-A--T---T--A-

e T--T--AT - 73
73

...... 0
—-T-GAGT---T--T-TA-A--G----A--Co-T-A--T--G-TCA---T--G--A--A---TTGGAA- 73
----- GAGT--T--T-T--A-AG----A--G----A--T--CG-TCA--T--G--A--A---TTGGAA- 73
TCTG--TCC----Crnen-T-r=-A--T--TAGTG------A--TC-T--GTTGC--- 73

-------------- -AGT--T--ToemeeeAce-T Tooeee 73
----- TC-T---T-G-AGA-AG----AC-AT-G--T------~-AGC-AG--T-----TC-T--A-TC--T- 73

[eNoloNooNoNo)
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L1 SuperGroup B Nuc-Aln

most-likely CGGATGAATATGTgCAAAGAACAAATATCTATTATCATGCAAaTAGTGACCGaCTaTTAACTGTAGGaCATCC 146
HPV19 T-----G C TT C---C-C-----T--T--C-- 146

HPV25 T--C CT C T--T--C-- 146

HPV20 e G--T--C--A--C--------- T-C-----T--C---C------- T--T----- 146

HPV21 A C-----C Tommmeme T--CT-mmmemmm T--T---- 146

HPV14d =esCmmmmem e G--T--C--mmmmmmmmeees T-C------ A--Tommmmmeees T--T-=--- 146

CgPV2 G--CA-A C-A--A--C--C------T----C-----T--GC-T-----C--T--C-- 146

HPVVS20 .

HPV5
HPV36
HPV47
HPV12
HPV8
HPV24
HPVVS75
HPVVS200
HPV15
HPVVS102
HPV17 G G T-T---C-----T-TG-----T--T--CC------- G-----C-- 146
HPV37 Temmeem G G-A-TC-------- C-TG--C--T--T--CC---m-mnmmmea- C-- 146
HPV9 -C G T-T T TT-GC----A--G--T----- 146
HPVVS92 0

HPV22 ----C--G------G-G--G--TG-C C---—--T-TA TT 146
HPV23 G TG-C C C-memmm g R C--C-- 146
HPVVS73
HPVVS42
HPV38
HPV49
HPV76
HPV75
HPV4 -T--C------A-CACTG-----TC-C-G----TC--C--TGG--CA--AA-G--T----------- C----- 146
HPV65 -T--C------A-CACTG-----TC-C-T----TC--C--TGGA-CA--AA-G--T----------- C----- 146
HPV48 “Temmmeen C--mmee GA---GG--G-A----T-T--A---GC-C---AA----T----TA--T--TA---- 146
HPVVS207 0

HPV50 -C-mmemee- A--GA---TG--G-T--C-T-------CGC-----G--TT--C---T---G-----C-- 146
HPV6O - A--GCC------- T-AGT--T----A--GGA-C----A--A-GC---T--------- C-- 146
HPVVS19
HPVVS201
HPVVS202
HPVVS203
HPVVS204
HPVVS205
HPVVS206

146
146

[eNeoloNooNoNo)
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L1 SuperGroup B Nuc-Aln

most-likely ATATTTTAATGTtTAAGATAIT... GATGGTaAAAAAATAGAAGTTCCTAAAGTTTCTGGAAATCAATACAGA 216
R YA —— TA--G--...-CA--ATC--T-mr-Arce-Acmrmeeee Y C-—G 216

HPV25 ~-G--CA-CG-C...C-A-~-CTCT---T-GC--A---A----Gr-A-wmmemee o 216

HPV20 e A-A--T--C--C...C-A=-C-CT--Gr--A---Crrme-Gmrmrmmmenmaee GC---—- 216

1Y —— C--T--CG-C...A--A--GCT--G---A---A--rmrme- A----Ge-e-C-—-G 216

HPV14d weeeCor-A-A--T=-CG-G...C-AA--GCT--G--Ar---A--Anmre-Acmwmmemenme CT-G 216

CgPV2 C--Coenmemn C--TA-C-A-... A=-=-C-C-GTGC-T--G--C--=---A--Ge--C---C--- 216

HPVVS20 .

HPV5
HPV36 .
HPVA7 e C----A--CA---A-.. A==--A-CT-C-T----Gr----Ar---A--A--T---GC-T--G 216
HPVI2 e [oR—— T--—AC...AC T-G--G G--A o 216
HPVE [om— CA-C-A-...A=--G-C-C-T--C-G-----C-----A--G--e--=-C-~-G 216
HPV24 e [oa— CA-C-A-...<-+-C-C-GT-T----G--Crrme-GrmmrAremmecee Cooev 216
HPVVS75
HPVVS200
HPV15
HPVVS102
HPV17
HPV37 - A-G----AAG-TC--G-...<---CTT------C--G A 216

HPVO - A-G----CCGCTCAGGC...--C--AC---GG--T-----Cr--mem- G----T--G-TC-G 216
HPVVSO2 oo

HPV22 T--C---G-----AG-TCATCA. G--C G G-TT-G 216
HPV23 e G----AG-TCACCG. . -G T T--A-A--Go---A=-Gre-T-—-G 216
HPVVST73
HPVVS42
HPV38
HPV49
HPV76
HPV75
HPV4
HPV65
HPV48
HPVVS207
HPV50 210
HPV60 Te-e-G--A=-AT---C-G-...-G-TCA--T--T--TACT--A-----TG-AG+------- G-TT-- 216
HPVVS19
HPVVS201
HPVVS202
HPVVS203
HPVVS204
HPVVS205
HPVVS206

[eNeoloNooNoNo)
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L1 SuperGroup B Nuc-Aln

most-likely GTtTTTAGaTTaAAATTACCAGATCCTAATAGATTTGCATTAGCAGATATGTCTGTaTATAATCCAGAAAAG

HPV19
HPV25
HPV20
HPV21
HPV14d
CgPV2
HPVVS20
HPV5
HPV36
HPV47
HPV12
HPV8
HPV24
HPVVS75
HPVVS200
HPV15
HPVVS102
HPV17
HPV37
HPV9
HPVVS92
HPV22
HPV23
HPVVS73
HPVVS42
HPV38
HPV49
HPV76
HPV75
HPV4
HPV65
HPV48
HPVVS207
HPV50
HPV60
HPVVS19
HPVVS201
HPVVS202
HPVVS203
HPVVS204
HPVVS205
HPVVS206

--------------- Cornene-Crmene-C-Crenmn-C-T--T A--G T 289
G C---C-T--=-TC-Te-Corme-A=-To-Coere-T=-Comee 289
~-GreeneGrnenn-C c-C G---C 289
-A--C---C-C----G cT c C-G- 289
----- C---C---G-Gr-rn-Crnen-C T--C T 289

+-G-CC-T--CGT--G--G+-C--C---C-Tr---T=-G-Tosrenen-Crosn-C--C--G--C-G- 289

~A-—-C-CC

289
------ c-C-G T T--Crme-Ar-Tooee-Comememee 289
~G---C-C G § O ¢ T G — C--C--T--C-- 289
<-A---C-CC-Cr--r-Gmmmemv A--Coemenne g g, I R T-—-GG- 289
~-C---C-C—G A----G-----C-G C C-- 289
GC-T C T C G--G- 289
0
0
C A 289
0
+--AG-----Cr-Grormrmme-Ae-To-Comem-T--A--G- 289
-Cor-GG-T-GG--G-rmem- YN — A A-G- 289
-CC-r-A-T-GCem=-T-mm Y. ¢ T AT T-—G- 289
.................................................................. 0
~CormermeGmeCrm-Tommmemene-CoPArmene-To-G-Gomee-A-AA-CC--G---C--A-GGT 289
<CCroo-G-T-Coe-Tomer-Coemmeee Y.\ c R— C---A-A-C--G--T-—T 289
289
-cC cT c-C Cor-Tomee-AAA-o-Com-A-G- 202
......................................................................... 0
0
-------- T--ATT--—-ATGGCT-T-~-G--T-T---C-T- 292
GATT--—-ATGG-T-C--G--T-T--CC-T- 292
Y.V ¢ P g% S— C-AG----TCr-TT----AAAA-T------ Ten-G- 283
......................................................................... 0
283
«--A-GC--C--CT-m-Toreemme A--C-A-----A-GAT---C-GAG----C-T---C---~-A-G-- 289
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L1 SuperGroup B Nuc-Aln

most-likely AAAGGTTGGTITGGGCCTGCAGAGGCaTAGAAATAGGIAGAGGaCAACCATTAGGIGTTGGaACTACAGGTCA 362

HPV19 A--G----G AT Ge-rr-Coemen-A--T-G-GT--A- 362
HPV25 - c T-T AC-T-Groem-Toememens G---G-GTG---- 362
HPV20 SNSRI B | § G Cormre-G-GT-rmmv 362

HPV21 e-A--A T Ace-r-Gror-Co-Go-Go-Gorn-G-G T 362
HPV14d —--AC A T C T A-T-G-GT-—-A- 362
CgPV2 -GC-T--A--Gormrmenv § pE— T--AC---G--G--T-----C-----C-G---T--CAC 362
HPVVS20 SN CA-A--C-GC-GT----- 38

HPV5 S G--C-G A-G-G---T----- 362
HPV36 «-CoenerneGoe-AG---T--G---C-T G C-G--G--A- 362
HPV47 ~-C-C---G [C) [N, N W, S, S C-Go-Tommv 362
HPV12 c AT-Goeoe-Arw-Go-To-G-Teoe-Cormenn-Ge-T-A- 362
HPV8 G-GC--C-C- 362
HPV24 G-A-GT-A- 362
HPVVS75 SCE— (cam— C----T--C-GT--A-- 38

HPVVS200 0

HPV15 AceeT--Te-C- 362
HPVVS102 w-Ace--T-TC-AT--G-----A--T--AG----C-- 38

HPV17 G A--C A~ 362
=V 7 A—— [cam— TGCG---T-G--Grr--CCorm-GrmrmaC-To-Ar-ArmrnGomemenen 362
HPV9 TG Y.\ p— 362
HPVVS92 [N, S 38

HPV22 To-A-A-Aeeee-T--T-A-=-GT A G-C A--T--C 362
HPV23 N R [CHN— GC---AC-T----C--CC-C--Crr-r-T----G--C--C-G----A-- 362
HPVVS73

HPVVS42

HPV38 362
HPV49 365
HPV76

HPV75 38

HPV4 -C-CC-A--A---AAACTG--G-A-rmrmemenes Y NS cTc il cTo% V.., S 365
HPV65 --C-TC-T-----AGACT -----Arwrmrmememencs G--TGGT--CC-T--GA-------A----C-- 365
HPV48 -C-T=-A---=-AAACTTGTT--TT-G---G----Co-r-G GG T--TC-T--Co-Arm-Tmermemene 356
HPVVS207 oo 0

HPV50 - C-Temrmemene AAACTAGT--T---+-G-C-Grmr- TGG G- Tormememmmne g g - 356
HPV60 -G--A--A--C---AGA-TGGA---C-T-----Trmemenen TGGG--T----AA-wmememv T-T-C- 362
HPVVS19 0

HPVVS201 0

HPVVS202 0

HPVVS203 0

HPVVS204 0

HPVVS205 0

HPVVS206 0
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L1 SuperGroup B Nuc-Aln

poly-A for HPV8
> <-

most-likely TCCATTATTTAATAAAGTtIAGAGATACAGAAAATCCTAATACATATAAAGCA......... AaTTCTACAGAT

HPV19
HPV25
HPV20
HPV21
HPV14d
CgPV2
HPVVS20
HPV5
HPV36
HPV47
HPV12
HPVS
HPV24
HPVVS75
HPVVS200
HPV15
HPVVS102
HPV17
HPV37
HPV9
HPVVS92
HPV22
HPV23
HPVVS73
HPVVS42
HPV38
HPV49
HPV76
HPV75
HPV4
HPV65
HPV48
HPVVS207
HPV50
HPV60
HPVVS19
HPVVS201
HPVVS202
HPVVS203
HPVVS204
HPVVS205
HPVVS206

------ Ge-rm-Crmer-AG-Grmeme-G-Corme-C Toeme--G-GC 426
C----G----C-G---G-C--C A---T-T 426
---------------- C--G-T--Cormrmen-Cormrm-Tormene=-GG 426
C-T G-G--C G-T----C---A-TCAA...CCA-------- T 432
G---G-T C--CT----C-GGCA-CAA...GCT--C--C--T--- 432
C--TA-T-eemev G--GG-Gr---T--=-=-T-C--C------GG--CCAG...GCA----C-T-- 432
C--TC-G-----C--G--A-AT GGC--C GG........-CAA-—-A—- 102
C--T-AT--Crnemeeee Y. — CAG---G----C-T-Aw-....... TTee-Aeee 426
(oA o S— GT-G-A---C--T--+-CAG---T---T-AA-....... TC---A- 426
C-—-AT G--A-A CAG----T-C----TCA-........~-C--A-A-— 426
«-C-AT----Cr--A---A---C--G-----CT-A---AC---GCCA-.........GGCAG--AG-- 426
......... CA-emeee 426
GGA--CAA...GCATCG--C----- 432
SN G ¢ SN o SUN .\, M o M CTTAG-T--C-GG--CAG...GCCTT----T-- 108
0
........... C-eTee 426
-CG---G-— 102
......... GGA---T-- 426

......... GGG--ACGG--- 426
-CAA-A-TG--- 426
......... GT----CAG--- 102

......... GGAA-AT----- 426
......... GG-A--GT---- 426
GGAA-A-GT--- 51
------------ C---T-AC-T---G--------T-C-GCGA-CG-C-G-G-GAT......-C-G--G----- 105
......... -CA-----T--- 426
-C-----A---- 429
-CA----AG--- 102
-TG----A---- 102
......... C-A--AGAT--- 429
=== Teme e GT--G--=--T-=mmmememmeee GG---C-GGAA-......... C-A--AGAT--C 429
---T---C-A-----GA-AG-G--C-- -GCTTT---TT--G-GAA......C-AA-A-AG--- 423
................................................................... 0
-=--C--G-------- G---G----C--mmmmmmeee GCTTT--CTT--GTCCA......C-AGAA-A---- 423
TA-G GCCG-----CCTTT-AAGCAGAAT---GG-GAT--C 435
0
0
0
0
0
0
0
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L1 SuperGroup B Nuc-Aln

most-likely GATAGACAAAATACaTCATTTGATCCTAAACAAGTACAAATGTTTATTATAGGCTGTACACCITGTATAGGTG 499

HPV19 - G------GT C GC G-T--C G- 499
HPV25 ~-C--G------G T~ C--C---mr-Cro-Gmmrrmmmmmmnemeea G-T--A-------- G- 499
HPV20 e GT---T-----C-------- Commmemmmeee Aceennnev G-C--A---T----A- 499
HPV21 GT C-----C A G CT---A- 505
HPV14d --C GTG G---C-G A G C--G--G- 505
CgPV2 -C C-T--T G---A C--T------G-C--C--------—- 505
HPVVS20 C-TT T----G A--T A--ee-Tom- 175

HPV5 --C-----GG T GA-C G----A--C------- C----A- 499
HPV36 GG Co-meee AT CG-G--A--Cmmmmmmmmmmmeen 499
HPV47 --C------G-C--C--T A---G G-G-----C--T--A-----T--C- 499
HPV12 AG-G G-G--A- 499
HPV8 C---G-G--T--C-----C--C--T--- 499
HPV24 T---G----C--C-----A- 505
HPVVS75 A-eee-Too-GomenCrmn-T--A- 181
HPVVS200 0

HPV15 GTT--A---T----C- 499
HPVVS102 G-AG----A---G-T------T-G--A- 175
HPV17 G-- GT T--A- 499
HPV37 G-GG-T--A---GTG--A--C--G---- 499
HPV9 C-----T-----C--C-----G----------- C-------- A-—--TT--A-CT----A- 499
HPVVS92 G-C--T------GTG--G-----G---- 175
HPV22 C--T--Ae=-T=-Go=-T o 499
HPV23 A--T--T--C-----G--CT------ 499
HPVVS73 G-G C--C--C---T----GA 124
HPVVS42 C--A-----T--Crnn-Grr-Tommmo- 178
HPV38 A C--T------C----A- 499
HPV49 O G---- 502
HPV76 T-----CG----G--C------- 175
HPV75 TG G- 175
HPV4 GG--GTC--T--A--C--A------AC---G------=----=- T--C--T---GCA--—---- 502
HPV65 A-C-----GG--GTT--T--A-----A-----GAC------------ C-----T--C--T---GC---T--G- 502
HPV48 N GTT--CA-G-------- G--GAGT--G--AC-A--AG-T--T---G-T--AGCC-CT--A- 496
HPVVS207 0

HPV50 -AC---GT-A--G---G-------C-A---AGC-G-T---- 496
HPV60 ATGG--GTT---A-G-----A------A-G--T === G----A----A---AGCC-CT---- 508
HPVVS19 0

HPVVS201 0

HPVVS202 0

HPVVS203 0

HPVVS204 0

HPVVS205 0

HPVVS206 0
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L1 SuperGroup B Nuc-Aln

most-likely AACATTGGGATAAAGCTaAACCATGTGAA...GAtGAAAATAAICAACAAGGITIATGTCCTCCAATAGAATT

HPV19
HPV25
HPV20
HPV21
HPV14d
CgPV2
HPVVS20
HPV5
HPV36
HPV47
HPV12
HPV8
HPV24
HPVVS75
HPVVS200
HPV15
HPVVS102
HPV17
HPV37
HPV9
HPVVS92
HPV22
HPV23
HPVVS73
HPVVS42
HPV38
HPV49
HPV76
HPV75
HPV4
HPV65
HPV48
HPVVS207
HPV50
HPV60
HPVVS19
HPVVS201
HPVVS202
HPVVS203
HPVVS204
HPVVS205
HPVVS206

SR Y\ p— CT...--GC--G---T--CT--G--A-CCr-rnemm- T---G-- 569
---------------- ATT---T---T...<--GC---T G-C-—-C 569
---------- C-GG---TT--re=-C-...-C--CGT-CCAA-C-C-----Crr-Crrmrmrmemmemee 569
TC----=-C-...AC---C---CCA-CT-C---A-CG--C-----G-T----- 575
------------ GG--CTTG---=--T-...~-A=-T--ACCA-CC-CT----CT--Crrereen-T--- 575

575

------------- G---CCTG----TTAAT-—-ATT..... -coemeeAGT--Cr-Armemcmeee 242
-G GTT--==-C-...~-AA-TG--C-G---ACT--CC-T----=--T--T---C- 569

---------- C--Groe-Toe-Tomem-.. A<G--GCGCC-GG-CA-CA-AC----C--A----T-= 569
S T G--AG-G--T---GG...--AC-G......=-ACT-+-C-T----- § iy 563
«--Cr-+-G==-CT T---C--C-GG...---C-CCAGC-G--A-T--G-T--C----C---G-- 569
N cH— Ac-c-C-TT------C-GAG--CC--......-Gr----C-G--C--A--C--T---C- 566
---------- AGT---G-GAGG----CT...-G--T-----G-TGCT---AG----A--T--TA-G-- 575
e R—— GT--G-G---GT---C-...-GA-CC----G--A-T---CG---C--C--T--TA-- 251

------- TT-G—C- 572
------ T--C- 248
AAT--AC----C-----AC---CC-Gr---A---T-Ge- 572
---------------- ACC-GTT----C-TCA=-G------=--GAC-~-ACAG----A--C-T---- 572
—-C C---GTG------AAG----CT T--C T 572
---------- (ORI cTcy y (SN, |V N o SN ¢ MUY\ o SUS ¢ MU, V'
B P CCTGTT--mn.. ---C-GGC-G--GG T---Anmrmrmemenn (o 569
569
194
248
569
569
GGGGT---CAA-----A-TT-G---C- 242
-G--C-----GCT--Cr-+-C---~-CGCT--CA--......GG-G-Cr--AA-----A--T Temememv 242
----------------- G----T---CCC...AGCCCTGC-CCG----G--AGAT--C--A-----GC- 572
------------- G---G-G--T----C-...AG-CCTGT-CC-----C---AGAT-------T---GC- 572
I, QRN | S CA-T..—-TTG.....G--A-C--GGCTGCA--A---~TC--C- 560

566
575

[eNeoloNooNoNo)
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L1 SuperGroup B Nuc-Aln

most-likely AAAAAATACAGTIATTGAAGATGGIGATATGGCTGATATAGGATTTGGaAATATAAATTTTAAAGCATTACAA 642

HPV19
HPV25
HPV20
HPV21
HPV14d
CgPV2
HPVVS20
HPV5
HPV36
HPV47
HPV12
HPV8
HPV24
HPVVS75
HPVVS200
HPV15
HPVVS102
HPV17
HPV37
HPV9
HPVVS92
HPV22
HPV23
HPVVS73
HPVVS42
HPV38
HPV49
HPV76
HPV75
HPV4
HPV65
HPV48
HPVVS207
HPV50
HPV60
HPVVS19
HPVVS201
HPVVS202
HPVVS203
HPVVS204
HPVVS205
HPVVS206

B o o P YNNG N S NN, S G--Cormemv 642
S L K, RN ¢ MY W B, Yo% W SN G 642
----------- CA--AC-------C A Y NSORN o/ o AN——V |
~TT---T---CA--AC------C A YN RSN o S o S 648

G C--—-A (o2 W, S [cH— 648
T-G---C----A--C--G-----C A---C--CT G--C-G- 648
) BN JNoRY No¥ . W — Ace-CoemCrmrmememencas TG 315

642
642
636
642
639
----- T--T-A---G--Toreee-G-A--C-—- 648
------- CCGTA-C—-G 324
(TN o S W, %, N—— TG 60
T--e--T--C--T---AAC--G--C---TC- 645
[ T Ry N N— YNy J— (ORI CAAC--G-TT--TC- 321
------ C--Terer-CormememmeneCrne-TeneCrmen-Cormenen-Co-T---AAC---TGC-TTC- 645
------ C-rer-Grmememmene-Gr-Crn-TToemmrme-Go-Crrmrnen-T--CAA---G-TTC-CTCT 645
SN Y SN ¢ M ¢ JW R | (SN, S C--CAA---G-A-C-GTCC 645
------- T-A A-eeTT C T-—-AAC----C-TCT 321
------- [clcy Y. c T S,  S————y. S o | oSV ¥
------ C-GT----A-rmees-G-Cor-TTC--C--T--Crren-T-ro-C-AA----A---TCC 642
------ C-GT----Acememee-Corme-T TememememecaneCrnen-T--CAAC---A-——-AGT 267
S BN Cy P . N— PN | - e T--C--T--AA--GA-C-GTC- 321
[CHNc, . N— (OR N ORE, S Coemenmen CAAC--A-TC-TCC 642
~TC--T-----AC AT Toee-Terer-C--AA--GA——-TCT 642
GGT----T--A-Armemenn YN, | ¢ M— 3 pE— AA--—-A-CC-GTC- 315
-GT G---G--TG Teee-T--Con-AA--A-C—-GTC- 315
TGT----T--TAC---Cr-r-e-As-e--TG--C--T GGC-T-C T-G-G 645
C) (RN ORI, VNS CTRN M, e MU, My S ¢ ol ) S—— T-G-G 645
Bc) g, S o ¢ M ey S— C----GGC-GCT----CCTAAG--GATG 633
............. C-A--Gr---G-Gr---Grmrmememene--TGC-GCT------GCTAAGC-TATG 60
-GT---C-GTTA---C-G GA T---GC---C---CCTAA-C----- 639
~-C-C-GT-TA-A=--C-G--Crr-=-A---TGCr---Cr--Crmrmrmenv (cloRmm—— TTA-C-G- 648
............. ~-GC-G C--TG C---GC-TGC-----C-GG-----T--G 60
...C-A--G G GC--GCT-----GCCGT----- 60
R ¢ o c S e GC-G-G-------GCA-T--CTCT 60
............... G--Gr-rmerm-A-e-GC-Crmrm-Crrmr-GCCT-Tormemerme-CCo--G 60
............. +-G-G+-Cr-r--G---AG---+-C-T----TGC---G------G-TAATC--TGC 60
60
60
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L1 SuperGroup B Nuc-Aln

most-likely GAAAATAGATCTGATGTTAGTTTAGATATAGTTAATGAAATTTGCAAATATCCAGATTTTTTAAAAATGCCAA

HPV19
HPV25
HPV20
HPV21
HPV14d
CgPV2
HPVVS20
HPV5
HPV36
HPV47
HPV12
HPV8
HPV24
HPVVS75
HPVVS200
HPV15
HPVVS102
HPV17
HPV37
HPV9
HPVVS92
HPV22
HPV23
HPVVS73
HPVVS42
HPV38
HPV49
HPV76
HPV75
HPV4
HPV65
HPV48
HPVVS207
HPV50
HPV60
HPVVS19
HPVVS201
HPVVS202
HPVVS203
HPVVS204
HPVVS205
HPVVS206

c--C C Acecene-Coo-T C--n-Ge-A- 715
(OGRS My N o X ¢ M C----CC-T C---C-Tee-A-- 715
----- C---G-A--me-Anrne-Gmen-T G-CC--T c AG- 715
CG c CG--T--G c-C A- 721
A-----G C---C-GemA- 721
(O o (O (Y. NS o7 NN ¢ i o S c R—— G-A- 721
(ORI YN (O TN, YT W T--C----CG----A-- 388
T-Geeem-Aee=-C C--C--Cr-rmen-Cme-G G--A- 715
-G-G---G-A-rr-A----G cc T--C--C AG- 715
C-C-G--Grormmemene-C-To-Co-To-Armrmen-CrrerneGoeCr-Grren-C-Crmeen-Ae- 709
C G---A- 715
C-G-CormemmrmeneAne-C-CrCoemmAnene-Go-A T Go-AG- 712
(O TN o Sy NS C N, iy NS oo 2, H— (oR—— A- 721
----- C A G------CC--T C G--AG- 397
-------- [CTORMNIN. R SN, o BRNNNCTo G--G-—A- 133
TT-C--AG--A----G---C-G G---m-C CT-—G- 718
-TT-C--AG--A c-G C--T--G CT--G-C- 394
TTT---A--A-we-A CA T GC-G-- 718
ACT---A---A A YN (o | C—G-T- 718
TTT---AG A--C T---G----CC C---C---C---G-- 718
T-T--C-AG--A G-G C--e-CC—G-T- 394
L — Ac-CrmeneConTroArmemeae (o p— T--C-T-C--T-— 715
L — Y. N (o) JY NN Y  R— C---G-CT-—-T--- 715
T T CT--T-C- 340
C—-T-C- 394
c C-T-CC-T-T- 715
G--T G--G-- 715
B QRS Yc Y W o H—— A-Toeme-T-Grmrmenen (O G-C- 388
B QRS Ny NS o S ¢ S—— A-Corme-To-Grmmenen C--CC-T---G-C- 388
-CTG---A---AG--C-CC---G---G-CA--GCCAC-Gr--T-r-GGmrrrmmrmrmrmemens GGG- 718
C-GG---A----AGC-C-CCA--G---G-----GC-AC---G------GG c AGT- 718
C-GG--C-TG---GC--CCC-C----GT--A-AG--TCT---A-T-T--GGr-rmrmrmenenee G--A-C- 706
C--G----G---G---ACC-C-G--AT--A-AG--AGT--A-T-T--GG------- (oRmm— A 133
C-GG-C--G-A-GG--CCCrmrmemenmnn GG--TC--CA--TT--GG--T---C-A-reree-A-T- 712
«-G---A---A-G----CC-C-------TACC T 3 g\ o Bu— A 721
C--G---G--A-G----CCrrrmrmrmenen AG--AGT-Cr--me-Grrmrmev C--r-Gomm-A-- 133
--G---A-G-A-G---GCCA-----AT----GG-CACTT--A-T-T--GG--T--C------CGC--A-C- 133
«~-GCC-GG-----CACC-----AT--A-C---TCT-~-A-T---GG--T------A-TC----T-T- 133
A--G--C-TGrm-Grermrmrmemens T-----G--AC-T-CA-T-T--GG+---Cormrmemmnnn AT- 133
~-GG-C--G--TCAT--CC------C--TA-A-+---G-CC-C---G-GG--T-----Cormrmnv AAT- 133
C--G--A-=-A-G---CCrmrmemenv T---G-CAGT--A--T---GG-----A-A-T-—--GAGC 133
A-GG-C---G-C-GA--C--C-----T----AG-CACT T--A---TT-GG--T--Crremmrmrmnv AT- 133
11-L1-54
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L1 SuperGroup B Nuc-Aln

most-likely ATGATGTTTATGGAGATGCCTGTTTTTTTTTTGCTAGACGAGAGCAATGTTATGCCAGACATTTTTTTGTTAG 788

HPV19
HPV25
HPV20
HPV21
HPV14d
CgPV2
HPVVS20
HPV5
HPV36
HPV47
HPV12
HPV8
HPV24
HPVVS75
HPVVS200
HPV15
HPVVS102
HPV17
HPV37
HPV9
HPVVS92
HPV22
HPV23
HPVVS73
HPVVS42
HPV38
HPV49
HPV76
HPV75
HPV4
HPV65
HPV48
HPVVS207
HPV50
HPV60
HPVVS19
HPVVS201
HPVVS202
HPVVS203
HPVVS204
HPVVS205
HPVVS206

------- [, J O o SN N W T c- 788
------- Gr-rn-Gor-Tome-CoemmrmeA--AC-G--G--A 788
----------------- Ter-CoemenmeAne-C-G--G-A T-C AC- 788
794
794
794
461
788
782
788
Cor-A---AC--A-G-Aw-G-CrmrmTermemememcnnan G- 785
T-T Coe-C-C--T A AC- 794
cee-A-Ame-CoeT-T-Coene-Crnenn-C-C-G
f‘T C f‘_TA
G c-T YN A--G--CoenmToemeeAC-<---C-
------- Acee-To-CT-TememmeneCrmen-Ar-G Ao An-Gormemm Toemmene A Avenen
S— § pEY. NN & Mo BN o SN, [CHNORNIN, S cTY. W
------------- G---A--C GA---A
Acne-C Ac--Acm--A
G T C A
------- Corr-Co-CT-A-Cormeme-Ge-AC-TA-Grmmememena-A
A (CHN ooy N— (ORI G--
S CT-T--Cror-Cormen-C-CA-me-Goen
T-CT G----C--A
------------- T---Te=--C--Coe----TGC----G C
w--CA-A--<-Gre-T----C--C-A T--A
—--CA-A cT YN G
- CA-A----Go-C T -rmememmne A---C--G--G--A
N\ o S— AG--TGr---Crr--GA---A-rm-A--CT Acermrmememenen C---C 791
B N AG--TA--Cr-r-A--Grr-Grmrm-A-G-TAwmmmenv [ oR— 791
N N CT-TGTC--Crormer-Go-Acm-Gr-Armememennas TC-T---C-----CA- 779
B c . N— A-=-AAG T As----Crre-GA-Arm-Crrmmrmemennas TC-C----A--CC-- 206
-A----Cr---G--CCATGTG-----C-A---A-AG-A TA G--ACCCA 785
NN S— AGTA--=-Cor-G-Arm-Te-Ace-ATooe TooeGroeAceme-A - 794
-A--CAAG---=-T-<-AA--C--Cr-r-G-C-Torere-G-TG---A=-G---A--—-ACC-- 206
(RN —— TGTG-----GG-GA-AG-----A--TATG-T--wmmmemeev A-GG-CA- 206
-Gor-Acrmee-Co--AGAAT G----Co--GA-A---T----GAT G-----A----CACA---TG--A 206
----- A-A----T--CAGTATC-------A--G--A-A---A--GCTA-T-AGT----C--G-GG-CCC- 206
. NGl oR—— CATATA----C--G-TT G-TA--T CA-GG--C-C- 206
NN N— CAGA-TA-----C-A---A---Toer-GCrormeme-Goon-A--C-C-C- 206
----- A----C------AGTATG-----C----GA-A---T---~-GCTC-T--G-------C---GGACA-- 206

[I-L1-55
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L1 SuperGroup B Nuc-Aln

-> E2 bind for HPV65 <-

most-likely AGGAGGTAAAATAGGTGATGCTATTCCAGATGCaCAAATTGATGAaGGT...GtTAATAAAAATCAL...TAT

HPV19
HPV25
HPV20
HPV21
HPV14d
CgPV2
HPVVS20
HPV5
HPV36
HPV47
HPV12
HPVS
HPV24
HPVVST75
HPVVS200
HPV15
HPVVS102
HPV17
HPV37
HPV9
HPVVS92
HPV22
HPV23
HPVVS73
HPVVS42
HPV38
HPV49
HPV76
HPV75
HPV4
HPV65
HPV48
HPVVS207
HPV50
HPV60
HPVVS19
HPVVS201
HPVVS202
HPVVS203
HPVVS204
HPVVS205
HPVVS206

T--C--G-C AC-------CA-G------C----G--A... AGC-TG--—-ACA..--C 855
«-G--C----CG----C-A C--G A..AGC-TG----GCA..-T- 855
| S CE ORI ONY WRY.N WE, ¥ o7 W ¢ S—— ..AGC-TG--G--GCA..-TC 855
--G=-Cr-e-Cr--A=---AC--A--C-CA-G----sne-e-G--... AG--TG--G---GCA...-- 861
+-Gorx-G-Crr-Arm--AC--Ar---CAr-r---Grrorne-Gro... AGCCTA--G--GT-..-- 861
S G MU RN o SN N, e H— ---C..AG--TG-CC--GC-...-T- 861
T--T--Co--CCT-w---A--A--T-G--Crmmemenen C---G...TCAC-------- G-A.-—- 528
S Y Noy Y\ Mo’ c S— CA-T---...ACAT-Cormrnenv G..-T- 855
j p—— CG-----C-AC--C--T--C--CAG------A-T--G.. AC-TT---G-—--G...-T- 855
SN ¢ . N o S— AC--A---GA-----GG--GCA-T---.. AA--TG-------- A.-T- 849
----------- Coreren-AC-----To-Coemermememee-To-C.. AA=-TGro---G .= 855

SN R N S AC--A=-T-Crm-Toemememenee T--C...A-G-TG--r-- A..--- 852

---------- CC-+-G----AC--A=-T-G--AG--------C-~-G... ACCT-C-—--~-G-C..-T- 861
T--G-----GGCG--G----AC----T-G+--G----Cr-=-C---... ACAT------G--..-T- 537
«-T--C--CG--G-=-AC-----T-G-A---=-A--C-C---C.. ACAT------ G-.-T- 273
------- GC-Grmrermemea-Cor-Tomoocsnn..-CAGCT--C---C--G----AAT-T- 849

-AAGCT--G--C--G--A-AAAC-T- 525
~-TCT--A--C-GG---CAAA-T- 849

S N, R —— C---. ~-CACT------C-GG-C--CAAA-- 849
------- TC-G-T----Cox-GreToo-.. ...e-GCA--A--CC-GG---AAT-TC 849
G-----C~-TG-T--C-----A--C--T-- ...=-AGCA--AC-AC-GG----CAAC-- 525
To-T--CTTG-T-rmememmeee yN— ..-A-GCA---C-AC--G-----AAA--- 846
-Cor-GT-Groe-AvemeAn-An-T oo -~-GCA--C-AC-GG---CAAA-- 846
C-----GGC-G-Grmr-TTA--A---- -C-ACA-----C-GG-C-—-AAA-—- 471
-C--GTTG-T--A---T----Ac-- ...o-GCA--CC-GC-G-G-A-CAAA-- 525
T r-GC-G-GrrmeeCormmmmrmemcm «~ACT--C--CCrermrmen AAT-- 846
T erme-TGoe-Gmen-G-A--CA-- AC-GCT--AGG-C-GG--A-CAAT--C 846
TG---A T--- C-GCA--GGG-C-GG-CA--AAC-T- 519
G-----C--TG----C---CGA -C-GCA--GGG-C-GG-CA-AAT-T- 519
+-C---C-CC--G--A---r-C-Aw-=-A.....ooeo..... CC-TTT-AAGC--CCTCAG--...-- 846
-C---AGC---G--A----AC-A---A............... 846
«-CT--CC---G--G--GC----A---ACA. 825
--CT----CT--G--A--AC-AG-A--TA--. 255
840
258
252
...... T- 273
255
255
258
255

[I-L1-56
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L1 SuperGroup B Nuc-Aln

most-likely TACATACCTGCAGAaAATGGTCAGCCACAAAAT......... AATTTAGGTAATTCTATGTATTTCCCAACTG 919

HPV19 ~ —eeeeee C-TA-C---A-----A---T--ACT..... 922

R S — AC-TA-C-G-A----G-T---T--AAT 922

HPV20 T--AC-T-TG---AA---G---G--C.... 919

HPV21 T--AC--ATG---A--AG---GT-C... 925
HPV14d - T--AC--ATG-CAAA---A----mmr- C 925

CgPV2 925
HPVVS20 592

HPV5 919

HPV36 919
HPV47 913

HPV12 919

HPVS 916

HPV24 925

HPVVS75 601
HPVVS200 337

HPV15 913
HPVVS102 589
HPV17 913
HPV37 w--Teereee-CA--TCA-AC---AG--GT--......... 913
HPV9 TTT-G--A--A---G--A—-A-A---CGA 913
HPVVS92 589

HPV22 901
HPV23 901

HPVVST73 526
HPVVS42 580

HPV38 i 910

HPV49 ~ ATAT--r-e-C--G-CAA---G-Cormmor..er..m C-C-T--C-GC--C--Crrne-T--C- 910
HPV76 -C---Coeenn. -C---G---GC-----T--CG-G--T--C- 583
HPV75  ATGT------CCGC-~G--G-T--—-C......... -C-G--C--C---T-~-G-T--C-G- 583
HPV4  -TT--TGG--TC---CCAA--AGAT--GT-C......... -C----~-ACC-CA---T--G-AGGG--CC 910
HPV65  -GG--T----TC--G-A-----GAT--G......... -C-----~-CCACA---A--—-A-AGGC-—C 910
HPV48 ~T--A--C-T--TTC--CCG-T-A-A-C--CAGATCTTCTC-------ATC----G-----TA----AC 898
HPWS207  -TT---AA----A--CCA--AG-T---A-TCCCAGGAGCGCTC--A-G---TC-~-AG-A--C--TG-—-AC 328
HPV50 GTA-AC---AATC--CCA-AG--AAAT-GT-GAACC......-~-A-T---TCC-ACT-A-—-TA-T-AC 907
HPV60 w-T--G-AC--C---C--A-A-A--T--w.........~-CC-T---GG--A~-GT--C---T--AC 898
HPVVS19 we-G-T--C--C-GG--A-C--G-T--G........~-G-G-A-TC-CAC--T--G-AG-C--C 322
HPVVS201  -TTC-G-A-C-C...----GCA--T--wmm....r.. o G---CCTCA-T-GCT--—-T-—-AC 313
HPWS202  -TAT--AA-C-TA-GCC--ACGCA----C-T--TCA......~-C----A-~-CAG--CT--C--T--T-TGC 340
HPVVS203  ATAT-T-AG-GT--TG---CAGT---r-rm-- G, -C-GCT--GTC~T--CT---TAGTG-CC 319
HPVVS204  -TTAT-—-C-T...-C--A-GGTG-T--GC-A.........--- A-----TCACA-—-T-—----AAT-— 316
HPWS205  --TC-CT--C-TA-GTTG--AG-TGAG---GTACCCCAGAAAG-C-----ATCGCA---T----T--T--A- 331

HPVVS206 ATAT-T--A--T--TG----CACTAGT----G......... G--GC---GTC--TC-CT--C--TA-TT-A- 319

[I-L1-57
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L1 SuperGroup B Nuc-Aln

E2 bind for HPV4, 65, 14d, 15, 17, 49
> <-

most-likely TTAGTGGCTCTTTAGTATCTAGTGATGCTCAATTATTTAATAGGCCATTTTGGTTACAACGAGCACAAGGTCA

HPV19
HPV25
HPV20
HPV21
HPV14d
CgPV2
HPVVS20
HPV5
HPV36
HPV47
HPV12
HPVS
HPV24
HPVVST75
HPVVS200
HPV15
HPVVS102
HPV17
HPV37
HPV9
HPVVS92
HPV22
HPV23
HPVVS73
HPVVS42
HPV38
HPV49
HPV76
HPV75
HPV4
HPV65
HPV48
HPVVS207
HPV50
HPV60
HPVVS19
HPVVS201
HPVVS202
HPVVS203
HPVVS204
HPVVS205
HPVVS206

G--G--C 995
G 995
C-G--G--C---G--C-- 992
C---G--T C- 998
G-- C- 998
G--G--T C- 998

C---C-G--G--T--C-G---- 989
G-T 998

AG-A---T---G-- 986

GCA G- 662
----- C-----GTA A-- 986
A A-ATC [cloN ORI NN, SUNE— GCA---Tormememe 986
-A----G--A-----A--TCA G C-C-—A 986
weene-Go--C-T---A-ATC G A T--T-mA- 662
------- Te-eneee-A-CTCrnem-Cro-CrreeCreCornenTroeee-GA-G--C--G--G--C-- 974
~Croe-Arme-GoerAn-TCoen-Toeme-CTrmemnnee Y N— A-e-T--TeC-- 974
[oR— C----GA-ATC------A c Aee--T 599
AT GA-TC GC------C--A--C A-G--T--T----G-- 653
------- A--C--G--GA-GTC G A A Cc- 983
N TSN TN T ¢ o M o M. N, S—— YN 983
------- Teer-Gor-C-CA-—-A C-----C G- 656
-C-e-T----G--G--C-CA C c-G 656
(O C-----AT-C--G--G-----C-A--G-A-----~-A-CA----T--G-—-AC 983
(O S— T--A-c--GT-C--Grormre-C-A--G-A-me--A-CA---T--G—-AC 983
CA----A--C--GAATA----Cro-TrmeGmrmrmemmmmne T-A----C-TAG-—--C--G--AAC 971
[o— CC-TAATA-Cr-en-T-Arm-Arcrmen-Cr-An-T-Armrmee-Ger-G--T-—-AAC 401
CA----A-----AATA-A--CAG-T-A--G-----eee-Acr-A---A-T-GCA---T--G---AC 980
CA----T--Goe-CT-rmemenen AA----C-T-rmrmee-A=-T-Awe-C-T--CA----C--—~-GC 971
(ORI, S No} '\ clomm—— GC-G----C--A--T-A---C-C-—-AAT--T-—-AC 395
Co-ee-To--C-TAATA-Co--e-AA----Gormem-Ac-G-A-c--G-G-AA---T--G--CAC 386
CA----T--A----TAG A C--A C—-T G-CAC 413
C----G--A--AC-A TG Aceee-AG-A---T---AC 392
------- Acnva-AC----TCA--AA----GA-rmrmrmememecAe-T Temerme-Toen-G--CAC 389
e Y.V N cH— C--A---A----G--GAA-T-T-G--CAC 404
(ORI N o /Y. NS R I — A--T-AC---C-T-G---T-—-—-—-CAC 392
11-L1-58
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L1 SuperGroup B Nuc-Aln

most-likely TAACAATGGCATTTGITGGGYTAATCAGaTGTTTGTtACAGTaGTAGACAACACaCGaAATACaAATTTTAGT 1065

HPV19 e A--C---TT------- C-A-----C--mmmmmmmmemeee G--T--C--T--------- 1068
HPV25 el T--A--C---TT------- C-A-----C--T--G----------=--- C--C--T-----C--C 1068
HPV20 C-----------C--C---TTC----- AC-A T T--T--T C 1065
HPV21T T A-TT-- AT-A-mmmmmmmmmmee e T--T--C-----C------ 1071
HPV14d T--T--G T--C 1071
CgPV2
HPVVS20 677
HPV5
HPV36
HPV47
HPV12
HPV8
HPV24
HPVVS75 686
HPVVS200 422
HPV15 A----T--T-C---T------ A-G-----mmmmeeem C- 1059
HPVVS102 674
HPV17  C--T-----T---TA---G------- A-----G--T----CT-------- TA-G--C--------- TC- 1059
HPV37 A----- A-C-----T-CT--T--T-----G--C-----C---TC- 1059
HPV9 A G-C------ T-----T--C--C------- CC 1059
HPVVS92 674
HPV22 ---T-----T----TG---AAC--C--A-------- A------- CT--T--T--C--T--C--T------TC- 1047
HPV23 s T----TA---AAC--C----------- G--T----C---T--T-----T-------- C------ 1047
HPVVS73 -=-T-----T-- 611
HPVVS42 ---T-----A-- 665
HPV38 C--T-----T----TA-----C-----A---mmmommmo- C-CT--T--T--C----------- C----CA 1056
HPV49 C-m-mm- A-----C----AG------C-T---A-A-----G-CT--T--T--CA------- C------- C- 1056
HPV76 ---T--C--T-- 668
HPV75 C---- 661
HPV4 A--T-----A A------- T TC-T-----T-----T-AT-------- C----CA 1056
HPV65 A--T-----A--A--C----A------ AT-A-----G---C-T--T-----T--T-AT-----T------- C- 1056
HPV48 A--T-mmmmmmmmemeeees A---G--C-----A------- TT-T--T--T--T-AT---GTG------- C- 1044
HPVVS207 G-----C----- 413
HPV50 G T-T G--G-A T-T--T-----CA----C-TT--C----A- 1053
HPV60 N C--AT-A--CA----TA------- T--T--T-------- T-----ATC- 1044
HPVVS19 C--T--C--A-- 407
HPVVS201 C---mm- G-- 398
HPVVS202 C--T--C----- 425
HPVVS203 C-----C--TG- 404
HPVVS204 A-----C--AG- 401
HPVVS205 A-----C---G- 416
HPVVS206 A-mmemeeem G- 404
E2 bind for HPV15
> <-
most-likely ATTTCTGTtAAtACTGAtGaTGCtGATgTAaCT............... AAaATTaAAGAaTATAATTCtGAaA 1123
HPV19 --A--A---—--T-A----GAA-A-----TG-.....cccue.. -=----GC---T--------- C-- 1126
HPV25 --A--AA-C---T-A----GAA-A-----TT-C... -=--C-CT--T--------- C--- 1126
HPV20 --A--A---C--T-A--AA-CA------- 3 I R ---C--A-T---G-----C-G- 1123
HPV21T - A--A---C----GA----A--C--GT-.....ccererrrm=- G--A-T-----AG-C--G- 1129
HPV14d --A--A----G-T-A--AA-CA----G---T-C.......cccccc..m===- G-CA-T----CC---C-G- 1129
CgPV2 -=-G---- GC--A-----AAAG---A-CT-A... ----AGC-A-C--CG----CC-G- 1129
HPV5 - AT---A-C-G-C--GA-CAC---AA............... G-TG--GC---C------G-A--TC 1123
HPV36 - AA-AT---ACA--A---GG-CAC---AG............... G-C--C--T--T--C-C-G-A--GC 1123
HPV47 --C------ T-CT--C-G-CA-GG--CA---AG... ..G-T--AC-G--T------G-A--C- 1117
HPV12 --A---A--T-C-G----A--CAAA-----CAC..... G-C---CC-A-T---G-----C--- 1123
HPV8 - A---T-C-----AA---GG--AC-T-AG............... --C--C-C---C-----A--AACCC 1120
HPV24 --AAG---AT-C-----AA---GCA-A--——-A.....cccee... G-T-----C--G---G--G--A-T- 1129
HPV15 ---AG-----CCT------ G-AA--CC............ . 1108
HPV17 ---AGC--GTC---A--A-C--GG-C- 1108
HPV37 ---AG---GTC------ CA---GC--A...ccovvevieeeinenn, 1108
HPV9 ---AG---GTC---A--G-CA---C-A 1108
HPV22 ---AG---GGCA-G---C-GCA-CACA.......ccvveevreereennn GTTA-T---G--G--A--- 1093
HPV23 G--A-G---G--G-CACT- 1093
HPV38 1105
HPV49 CC--C------- G-CAG-ACC- 1105
HPV4 1108
HPV65 1108
HPV48  ---AG------G-A----A-AA---CAT-----GAAAACTACATAGAT--TGG-T-CA-------- AA--C-G 1117
HPV50 ---AG------ G-AA----TCAA-CC-T-GGA-CCTTTAAATGTAGCA-GTTC-T-TATG--CTCAAAG--TG 1126
HPV60 -=---A---T-C-AAC-A-------C-A-TGA-............... --C-GAT-TA------- ACAG---G 1102

[1-L1-59
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L1 SuperGroup B Nuc-Aln

most-likely AaTTTAGAGAATATTTAAGACATGTAGAAGAATATGAAATTTCaTTTATTTTACAATTaTGTAAAGTTCCTTT 1196

HPV19 -Cre-AcemenC A--T--A A-Acmev 1199
HPV25 e c G GT-A----Ac-Acrme-C-T--Cre-A=-G-- 1199

HPV20 - CA c A GC-C 1196

HPV21 GC---CA C-T (O 1202

HPV14d - CA G--TC-A C A-Aceee- 1202

CgPV2 -G--GCG--G---C-Tr---Cor-r-G-Gr-enn-Gro-Cr-Ac-Ace--GC-Crmrn-G---CC- 1202
HPV5 CA A--T--A-=-Corne-C-Crmrm-Gmemmemen 1196

HPV36 - +--CA---G--C-G-Grmmmrmrmememenee A--A-----GCrermre-Gone-C- 1196
HPV47 i G--CA G--G TG-A--A-rmemenv [ oR— 1190
HPV12 G TC 1196

HPV8 -G--C c-G (o] oX o N— G----GA-A-AC- 1193
HPV24 G-----CAG G C---AC-G--GCrrmrmrmv A-C-mm 1202
HPV15 B WO, S [cH—— C-GT-A--TA---r-Gmem-Gmemee-A-Aneme- 1181
HPV17 B W R —— [CHNoNcTol Ny — A-Amee 1181

HPV37 c-c-C cc T CC-GC---A cT 1181

HPV9 -TA T (o cHm—— Y. N NN ¢ Y ¢ M G-m- 1181

HPV22 «-A-Cermrnr-T-A-GC-Crne-Gmrmrmeme CC--T-A--C------G--GC------G-A-A--A-- 1166
HPV23 Y N T (.Y S— y p— CC--C----T-----AC----G--G--C-GGA-A----- 1166
HPV38 B - —— T--Gr---CC-T-Grmemmmee YN T 1178

HPV49 -GG T G A-m-A (I Ty N— 1178

HPV4 ~T--A-C-G--CC-Crrmrm-Are-G-G-Trw--GGA----Ax-Too-C-Trmemmmemene c- 1181
HPV65 B . WG c R— CA-T--G--G-T------GGA-------- T--GC-T--C-C-----C- 1181
HPV48 i YNGR R, | OB, o SE—— AGAG--GG----T--G-----C-----GAAC-- 1190
HPV50 T----ATC-G--CAGCC-T---ACT---rmmememv T-AGA----A=-T--Grermmemeee AGGA-- 1199
HPV60 By N SN o No T Vo Em— G-AGAG--A---C-GAG-C-C------- (ch—. 1175
most-likely AAAAGCAGAAGTITTAGCTCAAATTAATGCAATGAATTCTAATATTTTAGAAGAITGGCAATTAGGATTTGTT 1269
HPV19 [c N [ HY N o S O N ¢ . N— T-C-G 1272
HPV25 G--G---A-A-G----G C-- A C— 1272

HPV20 ~C--T T Y. N S ¢ I ¢ S— C- 1269

HPV21 ~C c G-A A----G 1275

HPV14d ~-Co--Tomm-C G--G A 1275

CgPV2 weee-Te-Ge-C-G-Grmrm-Crmen-Cornr-Co-AG G-r-C-G-G-Crormrnn-Go-Coon-A 1275
HPV5 +-G---C-G--A--G--A--G--Crrmrmemnn-Cr-TCG T-Aw-Go-Gormrmnv [CHRNE— 1269
HPV36 [cH ch—— YN T . N, TC-T-A--Grrmrmemenen G--m-Te-A 1269
HPV47 A c [ [ oX N ¢ W c— G 1263

HPV12 B ¢ R— (. N ¢ S C---TC-T-GC-G--G--C---r-----C--C--G 1269
HPV8 SNCHN S S— .S o S M. ATCAC-AC-T--G--A-----C-G-----A 1266
HPV24 1275
HPV15 e T=-G-A-A-A T AGG- Coeme-CrmeGmemene 1254

HPV17 C--AGGA---C-G---r-Corne-Grrmrmemenn G 1254
HPV37 A 1254

HPV9 -GT--T----A---T-C--G--A C--AGG G G 1254
HPV22 B TN ¢ . N W——— (ORI o7 W e oMY N— C---CA 1239
HPV23 -G--C--G--C--A-A c AG GA----G---G 1239
HPV38 B B S cToX ¢ . N cE—— y P [clcY- N . —— C--A 1251
HPV49 -G--C-G---CC-G-Arme-Corme-Trmememens 3 (O N S— (R 1251
HPV4 CTeee-To-A-Groee-TT-Ane-Tooeme-C G--TA------G---AAT - 1254
HPV65 T-C---C--T--CA-G-----CT-An-s-ToerermeCrmeme-Corme-CAnmrmrmenen- AAT-----G 1254
HPV48 G-CT----T=--C-G-A--TT-AC-C-TT------C-C-GA--A-----G--Grmrmrmenv oy g 1263
HPV50 GG-T--T--TA-A-rmeev TCmen-To+-G-CC-C-GA----Gor-Armmrmememens CT-A—— 1272
HPV60 G--TCm-Tr-Cormrme- TT-Acen-To-G-CAAA----memenv (CHR— C-TTC--—A 1248

[I-L1-60
SEP 97



L1 SuperGroup B Nuc-Aln

most-likely CCTACACCAGACAATCCTATTCAIGATACATATAGATATATTGAaTCTaAAGCIACAAGATGTCCTGATAAAG 1342

HPV19 -Gee-C--T G--C-T A--Te--TTeeen-Teree-Core-C-A 1345
HPV25 w-Geer-Grmrme- TrmmeneGoeme TeneCeCorCrmen Toe TToe-Con- G- Tome-Arme-A 1345
HPV20 -G--G--T c-C c A-T---GCrmem-Tormemmmememens A 1342

HPV21 ~G-C (ORNINN RN 7 o N, N A 1348

HPV14d G c [CHN cTo NN T, N c S A 1348

CgPV2 ~-CG-C--T--T--C+-C--Crrermrn-Twr-Cormrme-A-C--CCTT--A--TC-T--C--C----- 1348
HPV5 «-Co-T--T-Teme-A-=-G--C--C--C C---TTG----C-G---A---GA 1342
HPV36 - g P R YN B G M— T--ATT---C--TC-Crormemmmeee A 1342
HPV47 e T C G C-A-----TTG--C--T--G----—-A-GT 1336
HPV12 ~A-T-T Core-CTGme-T--Go-CrommmA 1342

HPVS e C--T=-T-C-—-A T--CTT--CrorC-Tomrmemmme A 1339
HPV24 —G w-A---AG-TTG--A---CCT--r-Anmrmree 1348
HPV1S - we-CG-G-Am-Anee-T Temememmememens (oA RN, . N— GCT- 1327
2V 2 ——— T--C--AG-Groermr-Toemer-Gr-CoreA-Tormemene [T N— GC-- 1327
HPV37 - TeeeneTee-T-AG-A-----CCT Teor-Go-Cor-A-Tw-Ac-Gormo-C-AG-memono- GC-- 1327
HPV9 ~A--T--T--A---G--G TC--C T--A---Co--A---C--A--GCT- 1327
HPV22 T--G-C T---G---T-AC A GCT- 1312

=V T T---G-AG-----+-Corx-Creene-T-G-CT--A-G--Croe-Acee-A--GC- 1312
HPV38 «-C-Crmrmeme-To-G-Ar-Crmemmene-C-T-Co-AAC-mmem- A--T-A----A--GC-- 1324
HPV49 - (o3 (S, S NG S G---C--AC---AC-G--A---C----C-----C---C 1324
HPV4 ~-AC----TCC-TC-GGA---G-G---CA-------- T-T-GCrormr-Grmemmmeneee C-—ACAC-GA 1327
HPV65 ~-CC-T--TCCTTCAGGA--G-G---CAx------- T---AC--+-C-G-rmen-Gememmemn AC-C-GT 1327
HPV48 --AC--G-TCCA-CGGGC---G-A-----T--C--G-----CA---C-TG-----T-A---C---AC-GCT- 1336
HPV50 ~-AC--G-TCC--G-GG---AGGCr----T--Cr-r-CT-AA----G-T-wmemeAcemenean CA-- 1345
HPV60 <-C-----CCAC-AGG----G-A---G-T--Cr--=----AATG---C-G--A----TG---AACAG-T- 1321
most-likely AtCCTCCaAAAGAAAAAGAAGATCCTTATAAAAAITAIACATTTTGGAATGTAGATTTAACAGAAAGATTaTC 1415
HPV19 T--GreeeeeeT C-TACAC--memememememes T---C-CC-C- 1418
HPV25 g i Ca— 27/ Yoo ¢ S—— Cc-CC-T-- 1418
HPV20 G C--GG--CTA-AC T--CC-T 1415

HPV21 -C cG Y.\ (. NS c S C-G-G- 1421
HPV14d e Tere-G C-T--AC G---C-- 1421

CgPV2 -G--C--C G--C C-A-C G---C-C---GC-TC-- 1421
HPV5 G G----C GGGC-TACAT------Grmrmrmemenes j p— G- 1415
HPV36 CC--C--T--G-en-=-G-r--C--C--GGGG-TA-AG--C---G----G---C-T--T---C-G--G-- 1415
HPV47 [o— G--G-TT--C--C--C---GG--TA-AC-----G----C---A-G-----GC-CC-T-- 1409
=V S —— GCCG--C-----G-TGGC-TA-GT---+-Core--A-G=-T--G--C-T-- 1415
HPV8 G---C--T--G---GCCT-----A---GC-+-G-T--AC+-Cr-e-=-G=-CC-T-----C--C-T-- 1412
HPV24 TAG G (o] olo] RN c HE— T-T--C-C--m- 1421
HPV15 TA-AA--+--G--Cr------C--A-T-GG--G AG---- 1400
HPV17 T-GTAGAG----menemenn [OR, (NcTo NN cIN—— A--C-T--T--G-A------ 1400
HPV37 ) ey W—— (cH— C-T-GC---A g g — 1400

HPV9 L CT\C I X o S—— C-T-GCC--A--CT--mememmn A--Gor-Crmr-Toemmemenees 1400
HPV22 TA--GAC-C-Corm-Gormenme-C-T-GGTC-Armen-Tormememmmenen CA-GT-T----AG---- 1385
HPV23 TA--GAC-CGCr-rmrm-Gmrmem-T-G G- G- T T---A-G-----A—G-- 1385
HPV38 § [CHNNCY. N o — (o clc) foN W—— G--CA-G--T---A--G-- 1397
HPV49 -A---G-TCC----GGA------A-=-G-GC-Gor-AC-r-rmr-Crermmrmememmns A-C-G- 1397
HPV4 CC---Gor-CT-mrmemmmmnes YNSE CE ey i p ey L SN ¢ (S T-- 1400
HPV65 C---CAGT-CT----G-----C G---TAT GG T-- 1400
HPV48 -A--AGA-...--G-CAC-+----A--C-+-GC---C-GT--C---C-T----A-G-----GC-C--C-- 1406
HPV50 -CAG-AGCGCC---GT--T---Crenermrev [CHNIN CA-CC-T-----AG--T-- 1418
HPV60 T---AAT-CT----GG-----C C-G CAA------GCA----C-T--T-- 1394
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L1 SuperGroup B Nuc-Aln

most-likely tTTAGATTTAGATCAATATTCITTAGGaAGaAAATTTTTATTTCAAGCTGGLTTA............ CAACAA 1476
HPV19  eeeeeeeeeeeemeeeees G--C-T--CC-C--G----------- G-mmmeee! [T G 1479
HPV25
HPV20
HPV21
HPV14d -
CgPV2
HPVS Ao Coeee-
HPV36
HPv47  CC-G----------A-o-T----G--C-----C--G----A—-............
HPV12 -
HPV8
HPV24
HPV15
HPV17 .
HPV37 O Coneneee G--G-----CA-C----GT-G--A--G...
HPV9 G--G---C-T C T C-Torrmmmreee=-G......
HPV22 A--G-mmmmeee G---C-AC-G--TC-T------n==-=--- T----G---.....
HPV23 N pREN o o Bm——— C-C-----CC-T--G---C-G------AT---AG-G...
HPV38 -C---mm-- G- C----G--GC-C----------- C-----A
HPV49 ~--G---G G
HPV4 CAGT--A--GAGC----T---C-----C--GCGG------- A--—-AG 1473
HPV65 CAGT--AC-TAGC----T---C---=-G---CGC------- A----AG------- ATTAATGGAACA-TTA-- 1473
HPV48 G-CT-----AG---G-T---C--G--TC A--—-A GTTA.....AATGGTA-- 1473
HPV50 G-CT--AC-T-----G---G-CCr-rr-Crrmmmmmmne G-----GA---A-m.o.... TT-A-G 1479
HPV60 -AAC--A---TCC--G-T----C-T----A--G--A-----A---GTA---C---............ -TTA-C 1455

E2 bind for HPV19, 25, 14d, 5, 47, 12, 8

> <-

most-likely ACAAGCcGTAAGC... GGTACaAAAACALCTTCT....ccvveeeeeeiiiiees AGAGGtACCA 1516
HPV19 G---C-----A-.... --TATA---TCACGG...... GTCTCCAGC...-----A--T- 1534
HPV25 -—-C--—-A-..... --GT---CTCCCGA......ATATCTACT...--G--A-TA- 1534
HPV20 G-G-C-----A-.....mmmmmmme TGTA---TCAAAG..... TTATCTACT...--G--CGT-- 1531
HPV21 ==G-C---T-A-.........-======- G---CT----TCAAGG...... GTATCTACC...-----A-TT- 1537
HPV14d T-G-C---T-A-.........—=—=—---—- GT---GACTAGG...... GGATCCATC...-AG----TT- 1537
CgPV2 T---C---T-A-.........--—--——----ACG-GC-AGTT.........ACATCG...... C-G--GGT-- 1531
HPV5 -G-C---T-A 1531
HPV36 --G-C------- . 1531
HPV47 --G-C-----A-.... . 1525
HPV12 -G-C---T-A-... -C--A---A--AAGCTAT...AGAAGTTCCATA...--G--G---- 1534
HPV8 --G-C-----AT...... GGCTCCGTC...--G--C--A- 1525
HPV24 -A--CATCT-AA GTATCC......-AG--G---- 1522
HPV15 ...C--CCC--A........AC--TT---T-C---GTAAAA......... GTTTCT......-A------T- 1507
HPV17 G----GCCC--A......... AC--TTCGG--C---GTAAAA......... GTGCCC......-AG----TT- 1507
HPV37 . -A------A- 1507
HPV9 -A-AA-G-T- 1507
HPV22 G----G-CC--TGCCAGGGTCA--GTG---CGT---G--ACGCGG...AAAACGTCT.....-A-AC-GTA- 1510
HPV23 ...C-T---C-GTCC......-----C---CGGC--G-AACTCGA...AAAGTGACC...... -A-AC-GT-- 1498
HPV38 AAATCTTCC...-A-TC-GTA- 1513
HPV49 A-AGTGTCT-A---C---GCTGCT...AGAGCTTCCACA...C-G----TT- 1510
HPV4 ATA-T--GTT-T---CA-GCACAAACTAATACCAAA.....C-TTC-G--- 1528
HPV65 ...-AAA-C-T.........AC--TT--TT-TCAAG--CCA......... ACTAGTATTAAAC-TTC-G--- 1525
HPV48 ...C-A-CT--A........ACAGACT-T---G--G-AGGA.........TCTAGTACC...---TC---A- 1522
HPV50 -G---A--T--A......... AC-GATT-C--TGT-G--ACA......... GTTTCC......-A-CCA-A-- 1528
HPV60 GG-C-AAA-C-G......... TC-G-T-GT-GT-T-GTAACGAAG......AAATCA......-A-AC-GTG- 1507
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most-likely AA...CGaAAACGtAAA.....AAa

HPV19
HPV25
HPV20
HPV21
HPV14d
CgPV2
HPV5
HPV36
HPV47
HPV12
HPV8
HPV24
HPV15
HPV17
HPV37
HPV9
HPV22
HPV23
HPV38
HPV49
HPV4
HPV65
HPV48
HPV50
HPV60

-G...A---GG--A......... -CC
--CGAA-G----T--CC...... TCT

- GTCTATTAAAC-G
-G...--T-GGA-AGT-......-G-
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1533
1551
1551
1548
1554
1554
1548
1548
1548
1542
1551
1542
1536
1521
1521
1521
1521
1530
1518
1530
1524
1548
1548
1539
1545
1524



L1 SuperGroups C-E Nuc-Aln

SuperE.con ATGACAGGCCTTCA 14
HPvV41 e 14
SuperE.con GTATTTATTTTTAGCGATGATGGCACTCACATTGTCTATCCTACTAGCACAACAGCCACCACCCCACTCGTGC 87
HPV41 87
SuperkE.con CTGCACAGCCCAGCGATGTGCCCTACATTGTTGTTGACTTGTATAGTGGAAGTATGGATTATGATATACATCC 160
HPV41 160
Unclass.con ATGTCATATATAGGGGCTATAATGGGACGGACTATTATCTACA 43
MnPV 43
SuperC.con ATGGCGTTcTGGCAacctgG?CA 22
GroupCl.con ATGGCGTTGTGGCAACAAGGCCA 23
BPVL e 23
BPV2 e 23
L2 end for EEPV <-
GroupC2.con ATGGCGTTCTGGCAg?CTgG?CA 21
EEPVY e C--A-T-- 23
bDpv e C----T-- 23
OvPV1 ---CG----A-- 23
OvbPVv2 e AG----A-- 23
SuperD.con ATGTCTTTCTGGGTTCCAAATTC 23
BPV4 23
SuperkE.con TAGCCTGTTGCGCAGGAAACGTAAAAAACGCAA???2??2??T?TTTTTCAGATGGC?GT?TGGcTtcCtgc?Ca 222
HPV41 ACGTGTT-A C-- A-GC-C 233
Copv e G--T----mm--- A-- 23
CRPV e A--G-----GT--A-G-- 23
L2 end for HPVla <- \/ 3" sj for HPVla
GroupE1l.con ATGTATAATGTTTTTCAGATGGCTGT?TGG?T?CC?GC?CA 36
HPVia e C---T-A--A--G-- 41
HPV63 -=s==eeeT---C-T--T--C-- 23
Unclass.con CCCGTCATTGTCCAGACGCAGGCGTAACAGCAGGCATATCTATTTTTCAGATGGCGTACTGGCTGCCTAATAA 116
MnPV 116
SuperC.con ?...aaGCTgTAcCT?CCtCCa...ACaCCTGTgA?cAAggtgCTgTGCtctGAaaccTAtgTgaacagaaaa 86
L2 end <-
GroupCl.con ?..AAGCTGTATCTCCCTCCA...ACCCCTGTAAGCAAGGTGCT?TGCAGTGAAACCTATGTGCAAAGAAAA 88
BPV1 G... T 90
BPV2 A A 90
L2 end for DPV <-
GroupC2.con ?...aaGCTaTACCT?CCtCC?...ACACCTGTGAC?AA???aCTgTGCTCtGA?c?cTAt?Tta?cagga?? 75
EEPV A..-G G--—---C... A--GGTG----------- G-AA---A---GGC-T-AG 90
DPV A..GC-----m-- G---=-A. mmmmmeeeees A--GGTT--T-----A--G-AG--CA---A-GTACGG 90
OvPV1 G. === CommemAveee-T e GC--AAC--------- G--ATC----G-GTA-----AA 90
OvPV2 G...-----G--—--A--A--G... C--AAC AAC----G-A-G-----GA 90
SuperD.con TGCAAAGCTGTACTTGCCACCGCCTACACCTGTCACACAATTTCTTGACACGGATGAGTTTGTCACACGCACT 96
BPV4 96
L2 end <-
SuperE.con gAATAagTTtTAccTtCC?cC?ca????CC?atcac?aagat?ct?agCAc?GAtGAaTAtGT?ac?cG?ACc 281
HPV41 A----GA------T-A--C--T--A...--T--ACAACG--CAT-G-A---A--G-----C--G-GA--C--- 303
Copv - A-mmmeee A--A...CAG--C-G---C---G-CT-A-----G----------- CT-CA-A--A 93
CRPV e G--G--T...CAG--TG----A-----A-CT-----G-------- C--T--T--G--A 93
<- L2 end for HPV63
GroupEl.con GAATAAGTT?TA?CTTCCT?CCCA?...CC?ATCAC?A??AT?CT???CA??GATGA?TATGT??C??G?ACC 86
HPVlia = - C--T------ C----G...--C-----T-GA--C--GTC--CT-----A-----AA-CA-A--- 111
HPV63 - T--C------ A----A...--G-----C-AG--T--AAG--GC-----T-----GT-TC-C--- 93
Unclass.con CCAGAAGTTGTACCTGCCCCCG...GCCCCGGTGCAGCGCATACTGTCTACAGATGAATTTACTACACGAACA 186
MnPV 186
SuperC.con gacaTaTt?TAtCAtGcaGAaACgGA?CGcecTGeTcACtgtaGGacatccat?tTa?cc?gt???taaa.... 147
GroupCl.con AGCAT?TT?TATCATGCAGAAACGGA?CGCCTG?TAACT?TAGGACATCCATA?TACC?AGT??CT?T?.... 146
BPVI - T--T G C-----A T----C---GT--A-C.... 159
BPV2 - A--C A T-----G C----A---CA--G-G.... 159
II-L1-64
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GroupC2.con GAcaTAT??TAtCAtG??GAaACaGA?CG?aTGCTcACtgtaGGgcea?cc?titTatcct?t?????aA.... 130

EEPV ---G---TT-----C-GG--G--G--G--C----------------- T--A-A----GAAA-TAAAC--.... 159

DPV -T----TT GG G--C CAGT---TCCATCC---C--T-GAGGTGAC-.... 159

OovPVl - AC--C----CA-----T--A--GC----T-------- C--C--A--—--C---A-.. TC--.... 156

OvPV2 AC CA A--GT A--T--C--C---T--G-...CA--.... 156

SuperD.con GACATCTTTTACCACACAAGCACAGACCGACTGCTGTTTGTAGGCCATCCATATTTTGACCTAAAAAAA.... 165
BPV4 165

SuperE.con AatatcTTctatcAtGCtaccagTGA?CGtcT?CT?actGTgGGaCAtCC?tt?TatgA?aTt?ctaat.... 343

HPV41 -G--CT---CTC------G---C---C---T-G--T-----T--------A--T--CA-T---A-----.... 372

copv - T--T--mmmmm- G------ A---=-T--T----- G--C--T--T-----A---TA---A.... 162

CRPV -CG----T---T----AT------- C--G--A--C--A--m-neemmn A-AC-----A--ACG-G--.... 162

GroupEl.con AA??TCTTCTA?CA?GC?AC???TGA?CG?CT?CT??T?GT?GGACA?CC??T?T?TGAG?T??CC?GT.... 131
HPVl1a --TC------- C--T--A--ATC---A--T--A--GC-G--C-----T--TT-G-T----A-CT--A--.... 180

HPV63 --CA------- T--C--T--CAG---T--A--G--CA-T--G-----C--GC-C-A----G-TA--C--.... 162

Unclass.con GACATATATTACTATGCTAGTAGTGACAGGTTATTAACTGTTGGTAATCCATATTATCCTATA.......... 249
MNPV e 249

SuperC.con ........??7g77aaggacAaaACtgTtCCtAA?GT?TCtcC?AAtCAaTataGaGt?TTta??aTacaacT 201

GroupCl.con 195
BPV1

BPV2

GroupC2.con ......

EEPV

DPV

OvPV1

OvPV2

SuperD.con GGAGACACCGTTGTTGTTCCCAAAGTGTCCGGCAGTCAATTTAGGGTTTTCAGGCTAAAATT 227
BPV4

SuperE.con

HPv41 ... GCGG---G--AA-A-G-G--C-----------CT-T-------T---G-CC--C--T--C--T-- 437

COPV ..GAAGAACGTTC---AGAG--T--A--T--------A-----T---------C-G--A--C--CT-G-T-C- 233

CRPV L A-A-G---CA--C----T--A--G C--A A---A-AA-CAA-C- 224

GroupEl.con ....??2?2?2?22?2AT?A?ACT?T?ACT?T?CC?AAAGT?TC?CCAAAT???T?TAGAGT?TTT?G?GT??G?TT 173
HPVia ... A--C-A---G-A---A-A--A-----G--A------GCA-T------T---A-G--GC-T-- 242

HPV63 ... GCAAATG--A-C---A-G---G-G--T-----T--T------CAG-A------C---C-T--TA-A-- 230

Unclass.con ..... CTGGATGGGGATACTGTTACTGTTCCTAAGGTCAGTCCTAATCAATACAGGGTGTTCCGTTGTAAATT 317
MnPV L 317

SuperC.con ?CC?GATCC?AAtCAgTTTGCa?T?CCtGAtAggaCt?Tg?At?A?CCaagtAAaGA?aggcTaGT?TGGgc? 262
GroupCl.con ?CC?GATCCCAATCA?TTTGCA?T?CCTGA?AGGACTGT?CACAA?CCAAG?AA?GAGCG?CTGGT?TGG?C? 254

BPV1 A--Tommmmmmeees A--mem- C-A--=--C---me-- T-----C-----T--A-----G-----G---C-A 291

BPV2 C--C G T-G-----T G-----T-----C--G-----C-----T---G-T 291

GroupC2.con ?CC?GATCCtAA?CAGTTTGC??T?CCtGAtA???CcaTgtATgA?CC?agTAAaGAaA?GCTAGTCTGGG?c 244

EEPV G--G-----C--C-------- TC-T--A----AAG---------- C--A-----G----G---memmm-- CT 297

DPV A--T------- T-mmmm- TT-A------- AGG--C-TC--A-C--T----------G-T----G----CA 294

OvPV1 T--A----mm-- T-mmmmm- AT-G-----C-GAA-A--A-----T--T-C------G-A------A----G- 291

OvPV2 C--C C AC-C GGA-TT T--AG A G- 291

SuperD.con CCCTGATCCAAATAAGTTTAGCTTTCCTACACAAGATATATACAACCCTGAGAAGCAAAGACTAGTGTGGGCT 300
BPV4 300

SuperE.con tcCagAtCCtAAca??TTTGCaTTTgG?GAtAAG?ca?TtTtTgAtCCaGAaAa?GAaaGacT?GTtITGGgGe 465

HPV41 C---A----C--T-CC--------- T-T--m--- T-CC-----A-C--T--C--G--GC-T--G--C-----T 510

COPV

CRPV 297

GroupEl.con T?C?GATCC?AA??GATTTGC?TTTGG?GATAAGG??ATTTTT?A?CCAGAAAC?GA?AGA?TAGTTTGGGG? 231
HPVl1a -G-T-----A--TA---—---- A-----G-----—- CA------ A-T------- A--A---T--m--mm-| C 315

HPV63 -C-A-----T--CC------- C-----A------ AT------ G-C-------- T--G---C---------- T 303

Unclass.con ACCGGACCCTAACCGGTTTGCATTTGGTGAGAAGTCGGTTTACGACCCTGAGAAGCAACGGCTTGCATGGTGT 390
MnPV 390

SuperC.con gTtaTaGGggT?CAgGTgTCt?G?GGgCAgCCtcTaGGaGGggctgT?a?tGGgCA??Cc?cttttAAtgCtc 327
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GroupCl.con GT?ATAGG?GT?CA?GT?TC??G?GG?CA?CC?CT?GGAGG?AC?GT?ACTGGGCACCCCACTTTTAATGCT? 311

BPV1 --C-----T--G--G--G--CA-A--G--G--T--T-----T--T--A-----mmmmm oo T 364

BPV2 --A-----G--T--A--A--TC-T--C--A--A--A-----C--A-- T oo C 364

GroupC2.con ?TT?TgGGggTaCAGGTgTCt?G?GG?CAgCCt?TaGGtGGggcet?Tcag?GG?CAt?Cat?cttcAAt?Ctc 305

EEPV G--G-----mmm e A-A--A--A---T------- CT--G-TTCA--A---T-G-ATCAG--CA--- 370

DPV G--G----T--C--------AA-A--G-----CC-G------- AGG-A--A--G---T-C-A-------A--T 367

OvPV1 C--A-A---T-G-----A---C-T--A------C----C-----AA----T--T---A---CA------G-A- 364

OvPV2 C--A-T---C-------C---C-T--G-----AT----A------ A----T--C--CA--AC---T---G--- 364

SuperD.con GTACGTGGAATAGAAATATGTAGAGGACAGCCCTTGGGTGTAGGAGTAACAGGTCACCCAAGCTTTAATAAGT 373
BPV4 373

SuperE.con cTtaGaGG’>aTaGAgaT’>ggTaGgGG’7CAgCC’>tTAGGtaT?thgT’>aCaGG’>aAcCCt’>t7TTtaAtAagT 529

HPV41 A--C-T--G--T---G-TTC------ A-----C---mmme- T----A-----G------ T-T--mmmmmen 583

COPV T-A-----AT--=-A--A-mmmmeme G--A--A -------- AA----T--G--TC T--AACA---G-C-GA- 379

CRPV e T--T---G-CAA-C-A--C-----TC----AG-CA----C-----A------ A-C-------- A- 370

GroupEl.con CT?AGAGG?ATAGA?AT?GGTAG?GG?CA?CC?TTAGGT?T?GG?AT??C?GGC?A?CC??T?TTAAATA?GT 284
HPVi1a --A-----G-----G--A-----A--C--G--T------A-A--A--AA-G---C-C--TC-T-------, A-- 388

HPV63 --T-----C-----A--C-----G--T--A--A------G-G--T--TT-A---A-T--AT-A------- G-- 376

Unclass.con ATACGGGGAGTGGAGATAGCTCGTGGCCAACCTCTGGGAATAGGGATTACTGGGCATCCCCTATATAACAGGC 463
MnPV 463

SuperC.con TgcTtGATGCaGAaAAtGT?agtagaaaa...... 372

GroupCl.con TGCTTGATGCAGAAAATGT?AATAGAAAA.....GT?AC??C?CAAACAACA........cceveeeee 353

BPV1 G- --C--CA-C---------

BPV2 Toommem --T--TG-A---------

GroupC2.con TgtTaGATGCaGA?AAtGTaag?a?a???......277 341

EEPV --A-T-----G--G-----T--T-A-AAG......

DPV -C--G--------G-----C--T-A-AAA

OvPV1

OvPV2

SuperD.con TCAAAGATGCAGAAAATCTAAACCAAAAT..... TCAGATCAAAAAGAA......ccocvvviereenes 417
BPV4 e s 417

SuperE.con ttgATGATGCc?GAaAAtCC?a?cAa?tarT......attaata?acATgcaa?t???????2?2????7??2?..2? 570
HPV41T e T-mmmmee CTA---TGG-......--A--C-A-A--AAC-T-ACTGACCAAGGTTCA..... 645
COPV ACA------ TA-----C--A-A---AA--......C--GC-GG-----G-GG-

CRPV e TC--G-----C-CA--G---...... TAC----AC

GroupEl.con T?GATGATGC?GAAAATCC?A??A??TAT...... ? ? ? ? 323
HPV1l1a -A--eee-- A--mme-- A-CA-AT-—-......-T------ T-mmme- A---A

HPV63 -T---mem- T-mmmmee- T-GC-GA---......-A------ A------- C---T

Unclass.con TAGAGGATGTGGAGAACCCTGGAAAGTAT 507
MNPV e 507

SuperC.con ...GATGAcaGgAA?caagcaGG?aTgGAtgctAAgCA?CA?CA??T?CTgcTgcTaGG?TGCACCCCtGCt 433
GroupCl.con ....GATGACAGGAA?CAAACAGG??TAGATGCTAAGCAACAACAGATTCTGTTGCT?GGCTGTACCCCTGC? 417

BPV1 . A CC A T 480
BPV2 G AT G A 480
GroupC2.con ....GATGA?aGgAA?c?tGcaGGIATGGAtgcaAA?CAgCAgCAagTgCTgcT??TaGG?TGCACaCCaGCt 403
EEPV <eeem===-C-----G-AG-G---C-----C-TC--G--A------A-T--A--GC----A-----C------ 486
DPV ceem====CC-T--G-AA-------=---- A----A-----A--G------ A-GC-T--A-----T--C--- 483
OvPV1 weem==-T--A--AGC G TG-G--G T--A 480
OvPV2 weemm===T----A-C---T--G T--A TG----G 480
SuperD.con ...GATGATAGGGTTAATGTATGTATGGACCCCAAGCAAGTTCAGCTTTTTATTGTTGGCTGTGTACCTTGT 486
BPV4 486
SuperE.con ????GAct??AGg?aaAacattGetTTtGAccC?AAaCAaac?CAgaTGtT?aT??T?GG?tgta?aCCtGC? 627
HPV41 ceeem==-CA---TTG-G------A--------T--G-----A---C--C-G--AG-A--TGC--A------ A 714
COPV AACA---AGC---GTT-----G-G---A-----T-------- T-mmmemm T--GA-A--G--C-A---A--T 501
CRPV GCAA----AC--AA---G---G--G--C-----C--G---GTG---C----A--GC-T--A--CGTC-----C 492
GroupEl.con ....GAT??TAG?CAAAAT??TGCTTTTGATGCAAAACA?AC?CAAATGTT?CT??T?GGCTGTAC?CC?GC? 378
HPVla R N O AC-----m-mmmmmeeeo- G--A-------- C--CG-C-------- T--T--T 507
HPV63 coe-AA---G GT A--C T--AA-T-------- A--A--C 495
Unclass.con .ACGGACAATAGACAAAATGTAGGCCTTGATCCGAAGCAGACTCAGATGTTTATTGTCGGTTGTGTACCTGCA 579
MnPV . 579
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SuperC.con gtaGG?GAgTA?TGGacaAcaGCt?GtCC?TGtGTtaCaGAL......aG?c?aGA?a?tGGctCcTG?CCtc 491
GroupCl.con GAAGGGGAATA?TGGAC?ACAGCCCGTCCATGTGTTACTGAT......?G?CTAGAAAATGG?GC?TG?CCTC 477

BPV1 Tommrm Ao L C-T C--C--C---- 547

BPV2 Co-mm-Cmmmmmmm s L A-A T--G--T---- 547

GroupC2.con aT?GGtGAGTA?TGG?c?A?aGCtaGgCCcTGtGTa?CaGA?......aG?ccaGAg?ctGGcTC?TG?CCtc 459
EEPV --T--------T---A-A-CT----------- C--TA----T......--G------A-------C--C--C- 553

DPV --A--------C---A-A-AG---C-T--A------A-G--C.......-- A-----TG----G--A--T---- 550

OvPV1 T-A--G---=-T---GAT-C----mvrmeeneeen CT--=-T......=- C-enee AAA-----C--T---G 547

OvPV2 G-T--------C---G-T-A---A--A---------T----C......C-TGTG--CG----A--A--C---- 547

SuperD.con GATGGAGAGCATTGGGATAAGGCACAAGCTTGTGAACCACAA............ GGACCAGGGGATTGCCCAC 547
BPV4 e 547

SuperE.con acaGGtGAacACTGG?c??t?gctagacg?TGtgcAgg??a???????c?a????aac?tgg?gA?TGtCC?c 677

HPV41 -AG-----GT-----GACG-T---GC-ACA----A-AACCCTCCACTGACCAAAGC-GA--ACA-A-----TG 787

COPV TT-mmmmmmmmenes T-TT-AA-----T-G--CA----AC-G......GT-CACACTGCA--AC-A-----A- 568

CRPV - A--mm---- G-TCAG--A-AG-AG------- AGG-T......-C-CCAC---AGACC--C-----C- 559

GroupEl.con ?C?GG?GAACACTGG?CAA??????G?CG?TG??CAGG???A......CA??T??A?CTTGG?GA?TG?CC?? 418
HPVla T-A--T-mmmmmmmm A---GT...A-T--T--CC----GGA-......--AG-GA-A-----G--C--C--CA 571

HPV63 A-T--G------—-- T---TAGCTC-A--C--TG----AAC-......--GT-TC-G-----A--T--T--TC 562

Unclass.con CAGGGTGAGCACTGGAGTAGAGCACTTACCTGCAGCAATCAG.....GTGGTTAAGAAGGGTGACTGTCCAC 646
MNPV e e 646

SuperC.con CtcTaGAa?TaAA?aacAaacctATAGAaGAtGGaGAIATGATGGA?ATaGGgTTTGGIGCtGC?aACTT?AA 559
GroupCl.con CT?T?GAATTAAA?AACAA?CACATAGAAGATGG?GA?ATGATGGAAAT?GGGTTTGGTGC?GC??ACTT?AA 539

BPV1 -C-T A-----G G--T T A--CA----C-- 620

BPV2 -T-A G-----A A--C A T--TG----T-- 620

GroupC2.con C??TaGA?cTaAA?catAaaccTATAGA?GAIGGaGATATGATGGA?ATaGGCTTTGGIGCtGCaAA?TT?AA 524

EEPV -TA----A-----AA-C A-----T T--T- A--T--T--C-- 626

DPV -TA-T--AT----ATTA-GCTT------ G-mmmmmmmmmm e C-----A-----G-----G--C--T-- 623

OvPV1 -AC----G-----G G C C--T-- 620

OvPV2 -AC----G--T--G A--C--G T-----G T--C-- 620

SuperD.con CTATTGAGCTCAAAAACACAAAAATACAGGATGGTGAAATGTGTGATACAGGGTTTGGTAATATGAATTTTGC 620
BPV4 620

SuperE.con c?aTagAacT?at?aacaCagt?ATaGAaGATGg?GACATG?ttGA?ATaGG?2tTtGG?gc?aTGgAtttT?? 738

HPV41 -TC----G--T-AGTC-T--TAC--T--G----CA------ AG---C-----CC-G--AAACT--A-----TC 860

COPV -A------ G-GA------ ACA----------- A--T---G-A--T-----G-----T--A--------- AA 641

CRPV -C--T-----AG-G-----T--T--------—- G------ TG---A-----C-----G--A-----CCA-AA 632

GroupEl.con ???T??AA?T??T??A??C?GT?AT?GA?GATGGTGA?ATG?T?GA?AT?GGT?T?GG?GCTATGGA?TTTG? 465
HPVl1a GGG-GC--A-GA-AG-GT-T--C--A--A--------C---A-G--T--T---T-T--G--------T----C 644

HPV63 CTA-AG--T-AG-TA-CA-A--T--T--G--------T---T-T--C--A---C-A--T--------C----G 635

Unclass.con CTATTCAGCGGATGTCTGGGATGATTGAGGATGGTGACATGGGGGACATAGGTTATGGCAACTTAGACTTCCG 719
MnPV 719

SuperC.con AgagcTaAAtgccactaagTCaGATcTaCCTcTtGA?ATtgcaAAtga?ATCTGt?TgTAICCIGALTA?tTa 628
GroupCl.con A??A?T?AATGC?AGTAAATCAGATCTACCTCTTGACATTCAAAATGA?AT?TGC?TGTA?CCAGACTACCTC 603

BPV1 -GA-A-T-----A G--C---T----C---m-mmmmmo- 693
BPV2 -AC-C-A-----C A--A---C----T----mmmemo- 693
GroupC2.con AGAG?TaAAt??c?CaaagTC?GATcTaCCT?TaGAtATtgccAAtga?AT?TGT?TgTATCCTGATTALTTa 588
EEPV ---T-----GC-A------- A-----C---Tommmmmmmem A--A--T--T---T-mmmmmmmmememee 699
DPV ----T-----GC-A------- A C-G--C CTCC--C---T-- 696
OvPV1 ----C-T---AG-T-T-----T--------- C-T------ A------- G--T---C-A-------m-mo-- G 693
OvPV2 ----C----CAGTT-CCGC--T---T-----T------- A-TT-----A--C---C-C-----=mmmmmmmam 693
SuperD.con AGCTTTGCAAGCCAGCAAATCAGGAGCCCCTTTGGATATTGTAGACCAAATAGTAAAATACCCTGATTTTCTT 693
BPV4 693
SuperE.con t?CttTgCAg??aaacaaatCaGatGttCC?tT?GAtaTtGta?a?tCtatct GCAAaTATCCaGACTALcT? 803
HPV41 -A-AC-----AG--------- C----CC--A--A GG-T T-----C--G 933
COPV GG-------- CATT-T--G----GA-----AA-T--C--A---A-T---GCA----------------- Cc--C 714
CRPV AA-A------ GCC-GTTT------ G-----CC-T--GT-A-C-C-G--A---A----G----------=---A 705
GroupEl.con T?CTTT?CA???A?ACAA??C?GATG??CCTTT?GAT?TTG??????C????TGCAAATATCC?GATTATAT? 513
HPVl1a -G----A--GCA-G----GT-T----TC-----A---G---TTCAAG-AACA----------- To-mm C 717
HPV63 -T----G--AGC-A----AG-A----CT-----G---A---CAGGCA-TGTC-----------, A---meeen T 708
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Unclass.con AGTGTTGCAGGAAAACAAGTCAGAGGTTCCCCTCGAGGTAGTTGACTCTATCTGTAAGTACCCCGATTATTTA 792
MnPV 792

SuperC.con aaaATGaCtGA?GA?gCtGCtGGCAAIAG?ATGTT?TTITTTGCaaG?AA?GAaCAaGTITAIGT??GaCAca 693
GroupCl.con AAAATGGCTGA?GA?GCTGCTGG?AA?AG?ATGTTCTT?TTTGCAAG?AAAGAACA?GTGTATGT?AG?CA?A 665

BPV1 G--C T--T--C T G G T--A--C- 766

BPV2 A--T A--C--T C A--mm- A A--G--T- 766

GroupC2.con a?gATGACtGA?GA??CgGCtGGCAAIAG?ATGTTITTITTTGCaaG?AAgGAaCAAGTITAIGT?cG?CAC? 652
EEPV -A A--AG C--T TC-G--A T--C---A 772

DPV -A--mme-- G--GG----A C C-- AA-A---A 769

OvPV1 CGT-----A--A--AA-A-----A-----C-----C A-----G G--A---G 766

OvPV2 -GA G--GA-T T C A A--C--C--C--TG 766

SuperD.con AAAATGGGTAATGACCCGTATGGAAATTCTATGTTCTTCTATGCTAAAAGAGAACAGATGTATGTCAGGCATT 766
BPV4 766

SuperE.con aaAATG??a?A?GAac??taTGG?gAttctatgTTtTTITITGc?cG?aGaGAgcaaaTGTATgc?AGgCAL? 865

HPV41 C-----AT-G-A----TA-----A--CCAC-------- C-A--TG--GC-T--AGCTC------- T----- A 1006

CopPv - GC-A-T--G-CT-----A---AGATGT TAA-A C C--A---A 787

CRPV - CA-A-A--T-AG-T---G----------- C---A---TA-A-------- Grmmmmee T--A---T 778

GroupEl.con A?AATG???CA?GAAG???ATGG?AA?TCT?TGTTTTT?TTTGC?CG??G?GA?CAAATGTAT???AGGCA?? 564
HPV1a -G----AAC--T----CCT----C--C---A-------T-----A--TC-C--G-- 790

HPV63 781

Unclass.con GGAATGTCCAAGGAAACCCACGGCAACTCATGCTTCTTCTATGCTAGGCAGGCGAGATTATACAGCAGGCACT 865
MnPV 865

SuperC.con TaTGGaCt?gggGgGGc?C?GA?AAaGAAJGCCCCCCCt..niriiiiriearireenaiee. ?aaGa 731

GroupCl.con T?TGGAC??G?GGGGGCTC?GA?AAAGAAGC?CC?A??.cc.iiiiieiiiiiienieeen A?AGA 697

BPV1 -C-----CA-A-------- G--G-------- C--T-CC..ovvviieiireee -C--- 809

BPV2 -A-----TC-G-------- T--A----m--- A--C-GT..ooviiiiiiiiiiiis -A--- 809

GroupC2.con TaTGGtCt?gggGgGGtaCaGA?AAaGAAc?cCCcCCt 692

EEPV -C-----GC-T-------- C--C------ ATG--T--A

DPV -T---A-CCC-T------- T--C------- T---A--C.

OvPV1 --------A-A--C--G-----T--G---GC-------

ovPVv2 - G--A------- CT----T------- CT -

L3 start for BPV4 ->
SuperD.con TATGGGCTAGAGCAGGGAGAGTAGGAGATGATATTCCTACAGGAGAGTCTGGTAGCCCATATTTCCTACCAGC 839

BPV4 839

SuperE.con T?tT?ac?cg?gc?GG?a?ggt?ggtgaaaA?gag????????2?2?22?2?2?22?2?2222??27???2???2¢c??7a 893

HPV41 -AA-GCAA-AC--G--C-A-A-G-A--CTG-GC-ATTT...oeevrrrraiane CCCACTTCT-TGT- 1058

COPV -TA-GT-CA-AT-T--C-CACAA---TT-G-ACCAGTCCCCAAAGATACCTATGCAACAAGAGAAGACAATA- 860
CRPV -C--C-GCA-G--A--AGG--ACAAG-----T-T-AAGAGCAGGGCCTACATAAAACGCACACAGATG-AGGG 851
GroupEl.con T?TTTAC?C??G??GG????GT??GTGA?AA?GAG??A. ... 22222272C 2727 587

HPVla -T-----T-GC-GG--TTCG--GG----T--G---GC-......c.ccvrrirrnrnnn. (._‘;.'i'CC-ACA 836

HPV63 -A--—--A-AT-CT--AATT--TA--—-A--A-—-AA-.......ccoir GTCCCTA-CAG 830

Unclass.con TCTTTAACCGTGCAGGTGTT?A???2T?2?22?22222?22G222222?22?22°C222222°22°02020°20°22°272°272772 889
FPVIR G-ACC-...GTACCAGA-ACAGTTCCCAT-GCT......... TCTAGGGAACA 41
MnPV e C-GGG-GAGACTGTGCC-GAGTCATTATA-AAGAAGGGCAAG........... 927

SuperC.con cTa?Tat?TaAAgcctaa??g?gggga??aa?ct???......AaaATacCaaGtgT?ttttTtgg?g??CCc 783
poly-A for BPV1

> <-
GroupCl.con ?TT?TA??T?AA?AAT??TA?AGG?GA?G??AC?CT?.....AAAATACC?AGTGTGCA?TTTGG?AGTCCC 746
BPV1 T--T--TT-A--G---AA--A---G--T-CC--C--T......-------- C-mmmmees e 876

BPV2 C--C--CC-C--A---GG--G---T--A-AA--T--A......-----—- T-mmmme- C-----C------ 876

GroupC2.con cTA?T?t?T?AAGCC?aa?gGcgggga?cA?cct???......AaaATgcCaaGtgTttTttTtggag?aCC? 746

EEPV A--C-T-C-G-----A--G--T-----C--AA-ACAG......--------T---A--C--------- TG--A 882

RPV e C-----CCC--T---C 24

DPV ---T-A-C-G-----ACCG--G-A-ATGG-A-TC.........-===mmmmmmmmmeen C----C-AGT--A 876

OvPV1 G--C-T-T-A-----T--AA--TCC-CG--G--......... -CT--TT--G-G------A----T-C---C 873

OvPV2 --T-ACT-A-----T--A---A-T--C--G---.........--—- AG--G-C--G---A----T-C---T 873

SuperD.con CACTGGACGAGGACCCCTG......ccceecvrririenenne CCCTCCTCAGTATATATTGGAAGCCCC 885

BPV4 T 885
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SuperE.con ?a?ag??a?t?cta???aag??g???aa????????????...???gc?ac?ga?aatTatttc?t?aCaCC? 928

HPV41 C-T--ACTCCT--GTAG---GT-AGA--TTAAATTCCTTG...CAGCGC--T--T-GG------ A-G-----C 1128

COPV C-T--GA-CAA---ATT-Co.ooereiieieeiiecee e -TC-C-...----T 891

CRPV AGAG-CA-A-G-C-ACATT....occvveierrereeene --A--T--C-----C-G-A-C-----T 897

GroupEl.con ??2??2??2???T????2C???AG??G???AACC???AA??ACT...?T?GC?ACA???AATTAT?T?G???C?CC? 618
HPVila AAGCCTGTA-TTAA-AGC--AT-CTG----AAG--CA---...T-A--A---ACA------G-A-GCA-A--A 906

HPV63 TGCATATAT-GCTG-TAA--CC-AGC----CCA--AT---...A-T--T---GAT------T-T-TAG-T--C 900
Unclass.con ?7?????2?2??2?72?72?22?2272..222?22222?272?2222°22°22222?272?272?22?22??2?2??C?TAC???G?????CCG 897
FPV1R GATTGAAAAGAACAATAGT ...coiiieiiesie et G-C---ATG-CCTGC--- 78

MNPV GATGGACAGGCACAGAGCACACTGGCACTAGCTA-A---TCA-GGACT--- 978

SuperC.con agtGG?tc?cT?gT?TCtAC?GATggtcaaaT?TTtAAtaGgCC?TAITGGCTatt?cGtGCtCAGGGCATGA 848
GroupCl.con AGTGG?TC??T?GT?TC?ACTGATAATCAAAT?TTTAA??GGCC?TA?TGGCTATTC?G?GC?CAGGGCATGA 805

BPV1I - C--AC-A--C--A-------m-mmo-- T-----TC----C--C C-T--C 949

BPV2 A--CT-G--G--C-mmmmmmmmnnnen A-----CA----T--T A-G--T 949

GroupC2.con agtGGgagtcT?gTtTCtACaGATGG?caa?T?TTtAATaG?CCaTAtTGGcTatttcGtGCtCAGGG?ATGA 813

EEPV C---T-A A---T-G A--T--C-----G-------- A-----C---- 955

RPV e C--Trmmmmmet G--=-T--GC-T--C-mm--Ar-Trmmrmmmmenn A-An-mmmae C---- 97

DPV T-A--A C--GC-A--C---C-G---------A--C-GA-A-------- A---- 949

OvPV1 TC----TC---GC----A-------- TTT-A-A------ C-T----mmmmom A--mnnmemee- A---- 946

OvPV2 TCA--CTCC--TT-A-----T-----ATT-A-C G-----C AC R 946

SuperD.con AGTGGATCTCTGGTATCCAGTGATCAGCAGATTTATAATAGGCCCTTTTGGATACAAAGGGCACAAGGCAGTA 958
BPV4 958

SuperE.con AGtGGcTCt?TgGT?tCtactGAtg??CAa?TgTTTAAcaGgcC?TatTGGcT?CAgcgatctCAaGGcecagA 994

HPV41 --C-----CC----AG------- GCAG--GC------------- C-T------ G---A----C--G-----T- 1201

COPV e C----T----G---G-GA---C-------------T--C---A-C-----C--G--G---A--- 964

CRPV - A---T----C----GC---TCA--GG-T------C-TG-A C---AA-G AT-- 970

GroupEl.con AGTGG?TCT?T?GT?TC?TCTGATGT?CAA?T?TTTAATAG??C?TA?TGG?T?CA?CG?T?TCAAGG?CAGA 673
HPVlia = - C---A-G--T--A-------- C---T-G-------- AT-T--C---C-T--G--A-G------C---- 979

HPV63 - A-~-T-A--G~-C-mmrmemn G---A-T--mm=mm- GC-C--T---T-A--A--T-C------A---- 973

Unclass.con TC?GG?TC??T??T??C???TGAT?C????CT?TT?AAC?G??CATACTGGCTT????GGGC?CA?GG????A 939
FPV1R --T--C--CG-TA-CA-GAG----A-GAAT--T--T---A-GT--- --TCCC----G--G--CACG- 151

MnPV --A--G--AC-AG-GT-ATC----G-TGTA--G--C---C-TC----------- GAGA----A--A--ACAA- 1051

SuperC.con AcCAATGG?aTatgcTGGaataat????t?tttgt? ACtGT?GG?GACAACACacGtGG?Ac?Aa?cT?..... 903
GroupCl.con ACAATGG’>ATTGCATGGAATAATTTATT’>TTTTTAAC’>GT’)GGGGA?AA’?ACACG’>GG’>ACTAA’>CTT ..... 864
BPVI e A G A--G-----C--T-----T--T----T-—..... 1017

BPV2 G A T--A-----T--C-----G--A---—--C—--..... 1017

GroupC2.con ACAATGGtaTATGcTGGaataatac??t?tttgt? ACtGTtIGG?GACAACACacGtGG?AccAcacT?..... 874

EEPV -T-----C--mm - CT----CAAC-G-----T--------T-----T---A-A--A---——-T-A..... 1023

RPV “Tommmmmeeees TR A-----G-meee g G..... 147

DPV e Gmmmmmmmm o CC-A-----G--A--G--A---------A-G--C-G------G..... 1017

OvPV1 =T G-AnmmmCrmmmmmee An-Tmmmmmmenen T--A-ATT-A

OvPV2

SuperD.con ATAATGGCATGTGCTGGAACAATGAGCTTTTTGTTACAGCTGTTGATAGTACTAGAGGCACTAACTTT..... 1026
BPV4 e 1026

SuperE.con AcAATGG?aTttg?TGG?gcAAtCAg?t?TTTgTaACagT?Gt?GAtAatACcaGaGGaAC?a??tTa..... 1052

HPV41T - C--ACTG---CA---CG--GCC---------T-G--T--C-C------G-----T-AC--T..... 1269

COPV -T-----G---GCA---G--------C-G---T-------A--G--C--C--AC------- TCCC---..... 1032

CRPV e AG----C---GA------ AA-T-----G--T--G--A-----C-----G--T--A-TA---..... 1038

GroupEl.con A?AATGG?AT?TG?TGGAGAAA??AGTTATTT?T?AC?GT?G??GATAATACCAGAGGAAC?A???T?..... 724
HPVla ~T-=-==C=T--Crrrmmmn CC-------A-T--A--T-GA----------mm-m - A-GTT-A..... 1047

HPV63 -C-----T--C--T-----—-- TG------—--G-A--T--A-CT--------------—— C-CGAG..... 1041

Unclass.con ACAATGGCAT??TGTGGAA??A??A?TT?TTCGTGAC?GTGCTGGA?AA?A???G??2?72??2C?2?T?T?..... 983
FPVIR - AT------- CG-AA-C--A-------- A--me T--T-GCA-GAATGT-AT-A-G..... 219

MnPV TC------- TA-TG-T--G-------- C------ C--C-CTC-TGGGAC-CA-T-C..... 1119

SuperC.con .......... AccATtACtGT?cC??c?gatGg??accca?t?ac?ga???????.. TATGA?Ac??g?AAa 943

GroupCl.con .......... A??AT?AGTGTAGC??CAGATGGAA?C?CA?T??CAGAG......... TATGATA???2?7AAA 903

BPV1 1071

BPV2 1071
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GroupC2.con .......... ACCATtACtGTgcC?act??tGa??agcca?t?ac?ga???????... TATGAcAc?ag?AAa 917
EEPV - G-----T--ATCC-GGTCC---C-C--T--A.........----=--- G--C--- 1077
RPV ceere s A--A-G-GG--GAA--AAGTCCC-CCTCACTGAA...-------- A--C--G 207

DPV ---C--G--C--T-ACAA---TG----TT-G--G--G......... -e=-T--T--T--- 1071
OvPV1 B B CT--TC---CG--T--G-A--A--T.........---—--- GCGCA--G 1068
OovPV2 - A--------- T-CT--GA---TTCC---C-A-AG--A.........-—--- A--AG-T--- 1068
SuperD.con .......... AGTATATCAGTACACACTACTGACCCAGAGGTTAAACCACAAGAAACTTATACAGCCACTAAG 1089
BPV4 1089

E2 bind for HPV41

> <-
SuperE.con .......... actaT?a?tat?????acaa?Ga?a???ct?aa?????????......tat?a%a?tgca?at 1083
HPV41 .. --C--C-G-G-TCCTG-GGGG--TGCTT--TC-............... ---A-C-A-T-TA-G 1317
COPV - A-AC--AGGGC-AC-A--C-AGC-AG--GAAGGAAAT......---GTTCC-T--TCA 1089
CRPV L -G-C-TGTC-CAAAATC---G--GCAAATCA-GAAGACCCAT......GGAA-A-CA-T-C-- 1095
GroupEl.con .......... 2?TAT?A?T?T????AACAA?GCAA???CT 2?2?2227 TAT?2?2?2A??2GC??AT 749
HPVlia ... TC---C-G-A-GAAA-----T----GTA--ACA......cocc.e. ---TCC-AT--TA-- 1095
HPV63 ... AA---A-A-G-TCTT-----A----CCC--GAGACT............. ---GAT-GC--AG-- 1092
Unclass.con .......... ?2?2?2AT?AGCA???2??2?2C?2?A?G?TG???A?GA???2?2?222?2?22?2?227?22TA???2C??2?2?2?AAA? 1003
FPV1R ...AAA--A----GCTTAG-TG-A-G--CTC-G--GAATAATGCCACAGTC--TGA-TGGAA---T 282
MnPV TCC--C----TTGCTA-AC-G-A--AAA-T--T...cocevue. --CAC-GCCTC---C 1167

SuperC.con tTtAAtgTaTatCA?AGaCAtgTgGAaGAaTaTAAgCTaGCaTTtaTatTtcAgCT?TGCTCtGTggag?TaA 1013
GroupCl.con TT?AA??TATACCATAG?CATATGGAAGAATATAAGCTAGC?TTTATATT?GAGCT?TGCTCTGT?GA?AT?A 966

BPV1 -C--TG A C YN\ G-A-C- 1144

BPV2 ~T--CC G Y [ c F— T-G-T- 1144

GroupC2.con tTtAATGT?TatCA?AGaCACGT?GAaGAaTaTAAGCTIGCaT TtaTatTtcAgCTITGCTCIGTg?agcTaA 986
EEPV weeeneT-Toe-Ac-G=-T--T C--G CACT-- 1150

RPV TG A----G TG G-—C- 280

DPV e NSRS SN ¢ ¢ C--TC-CG-A--A-----A--G----T- 1144

OvPV1 NN N, - [CH—— NN B SN ¢ S— C-T-- 1141

OVPV2 A-C----G--C--C T A C-T—- 1141

L3 end for BPV4 <-
SuperD.con TTTAAGCACTA??T?AGACATGT?GAAGAATGGGA??TGTC?TTA?TT?TGCA?CT?TG?AT?GT??A?CTAA 1146

BPV3 -TT-A---m--—- A--mmmeee AG----C---G--C----A--G--T--A--GG-C---- 64

BPV4 CC-C G TT----T---A--A----G--T--C--T--CA-T---- 1162

SuperE.con Ttta?tga?TatctaaG?CAtgt?GAgGAaTaTgA?cT??cctTtaT?gT?CAGCT?TGtAAgGTaaAgcTaa 1146
HPV41 ---TT---G-T-T----G--CACC-----G-T-C-G--TG TC-A-----G G-C--T- 1390

COPV -AC-GAACC--C--C--A-----T--A-------- AG-AAG-A-A--T--G-----G--C--A--T-----GT 1162

CRPV ---TC-TCC-------- G-----G-----G-----A--GCAA---G-GC-C-----A-------- C---T--- 1168

GroupEl.con T?TAATGA?T?T????G?CAT???GA?GAAT?TGA??T?TC?TTTATAGTTCAGCTTTGTAA?GTAAA??TAA 802
HPVla -T------T-T-CTAA-A---ACT--A----T---TC-T--T-------m-=mm=m=m-=- A-----GT--- 1168

HPV63 -A------G-A-ACTC-C---GTG--G----A---GT-A--C------------m--m - G-----AC--- 1165

Unclass.con TAC?A??A?T?T???2?G?CATGT?GA?GA?T?TG???2T?22?22?22?AT??T???2?2CT??2?2?A???TCA???T?? 1034
FPV1IR ---T-CG-G-G-GTCA-G-----A--G--G-A--GCA-ATCTGCA--AG-AAGG--TTGC-GAG---CTT-GA 355
MnPV ---A-GC-A-A-ACTC-A-----T--A--A-T--AGC-TGAATTT--TT-CCAA--GGTT-AGA---ACC-TT 1240

SuperC.con ctcCtgAaACagTgtca??tcTgCAgGGattaATGCCctc?aT?cTggAAaACTGGGAaaT?aacgTgCAaCC 1081
GroupCl.con C?GC?CAAAC??TGTCACATCTGCAAGGACT?ATGCCCTCTGTGCT??AAAA?TGGGAAAT?GG?GTGCA?CC 1028

BPV1 -A--T-----TG T TG----T A--T-----G-- 1217

BPV2 -T--A-----AC G AC----C C--G----- A-- 1217

GroupC2.con c?cCtGAaAC?gTctc?agtcTgCAgGGgTtAATGCCctc?ATttTggAAaacTGGGAaaTtAAc?TgCAaCC 1054
EEPV GT--A-----C-----ACA---C--------=--== T--G--CC-----C------- T------ A----G-- 1223

RPV -AG-A--T--CA----ACA------ A--mmmmmnees T--T-----A----CT-----T------ C----G-- 353

DPV -T-----G--T-----T-----C-----C-C A--CC C 1217

OvPV1 -C-----=-A--GAG T------m oo AGC------ C-mmmmmme G-A--TG-A----- 1214

OvPV2 -C--------A--TAGC--CT AGC-----A C---G 1214

SuperD.con C?CCAGA??C??TAGCT?AC?T??A????ATGgATccacG?ATtaTAGAgA?CTGGAACTTaGGCTTIATICA 1204
BPV3 -A-----GG-TT-----C--A-TA-TTGC T--A G A-- 137

BPV4 -T-----AT-AA-----T--C-GC-CAAT---A--GA-A-C A-A------ T 1235

BPVE e T--AT------ C--mmmoee- G--A--C----- 42
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SuperE.con C?CCtGAaAAtcTagCatacaT?CAtAC?ATGgAtCCaac?ATtaT?GA?gatTGGCA?tTa?ctGT?tCtcc 1210

HPV41 ~Corr-Gor-T-Go-Towm-Ar-Co-Acmmmemm-T-Corem-To-Ar-Cormm-T---Go--CA--T- 1463
COPV o S ATA-ToweeToememee T-AT-w--T--Goemmeeee CC--AA--CA-- 1235

CRPV A=-Cr-e-Cor-Tor-C-A----GC---C-Crre-A--Co-A--TA-—--A-GT-A-G--AG- 1241

GroupEl.con C?CC?GAAAAT?TAGC?T??2?T?CATA??ATGGA?CC?A??ATT?T?GA??22TGGCA??TA?C?GT?TCTCA 850
HPVia T--Coree-Cor--C-ACA-T--+-CA----C--T-AT---T-A--GGAT-----AC--T-T--A---- 1241

HPV63 Ae-Temeee-Toe-A-TTT-Go--AT-----T--A-CA--A-C--TTCC-----GT--A-A--T--—- 1238

Unclass.con CT?C?GAG???CTAG??T?C2T??AT?GGATG?ACCC?22?AT?CTG2A?AA?TGG?2?2?T?22?22GG?ACC 1075
FPVIR --G-C---AAT----GG-C-A-CT--A----A--~-CGAC--T---A-A--G---GGTA-TCAGGA--C--- 428

MnPV ~A-T---GTG----CA-A-C-GC--G----G----ATCT--A---G-T--C---AACT-GACTCT--G-—- 1313

SuperC.con TCCtaCcTCcTCtaTt?TaGA?GAtAc?TA?cGcTat...aTaGAgTCtCCtGCaACtAAaTGTGCAgatAAT 1147
TATA box for BPV1

-> <-
GroupCl.con TCCT?C?TC?TC?AT?TTAGA?GA?AC?TAT?G?TA?...ATAGAGTCTCCTGCAACTAAATGTGCAAG?AAT 1086
BPV1 ----A-C--A--G--A-----G--C--C---C-C--T... C--- 1287
BPV2 ----G-T--T--T--T-----A--T--T---A-G--C... T--- 1287
GroupC2.con TCCtac?TCcTCtaTtcT?GAgGAtActTAccG?Tat...aTaGAaTC?CCtGC?ACtAAaTGtgcAGAIAAT 1119
EEPYV e G-----G----- T A-A---...C-T-----A--- T 1293
RPV ----CAA--A A G---... 423
DPV ---A--A------G-GT-A------- TC--T--C-T-... 1287
OvPV1 ----G-C--T--A-----G--A-----C-----T-- 1284
ovPVv2 - C--mmm A--G--A--C-------- C--C...-----G--T-----C---mmmmmmommo - 1284
SuperD.con gcCaCCgAaTaAT???ataGAgGAICA?TACAGaTtt...aTtaagTCatTaGC?ACTAgATGCCCc??tAAa 1267
BPV3 TG B A------- AC...C-AC-----A-T--A----------—- CC---- 204
BPV4 e G--ATA.. ...—CC T AAA--G 1302
BPV6 ==-C--A-C----. == Aeea- G e G oo T---=-C----A------ TGG---- 109
SuperE.con aCc?cc?act??t?ctcTaGA?GAcca?TAtAGgTac???at??a?TCc?TtGCaaC?AAaTGtCC??ctaa? 1265
HPV41 ---T--C-A-TC-GTA--G--G--T--T--------- ...-ACTG---A------- T CT----G 1533
COPV T--A...T--GG-A--T----T---ACA ...-AA-C--TC----T--T--G--C--TA----T 1302
CRPV T-AG--C-G-GGAA-G-----A-----G--C--A---...C-GC-G---A------- C------- AC-CCCA 1311
GroupEl.con ACC?CCT?C?AAT?CT?TAGA?GA??A?TATAG?TTT??2?2??2?2?2?2?TC?TT?GCA?CAAAATGTCC?GA??A? 897
HPVla ---A---A-C---C--C----A--TC-A-----G---TTAGGGTCT--C--G---G---------- A--AC-G 1314
HPV63 ---T---G-A---G--A----G--CA-G-----A---.. ATTGAA--A--A---A---------- T--TA-C 1308
Unclass.con C???2??2?27?22?22?2?22?22?TG??GATAAGTACAG?TTT???A??22?22?22?22?T?22?AC??22?272?22?222?22??A? 1097
FPV1IR -TTGGGGCCGCAATCTGC--AG----------- G---ACA-GTAGCCAGGC-ATA--TTGCCAGTTGCCTC-A 501
MnPV -CCCAATGATGGTAGCCT--CT----------- A---...-TAGAATCCCT-GCT--AAAATGCCCTGACA-T 1383

SuperC.con GTaactcCta??aagcc?gA?gac...CCttatgc?GgttttaagTtTtGgaa??t?aa?ttaAAagaaA?gt 1207
GroupCl.con GT?AT?CC?...?C?AAAGAAGAC...CCTTATGCAGGG?TTAAGTTTTGGA?CATAGA??T?AAAGAAAAGC 1143

BPV1 -A--T--T...G-A T A------ TC-T-----—---- 1354

BPV2 --T--A--A...C-C C G CT-A 1354

GroupC2.con GTatCtcCtAgtaagCC?gAggac.. CCtta7’>c7tht’?’>aa?TtTtGggaggtgAatttAAAagaaAg’t 1181
EEPV ---A-C----TGGGA--T--A--T...--C--TG-T----TA--G G- 1363

RPV Co-mmmm A--A---..-----CT-A--GCTT--A--------mmmmmmm oo - G--AAC 493

DPV e C--C--an-Tomeeme ....-A--CT-T-C-CAT--G----------- A--Conemnnes G-AA- 1357

OvPV1 -..—-AT-...---ATGATG----AA--T-C-G-AAGAT---TC-A---GAG---T- 1352

OvPV2 -CC--G--------- ..=-AC-...---ATGAGG----GCGCT-C-G-AA-ATA--T--A---GA----T- 1352
SuperD.con gaaGA?aCT???g?aAaaGAaGAC...CC?TATgcaaA?ta?AaaTTcTGGGAIGTggACCTaACAGAAaggT 1329
BPV3 TG--GCT-C--CT--G---...--T-------- G--C-C---T-----------—-- T--m-- C-A- 274

BPV4 AC---C---CAG-TT--------- ...--C---AA-G-CCTA--G C A-- 1372

BPV6 --G--A---TGCAG---------- oo A---T--A--T TA 179

SuperE.con g??cCtcc??a?ac??acacTGAt...CCtTataaagA?tttaa? TTITGGGAaGTaGAtcT?a??GA?ag?a 1321
HPV41 -ATG-AGATG-T--CTC------ C...~-A--C-----TC----G-------- G--T-----ACGG--TC-T- 1603

COPV ATA----AA-A--TA--GT----,..===-T-GC---Cr--=eA--neemmemcaccnnnn T-AA--T-AA- 1372

CRPV -AA-----CA-AGAAA------- C...--A------A-C-A---G-- ---T-GTCT--G-AGC 1381

TATA box for HPVia
- <-
GroupEl.con G?GCC?CC?????C?C??ACTGAT...CCTTA?A???A?T?????TT?TGGGA?GT?GA?CTCA??GA??G?A 938
HPVlia = -C---T--TGAGC-C-AG------...----- T-GTC-A-ATAAA--C-----A--C--T----CA--AA-G- 1384
HPV63 ...-=---C-AAG-T-TACGT--T-----T--A--C----GT--GC-A- 1378

-L1-71
SEP 97



L1 SuperGroups C-E Nuc-Aln

Unclass.con ???2??2??CA??AA??CT??7?22?2??2?CC?TACAA???A??GA??T??TGGA???T?GAC???A??GA??G?C 1127
FPV1R AACCCCCC--AC--TG--CCGGATGAT--G-----GAC-GA--AT-AT----CGG-G---TGC-GG--GC-G- 574
MnPV GTGGAAGT--CT--GC--GAT......-- C-----AGG-CG--TA-TC----ACA-T---CTG-CT--AA-A- 1450

SuperC.con tttctttgga?tTggaccaaTttCcctigGGa?gc?gttictta?c?cagcaaggtt?agga?g?...????? 1264

GroupCl.con T’)TCTTTGGACTTAGA?CAATTTCCCTTGGGAAGAAGATT’PTTAGC’PCAGCAAGGGGCAGGATGT ........ 1204
BPV1 -T T T-----A e 1419
BPV2 -G C C-----T 1419
GroupC2.con t?tcttt?gattTggac??tTt?CccttgGGa??c?gtttc??gct?agcaagggttaggatgce?...??ca? 1236
EEPV -G---C-T---C-T--TCAA--T--TC-----CGGC----TCTTGCGCAGC-A--A-TA-GGTGC........ 1428
RPV -G--CC-T-------- T 510
DPV e CAG--T-----A--TCG-CTCG--CTA-AGTTTG-CT--CGTCTA-AC..AGGCT 1427
OvPV1 -TCT--GGATA---AT-AG--CC-T--A----GA-G---C-TA---C------- T-mmmmmee- A....--A 1420
OvPV2 CTCTC--GATA---AT-AG---C----C----GA-G-----TA---C----G--C--------- A....--G 1420
SuperD.con TT?ctataAatttgaAccag?a?TcCtTgGGTaGaAA?TTITTgTTICAaATAGGtAaaAaAgat...????? 1390
BPV3 --T----G-----AG-T---T-T-----A--------G--C--A-----------A--G---A-C... AGAGG 344
BPV4 --A-C-C---CC C-C---C A C-- G-----C-........ 1437
BPV6 -CT-C---T--G----..ATG-A C-C--T G- 241
SuperE.con TgtC?GA?CAgtTaGAcCAat?TCCacT?GGcaG?AAaTTttTatatCAaAgtggt?Tg?caca?........ 1378
HPV41 --A-A--G--A--G-----GAC---C--T-----G--G-----G-T-----C----A-CA-T--G........ 1668
COPV ==A-To-A-nmmnnmeeanas AC------ G--TC-C---------- TC--G-CAAA-G--TT--GT........ 1437
CRPV -A--T--T---C----T--G-A------T-----A--G--CC--A---------- CC--CA-AGA........ 1446
GroupEl.con TGTC?GA?CA??T?GA?CAATTTCC??TAGG??G?AAATTT?T?TATCAAAGTGG??T??CACA?........ 985
HPVl1a -==-C--A--AT-A--C--=nn=-- AC----AA-G------ C-A--mnmmeeas CA-GA----A........ 1449
HPV63 ----G--G--GC-T--T-------- TT----CC-C------ T-G----mm--- TC-TG----G........ 1443
Unclass.con T??C?G??GA?CT????C??T???C??T?GG??G?AAGTTCCTCTACCAGCACGCGCGAATTTCA........ 1171
FPV1IR -TT-G-AC--C--TCTA-GG-ATC-TT-G--CA-A 609
MnPV -GA-A-CT--T--GGAC-AA-TCT-AC-T--AC-G-------m-mmmmmmmmmmmm o L 1515
SuperC.con  ????a?t????a??cggt?a??aagatc?ct?t??????????ac?c?caaa?c??cga??aag????????? 1295
GroupCl.con LG2P222?2A2AA?TTCCAGTAAG.. ... 1235
BPV1 v 1464
BPV2 1464
GroupC2.con c?gta?Tgc??Aggaggg?t?ct?gatC???c?caagcaag?ta??c??aaag?g?cgaagaaggggcaccta 1291
EEPV A---C-AGAA--AG--TTGCACCTG--CCTAAGGTCACC-AA-AAAGG-TT-TT...ccereene 1482
DPV TTTACC-CAAA-A--CCAC-T-AC-TA-CCTGAA----GGTA--AA-GGC-CAT-AG--TA-C----ACGG-G 1500
OvPV1 -AA--G---GC---C-A-C-T--A----TAC-T----T---G--CC-TCT---C-C------- - 1493
OvPV2 -T-C-G---GC------- TAC--AA---TAC-T-TGA---AGCCCC-TC----C-G--T-------------- 1493
E2 bind for BPV4

-> <-
SuperD.con ’>A’>CAAACGgtCTGCACCGAAAaCGGTCAC’>TTTGAaAgt’)’>’>a’>’>’>g’7aGcAAAAAgGCGCCA ......... 1444
BPV3 A-T G T Al
BPV4 ~Cemeees L O A-...
BPV6 -G C C-----T--C......

E2 bind for COPV
> <-

SuperE.con .c?t?ct?cta?aAaa?c?g?????????c????79?a?t???a?ac???c??ct???????????7..2¢? 1402
HPV41 .TCAT-AT-A-AT--GCGG-TG......T-CACGCAGTC-ACTGCC-TTA-TA-CTACAGGCGGCCT..A-T 1731
COPV .-C-AGAT--GT----GTACGTTCTACCT-GCACGTTTC-GTC-A--GAAAAG--GTG............... 1494
CRPV AT-GG-A-A-A--G-C-T-CACCTGCAC-TGTTA-T-T-GTG-A-TCAT-T...ocovirrieiens 1497
GroupEl.con .CGT?CTG?T?C?A??2?2C??2?22......A22?2222G?AAA????2?2?222?22?7??TAC??C????.....GCC 1007
HPVla .---A---C-A-T-GTT-CACC...... —CAAAGC C---ACAGTGCGTGTATC---GT-A......... --- 1506
HPV63 ~=-T---T-C-A-AAA-TGTG......-ATTTCA-A---CGTAGATCCTCCAA---TA-TGTG.......-- 1503
Unclass.con .AACCGTAAACGGTCCCTTCCTGCTTCCAGAAACGGCGGCGGAACCTCCTCCTCTTCCACC............ 1231
MNPV e 1575
SuperC.con cctgcaaa?a?a??????a?aa?aa??a?aaa?tAaTCCTAA 1323

poly-A for BPV1 ->
GroupCl.con CCTGCAAAA???2.....2?27AAAA??AAA???TAA 1254
BPV1I e ----AA---AAA--- 1488
BPV2 e AGA......AAA----TC---GCT--- 1494
GroupC2.con ?????2??2?G??272??2???2?2A?A?G??72?77G?????A?TCCTAA 1303
EEPYV ... AG-AAA......-G-A-AAAGG-GAATT-A 1506
DPV AGAAAAGT-CTTCTGTAC-T-T-CTTTA-TTTAA-T------ 1542
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SuperD.con ... AAGCGTAGGCGgAAaAATGE?TAg
BPV3

BPV4

BPV6

SuperE.con aa?cg??g?cg?...????????????cgggctTaa
HPV41 --G--CC-C--G.....eecee AA-------

COPV AAACGCAAA--CAAA---
CRPV AAACGCAAGAGA--TA-----
GroupEl.con AA?CG?AGGCG?............... ??2GGC?T??
HPVla =-G--C--To AA---T-AG

HPV63 -A--G----Al CG---C-GA
unclass.con ........cceeeeene AAGCGGAGAAAAAAATAG
MNPV
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1467
432
1521
322

1418
1752
1512
1518

1020
1527
1524

1249
1593
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